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SEQ_ID_NO72
Sequence ID: Query_39001 Length: 10773 Number of Matches: 1
Range 1: 1 to 10773

NW Score Identities Gaps Strand Frame

21331 10740/10793(99%) 20/10793(0%) Plus/Plus

Query  1      CCAATCTGTGAATCAGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAACAGTATCA  60

              |             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1      C-------------AGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAACAGTATCA  47



Query  61     ACAGGTTTTATTTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAAAAAAGAA  120

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  48     ACAGGTTTTATTTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAAAAAAGAA  107



Query  121    ATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGAGCCCCTT  180

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  108    ATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGAGCCCCTT  167



Query  181    TGGGGGCTTGAAGAGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCAGGATGGT  240

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  168    TGGGGGCTTGAAGAGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCAGGATGGT  227



Query  241    CTTGGCGATTCTAGCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTCTCATCAA  300

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  228    CTTGGCGATTCTAGCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTCTCATCAA  287



Query  301    TAGATGGGGTTCAGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCAAGAAAGA  360

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  288    TAGATGGGGTTCAGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCAAGAAAGA  347



Query  361    TCTGGCTGCCATGCTGAGAATAATCAATGCCAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAGGCGCAGA  420

              |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  348    TCTGGCTGCCATGCTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAGGCGCAGA  407



Query  421    TACTAGTGTCGGAATCGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGGTCACTAG  480

              ||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  408    TACTAGTGTCGGAATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGGTCACTAG  467



Query  481    ACGTGGGAGTGCATACTATATGTACTTGGACAGAAACGATGCTGGGGAGGCCATATCTTT  540

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||

Sbjct  468    ACGTGGGAGTGCATACTATATGTACTTGGACAGAAACGACGCTGGGGAGGCCATATCTTT  527



Query  541    TCCAACCACATTGGGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGACACATGTG  600

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  528    TCCAACCACATTGGGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGACACATGTG  587



Query  601    TGATGCCACCATGAGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAGATGACGT  660

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  588    TGATGCCACCATGAGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAGATGACGT  647



Query  661    CGATTGTTGGTGCAACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATCACAAAAA  720

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||


Description Score Percent Ident Accession
SEQ_ID_NO72 21331 100.00% Query_39001
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Sbjct  648    CGATTGTTGGTGCAACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATCACAAAAA  707



Query  721    AGGTGAAGCACGGAGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTAGGAAGCT  780

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  708    AGGTGAAGCACGGAGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTAGGAAGCT  767



Query  781    GCAAACGCGGTCGCAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGATTAGAGT  840

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  768    GCAAACGCGGTCGCAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGATTAGAGT  827



Query  841    CGAAAATTGGATATTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCGCTTGGCT  900

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  828    CGAAAATTGGATATTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCGCTTGGCT  887



Query  901    TTTGGGAAGCTCAACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGATTGCCCC  960

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  888    TTTGGGAAGCTCAACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGATTGCCCC  947



Query  961    GGCATACAGCATCAGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTATGTCAGG  1020

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  948    GGCATACAGCATCAGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTATGTCAGG  1007



Query  1021   TGGGACTTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGGGGTTGTGTCACCGTAATGGCACAGGA  1080

              ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1008   TGGGACTTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATGGCACAGGA  1067



Query  1081   CAAACCGACTGTCGACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGGAGGTAAG  1140

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1068   CAAACCGACTGTCGACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGGAGGTAAG  1127



Query  1141   ATCCTACTGCTATGAGGCATCAATATCAGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCCCAACACA  1200

              ||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1128   ATCCTACTGCTATGAGGCATCAATATCGGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCCCAACACA  1187



Query  1201   AGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAACGTTAGT  1260

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1188   AGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAACGTTAGT  1247



Query  1261   GGACAGAGGCTGGGGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGACATGCGC  1320

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1248   GGACAGAGGCTGGGGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGACATGCGC  1307



Query  1321   TAAGTTTGCATGCTCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATCTGGAGTA  1380

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1308   TAAGTTTGCATGCTCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATCTGGAGTA  1367



Query  1381   CCGGATAATGCTGTCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAATGACACAGG  1440

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1368   CCGGATAATGCTGTCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAATGACACAGG  1427



Query  1441   ACATGAAACTGATGAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAAGAGCCGA  1500

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1428   ACATGAAACTGATGAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAAGAGCCGA  1487



Query  1501   AGCCACCCTGGGGGGTTTTGGAAGCTTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAGGCCTTGA  1560

              ||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1488   AGCCACCCTGGGGGGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAGGCCTTGA  1547



Query  1561   CTTTTCAGATTTGTATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACAAGGAGTG  1620

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1548   CTTTTCAGATTTGTATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACAAGGAGTG  1607



Query  1621   GTTCCACGACATTCCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCACACTGGAA  1680

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1608   GTTCCACGACATTCCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCACACTGGAA  1667



Query  1681   CAACAAAGAAGCACTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTGTCGTGGT  1740

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1668   CAACAAAGAAGCACTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTGTCGTGGT  1727



Query  1741   TCTAGGGACTCAAGAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGGCTGAGAT  1800

              |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1728   TCTAGGGAGTCAAGAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGGCTGAGAT  1787



Query  1801   GGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAATGGATAA  1860

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1788   GGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAATGGATAA  1847



Query  1861   ACTTAGATTGAAGGGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTCACCAAGAT  1920

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1848   ACTTAGATTGAAGGGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTCACCAAGAT  1907



Query  1921   CCCGGCTGAAACACTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGACAGATGG  1980

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1908   CCCGGCTGAAACACTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGACAGATGG  1967



Query  1981   ACCTTGCAAGGTTCCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAGTTGGGAG  2040

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1968   ACCTTGCAAGGTTCCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAGTTGGGAG  2027



Query  2041   GTTGATAACCGCTAACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGATGCTGGA  2100


||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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Q y
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2028   GTTGATAACCGCTAACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGATGCTGGA  2087



Query  2101   ACTTGATCCACCATTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGAAGATCAC  2160

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2088   ACTTGATCCACCATTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGAAGATCAC  2147



Query  2161   CCACCACTGGCACAGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTGTGAGAGG  2220

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2148   CCACCACTGGCACAGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTGTGAGAGG  2207



Query  2221   TGCCAAGAGAATGGCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTGGAGGCGC  2280

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2208   TGCCAAGAGAATGGCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTGGAGGCGC  2267



Query  2281   TCTCAACTCATTGGGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAATCATTGTT  2340

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2268   TCTCAACTCATTGGGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAATCATTGTT  2327



Query  2341   TGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGTTGGGTCT  2400

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2328   TGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGTTGGGTCT  2387



Query  2401   GAACACAAAGAATGGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGTTGATCTT  2460

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2388   GAACACAAAGAATGGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGTTGATCTT  2447



Query  2461   CTTATCCACAGCCGTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGAAGGAGAC  2520

              |||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2448   CTTATCCACAGCTGTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGAAGGAGAC  2507



Query  2521   GAGATGTGGTACAGGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACAGGTACAA  2580

              |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2508   GAGATGCGGTACAGGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACAGGTACAA  2567



Query  2581   GTACCATCCTGACTCTCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGGAAGATGG  2640

              ||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2568   GTACCATCCTGACTCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGGAAGATGG  2627



Query  2641   TATCTGCGGGATCTCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAGTAGAAGG  2700

              |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2628   TATCTGTGGGATCTCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAGTAGAAGG  2687



Query  2701   GGAGCTTAACGCAATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGGGATCTGT  2760

              |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2688   GGAGCTCAACGCAATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGGGATCTGT  2747



Query  2761   AAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGCTGCCCCA  2820

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2748   AAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGCTGCCCCA  2807



Query  2821   CGGCTGGAAGGCTTGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATAACAGCTT  2880

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2808   CGGCTGGAAGGCTTGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATAACAGCTT  2867



Query  2881   TGTCGTGGATGGTGACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGAACAGCTT  2940

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2868   TGTCGTGGATGGTGACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGAACAGCTT  2927



Query  2941   TCTTGTGGAGGATCATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGGTTAGAGA  3000

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2928   TCTTGTGGAGGATCATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGGTTAGAGA  2987



Query  3001   AGATTATTCATTAGAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAAAGGAGGC  3060

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2988   AGATTATTCATTAGAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAAAGGAGGC  3047



Query  3061   TGTACACAGTGATCTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGAGGCTGAA  3120

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3048   TGTACACAGTGATCTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGAGGCTGAA  3107



Query  3121   GAGGGCCCATCTGATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACATTGTGGAC  3180

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3108   GAGGGCCCATCTGATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACATTGTGGAC  3167



Query  3181   AGATGGAATAGAAGAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCACTCAGCCA  3240

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3168   AGATGGAATAGAAGAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCACTCAGCCA  3227



Query  3241   TCACAATACCAGAGAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTGAAGAGCT  3300

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3228   TCACAATACCAGAGAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTGAAGAGCT  3287



Query  3301   TGAAATTCGGTTTGAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACATGTGGAAC  3360

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3288   TGAAATTCGGTTTGAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACATGTGGAAC  3347



Query  3361   AAGAGGACCATCTCTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAATGGTGCTG  3420

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3348   AAGAGGACCATCTCTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAATGGTGCTG  3407
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Query  3421   CAGGGAGTGCACAATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGTATGGAAT  3480

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3408   CAGGGAGTGCACAATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGTATGGAAT  3467



Query  3481   GGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAAAGCAACTTAGTAAGGTCAATGGTGACTGCAGG  3540

              |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3468   GGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAAAGTAACTTAGTAAGGTCAATGGTGACTGCAGG  3527



Query  3541   ATCAACTGATCACATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCATGGTGCA  3600

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3528   ATCAACTGATCACATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCATGGTGCA  3587



Query  3601   GGAAGGGCTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCAATGGCAGTGCT  3660

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||

Sbjct  3588   GGAAGGGCTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCGATGGCAGTGCT  3647



Query  3661   GGTAGCTATGATCCTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAATTTTGAT  3720

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3648   GGTAGCTATGATCCTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAATTTTGAT  3707



Query  3721   GGGTGCCACCTTCGCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGCTGATAGC  3780

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3708   GGGTGCCACCTTCGCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGCTGATAGC  3767



Query  3781   GGCATTCAAAGTCAGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATTGGACACC  3840

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3768   GGCATTCAAAGTCAGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATTGGACACC  3827



Query  3841   CCGTGAAAGCATGCTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTTTTTTGCAAACTGCGATCTCCGCCTT  3900

              |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3828   CCGTGAAAGCATGCTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATCTCCGCCTT  3887



Query  3901   GGAAGGCGACCTGATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAATACGAGC  3960

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3888   GGAAGGCGACCTGATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAATACGAGC  3947



Query  3961   GATGGTTGTTCCACGCACTGACAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGACACCACT  4020

              ||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3948   GATGGTTGTTCCACGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGACACCACT  4007



Query  4021   GGCCCGGGGCACACTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGGGGTTTAT  4080

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4008   GGCCCGGGGCACACTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGGGGTTTAT  4067



Query  4081   GCTCCTCTCTCTGAAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCATGGCCCT  4140

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4068   GCTCCTCTCTCTGAAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCATGGCCCT  4127



Query  4141   GGGACTAACCGCTGTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGTTGCTCAC  4200

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4128   GGGACTAACCGCTGTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGTTGCTCAC  4187



Query  4201   AAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCCTGATATG  4260

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4188   AAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCCTGATATG  4247



Query  4261   CGCATTGGCTGGAGGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGGCCGCGGT  4320

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4248   CGCATTGGCTGGAGGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGGCCGCGGT  4307



Query  4321   CGGTCTGCTAATTGTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACATTGAAAG  4380

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4308   CGGTCTGCTAATTGTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACATTGAAAG  4367



Query  4381   AGCAGGTGACATCACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCCGGCTCGA  4440

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4368   AGCAGGTGACATCACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCCGGCTCGA  4427



Query  4441   TGTGGCGCTAGATGAGAGTGGTGACTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCCCCATGAG  4500

              |||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4428   TGTGGCGCTAGATGAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCCCCATGAG  4487



Query  4501   AGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAGCCATACC  4560

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4488   AGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAGCCATACC  4547



Query  4561   CTTTGCAGCTGGAGCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTGCTCTATG  4620

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4548   CTTTGCAGCTGGAGCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTGCTCTATG  4607



Query  4621   GGATGTGCCTGCTCCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGTACAGAGT  4680

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4608   GGATGTGCCTGCTCCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGTACAGAGT  4667



Query  4681   AATGACTCGTAGACTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAGAGGGGGT  4740

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4668   AATGACTCGTAGACTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAGAGGGGGT  4727



Query  4741   CTTTCACACTATGTGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAGGGAGACT  4800

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4728   CTTTCACACTATGTGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAGGGAGACT  4787
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Query  4801   TGATCCATACTGGGGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCATGGAAGCT  4860

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4788   TGATCCATACTGGGGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCATGGAAGCT  4847



Query  4861   AGATGCCGCCTGGGACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCGGAGAGAG  4920

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4848   AGATGCCGCCTGGGACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCGGAGAGAG  4907



Query  4921   AGCGAGGAACATCCAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACATTGGAGC  4980

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4908   AGCGAGGAACATCCAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACATTGGAGC  4967



Query  4981   GGTTGCGCTGGATTACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGTGTGGGAG  5040

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4968   GGTTGCGCTGGATTACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGTGTGGGAG  5027



Query  5041   AGTGATAGGACTTTATGGCAATGGGGTCGTGATAAAAAATGGGAGTTATGTTAGTGCCAT  5100

              ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5028   AGTGATAGGACTTTATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTTAGTGCCAT  5087



Query  5101   CACCCAAGGGAGGAGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGATGCTGAA  5160

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5088   CACCCAAGGGAGGAGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGATGCTGAA  5147



Query  5161   GAAGAAGCAGCTAACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGAGAGTTCT  5220

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5148   GAAGAAGCAGCTAACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGAGAGTTCT  5207



Query  5221   TCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAGCTCCAAC  5280

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5208   TCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAGCTCCAAC  5267



Query  5281   CAGGGTTGTCGCTGCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTTATATGAC  5340

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5268   CAGGGTTGTCGCTGCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTTATATGAC  5327



Query  5341   AACAGCAGTCAATGTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCCATGCCAC  5400

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5328   AACAGCAGTCAATGTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCCATGCCAC  5387



Query  5401   CTTCACTTCACGTCTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATATTATGGA  5460

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5388   CTTCACTTCACGTCTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATATTATGGA  5447



Query  5461   TGAGGCCCACTTCACAGATCCCTCAAGCATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAACAAGGGT  5520

              ||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5448   TGAGGCCCACTTCACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAACAAGGGT  5507



Query  5521   TGAGATGGGCGAGGCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCCGTGACGC  5580

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5508   TGAGATGGGCGAGGCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCCGTGACGC  5567



Query  5581   ATTTCCGGACTCCAACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGAGAGCCTG  5640

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5568   ATTTCCGGACTCCAACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGAGAGCCTG  5627



Query  5641   GAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTGTTCCAAG  5700

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5628   GAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTGTTCCAAG  5687



Query  5701   CGTGAGGAACGGCAATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGGTCATACA  5760

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5688   CGTGAGGAACGGCAATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGGTCATACA  5747



Query  5761   GCTCAGCAGAAAGACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGTGGGACTT  5820

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5748   GCTCAGCAGAAAGACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGTGGGACTT  5807



Query  5821   TGTCGTGACAACTGACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTGTCATAGA  5880

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5808   TGTCGTGACAACTGACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTGTCATAGA  5867



Query  5881   TTCCAGGAGATGCCTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGGCTGGACC  5940

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5868   TTCCAGGAGATGCCTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGGCTGGACC  5927



Query  5941   CATGCCTGTCACACATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGAATCCCAA  6000

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5928   CATGCCTGTCACACATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGAATCCCAA  5987



Query  6001   CAAACCTGGAGATGAGTACCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAGACCATGC  6060

              |||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5988   CAAACCTGGAGATGAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAGACCATGC  6047



Query  6061   ACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCCTCATAGC  6120

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6048   ACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCCTCATAGC  6107



Query  6121   CTCGCTCTATCGACCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCAAGCTTAG  6180

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6108   CTCGCTCTATCGACCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCAAGCTTAG  6167



Query  6181   GACGGAGCAAAGGAAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTGTTTGGCT  6240

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6168   GACGGAGCAAAGGAAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTGTTTGGCT  6227



Query  6241   GGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCTTTGATGG  6300

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6228   GGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCTTTGATGG  6287



Query  6301   CACGACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCAGACACGG  6360

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6288   CACGACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCAGACACGG  6347



Query  6361   AGAGAAAAGAGTGCTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATCATGCGGC  6420

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6348   AGAGAAAAGAGTGCTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATCATGCGGC  6407



Query  6421   CCTGAAGTCATTCAAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAGTGATGGA  6480

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6408   CCTGAAGTCATTCAAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAGTGATGGA  6467



Query  6481   AGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTGACAACCT  6540

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6468   AGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTGACAACCT  6527



Query  6541   CGCTGTGCTCATGCGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGGCCCAATT  6600

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6528   CGCTGTGCTCATGCGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGGCCCAATT  6587



Query  6601   GCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGCTGGGAAT  6660

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6588   GCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGCTGGGAAT  6647



Query  6661   CTTTTTCGTCTTGATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGGTGACTCT  6720

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6648   CTTTTTCGTCTTGATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGGTGACTCT  6707



Query  6721   TGGGGCCAGCGCATGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTGCATGTGT  6780

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6708   TGGGGCCAGCGCATGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTGCATGTGT  6767



Query  6781   CCTCATTGTTGTGTTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGCAAAGATC  6840

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6768   CCTCATTGTTGTGTTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGCAAAGATC  6827



Query  6841   TCCCCAGGACAACCAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGGGCTTGAT  6900

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6828   TCCCCAGGACAACCAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGGGCTTGAT  6887



Query  6901   TACCGCCAATGAACTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATCTAATGGG  6960

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6888   TACCGCCAATGAACTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATCTAATGGG  6947



Query  6961   AAGGAGAGAGGAGGGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGCCAGCCTC  7020

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6948   AAGGAGAGAGGAGGGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGCCAGCCTC  7007



Query  7021   AGCTTGGGCCATCTATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAACATGCAGT  7080

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7008   AGCTTGGGCCATCTATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAACATGCAGT  7067



Query  7081   GACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAGTGTTGTT  7140

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7068   GACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAGTGTTGTT  7127



Query  7141   TGGTATGGGCAAAGGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGCTAATGAT  7200

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7128   TGGTATGGGCAAAGGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGCTAATGAT  7187



Query  7201   AGGTTGCTACTCACAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGCTCGTGGC  7260

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7188   AGGTTGCTACTCACAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGCTCGTGGC  7247



Query  7261   GCACTACATGTACTTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCCAGAAGAG  7320

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7248   GCACTACATGTACTTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCCAGAAGAG  7307



Query  7321   AACGGCAGCTGGCATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTGACATTGA  7380

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7308   AACGGCAGCTGGCATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTGACATTGA  7367



Query  7381   CACAATGACAATTGACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCATAGCAGT  7440

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7368   CACAATGACAATTGACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCATAGCAGT  7427



Query  7441   AGCCGTCTCCAGCGCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTGGGGCCCT  7500

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7428   AGCCGTCTCCAGCGCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTGGGGCCCT  7487



Query  7501   GATCACAGCCGCAACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGAACTCCTC  7560


||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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              ||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7488   GATCACAGCGGCAACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGAACTCCTC  7547



Query  7561   TACAGCCACTTCACTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTTCTCTAAT  7620

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7548   TACAGCCACTTCACTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTTCTCTAAT  7607



Query  7621   CTACACAGTAACAAGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAGGAGAGAC  7680

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7608   CTACACAGTAACAAGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAGGAGAGAC  7667



Query  7681   CCTGGGAGAGAAATGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCTACTCCTA  7740

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7668   CCTGGGAGAGAAATGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCTACTCCTA  7727



Query  7741   CAAAAAGTCAGGCATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCAAGGACGG  7800

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7728   CAAAAAGTCAGGCATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCAAGGACGG  7787



Query  7801   TGTGGCAACGGGAGGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGTTGGTGGA  7860

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7788   TGTGGCAACGGGAGGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGTTGGTGGA  7847



Query  7861   GCGGGGATACCTGCAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAGGGGGCTG  7920

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7848   GCGGGGATACCTGCAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAGGGGGCTG  7907



Query  7921   GAGTTACTACGCCGCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAAAAGGAGG  7980

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7908   GAGTTACTACGCCGCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAAAAGGAGG  7967



Query  7981   CCCTGGTCATGAAGAACCCGTGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCCGTCTTAA  8040

              ||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7968   CCCTGGTCATGAAGAACCCATGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCCGTCTTAA  8027



Query  8041   GAGTGGGGTGGACGTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGTGTGACAT  8100

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8028   GAGTGGGGTGGACGTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGTGTGACAT  8087



Query  8101   AGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCCTCTCCAT  8160

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8088   AGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCCTCTCCAT  8147



Query  8161   GGTGGGGGATTGGCTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGCATAAAAGTGTTGTGCCCATA  8220

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||

Sbjct  8148   GGTGGGGGATTGGCTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAAGTGTTGTGCCCATA  8207



Query  8221   CACCAGCACTATGATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAGGACTGGT  8280

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8208   CACCAGCACTATGATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAGGACTGGT  8267



Query  8281   CAGAGTGCCACTCTCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGAGCGAAAAG  8340

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8268   CAGAGTGCCACTCTCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGAGCGAAAAG  8327



Query  8341   CAACACCATAAAAAGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGGACGGGCC  8400

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8328   CAACACCATAAAAAGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGGACGGGCC  8387



Query  8401   TAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGGCTGTGGT  8460

               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8388   CAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGGCTGTGGT  8447



Query  8461   AAGCTGCGCTGAAGCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGATCCGCAG  8520

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8448   AAGCTGCGCTGAAGCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGATCCGCAG  8507



Query  8521   TGAGCACGCGGAAACGTGGTTCTTTGACGAAAACCACCCATATAGGACATGGGCTTACCA  8580

              |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8508   TGAGCACGCGGAAACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATGGGCTTACCA  8567



Query  8581   TGGAAGCTATGTGGCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGGTTGTCAG  8640

              ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8568   TGGAAGCTATGAGGCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGGTTGTCAG  8627



Query  8641   GCTCCTGTCAAAACCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGACCGACAC  8700

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8628   GCTCCTGTCAAAACCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGACCGACAC  8687



Query  8701   CACACCGTATGGTCAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGCCAGACCC  8760

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8688   CACACCGTATGGTCAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGCCAGACCC  8747



Query  8761   CCAAGAAGGCACTCGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAGAGCTAGG  8820

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8748   CCAAGAAGGCACTCGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAGAGCTAGG  8807



Query  8821   CAAACACAAACGACCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTCGTAGCAA  8880

              |||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8808   CAAACACAAACGGCCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTCGTAGCAA  8867
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Query  8881   TGCAGCATTAGGGGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGGAAGCTGT  8940

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8868   TGCAGCATTAGGGGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGGAAGCTGT  8927



Query  8941   GAACGATCCAAGGTTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCTGAGAGGAGA  9000

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8928   GAACGATCCAAGGTTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCTGAGAGGAGA  8987



Query  9001   GTGCCAGAGTTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGGAATTTGG  9060

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8988   GTGCCAGAGTTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGGAATTTGG  9047



Query  9061   AAAGGCCAAGGGCAGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTCTAGAGTT  9120

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9048   AAAGGCCAAGGGCAGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTCTAGAGTT  9107



Query  9121   CGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAGGAGGTGG  9180

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9108   CGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAGGAGGTGG  9167



Query  9181   TGTTGAAGGGCTGGGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTCGCATACC  9240

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9168   TGTTGAAGGGCTGGGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTCGCATACC  9227



Query  9241   AGGAGGAAGGATGTATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCAGGTTTGA  9300

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9228   AGGAGGAAGGATGTATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCAGGTTTGA  9287



Query  9301   TCTGGAGAATGAAGCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGCCTTGGCATT  9360

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9288   TCTGGAGAATGAAGCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGCCTTGGCATT  9347



Query  9361   GGCCATAATCAAGTACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAGCTGAAAA  9420

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9348   GGCCATAATCAAGTACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAGCTGAAAA  9407



Query  9421   AGGGAAAACAGTTATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGACAAGTTGT  9480

              |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9408   AGGGAAGACAGTTATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGACAAGTTGT  9467



Query  9481   CACTTACGCTCTTAACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATATGGAGGC  9540

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9468   CACTTACGCTCTTAACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATATGGAGGC  9527



Query  9541   TGAGGAAGTTCTAGAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAGTGACCAA  9600

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9528   TGAGGAAGTTCTAGAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAGTGACCAA  9587



Query  9601   CTGGTTGCAGAGCAACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAGATGATTG  9660

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9588   CTGGTTGCAGAGCAACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAGATGATTG  9647



Query  9661   CGTTGTGAAGCCAATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATGATATGGG  9720

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9648   CGTTGTGAAGCCAATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATGATATGGG  9707



Query  9721   AAAAGTTAGGAAGGACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACTGGGAAGA  9780

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9708   AAAAGTTAGGAAGGACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACTGGGAAGA  9767



Query  9781   AGTTCCGTTTTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGTCCATTGT  9840

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9768   AGTTCCGTTTTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGTCCATTGT  9827



Query  9841   GGTTCCCTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAGGGGCGGG  9900

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9828   GGTTCCCTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAGGGGCGGG  9887



Query  9901   ATGGAGCATCCGGGAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGCAGCTCCT  9960

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9888   ATGGAGCATCCGGGAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGCAGCTCCT  9947



Query  9961   TTATTTCCACAGAAGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTGTGCCAGT  10020

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9948   TTATTTCCACAGAAGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTGTGCCAGT  10007



Query  10021  TGACTGGGTTCCAACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAATGGATGAC  10080

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10008  TGACTGGGTTCCAACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAATGGATGAC  10067



Query  10081  CACTGAAGACATGCTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACCACATGGA  10140

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10068  CACTGAAGACATGCTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACCACATGGA  10127



Query  10141  AGACAAGACCCCAGTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAGGGAAGACTT  10200

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10128  AGACAAGACCCCAGTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAGGGAAGACTT  10187



Query  10201  GTGGTGTGGATCTCTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACATTAAAAA  10260

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10188  GTGGTGTGGATCTCTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACATTAAAAA  10247
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Query  10261  TACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACTACCTATC  10320

               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10248  CACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACTACCTATC  10307



Query  10321  CACCCAAGTTCGCTACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTGAGCACCAAT  10380

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||

Sbjct  10308  CACCCAAGTTCGCTACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTAAGCACCAAT  10367



Query  10381  CTTAATGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGCCTGTGAC  10440

              |||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10368  CTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGCCTGTGAC  10427



Query  10441  CCCTCCAGGAGAAGCTGGGTAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATGGCACGGA  10500

              ||| ||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10428  CCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATGGCACGGA  10487



Query  10501  AGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCACGCGCTT  10560

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10488  AGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCACGCGCTT  10547



Query  10561  GGAGGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGGGGCCTGA  10620

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10548  GGAGGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGGGGCCTGA  10607



Query  10621  ACTGGAGATCAGCTGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACCCCCCGGA  10680

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10608  ACTGGAGATCAGCTGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACCCCCCGGA  10667



Query  10681  AAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTCCACCACG  10740

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10668  AAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTCCACCACG  10727



Query  10741  CTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGGAAATCCA  10793

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||       

Sbjct  10728  CTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGG         10773
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