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SEQ_ID_NO72
Sequence ID: Query_46393 Length: 10773 Number of Matches: 1
Range 1: 1 to 10773

NW Score Identities Gaps Strand Frame

20901 10622/10773(99%) 1/10773(0%) Plus/Plus

Query  1              GACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAACAGTATCAACAGGTTTTATTT  52

                      ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1      CAGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAACAGTATCAACAGGTTTTATTT  60



Query  53     -GGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAAAAAAGAAATCCGGAGGATTC  111

               |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  61     TGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAAAAAAGAAATCCGGAGGATTC  120



Query  112    CGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGAGCCCCTTTGGGGGCTTGAAG  171

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  121    CGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGAGCCCCTTTGGGGGCTTGAAG  180



Query  172    AGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCAGGATGGTCTTGGCGATTCTA  231

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  181    AGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCAGGATGGTCTTGGCGATTCTA  240



Query  232    GCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTCTCATCAATAGATGGGGTTCA  291

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  241    GCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTCTCATCAATAGATGGGGTTCA  300



Query  292    GTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCAAGAAAGATCTGGCTGCCATG  351

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  301    GTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCAAGAAAGATCTGGCTGCCATG  360



Query  352    CTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAGGCGCAGATACTAGTGTCGGA  411

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  361    CTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAGGCGCAGATACTAGTGTCGGA  420



Query  412    ATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGGTCACTAGACGTGGGAGTGCA  471

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  421    ATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGGTCACTAGACGTGGGAGTGCA  480



Query  472    TACTATATGTACTTGGACAGAAACGATGCTGGGGAGGCCATATCTTTTCCAACCACATTG  531

              |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  481    TACTATATGTACTTGGACAGAAACGACGCTGGGGAGGCCATATCTTTTCCAACCACATTG  540



Query  532    GGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGACACATGTGTGATGCCACCATG  591

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  541    GGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGACACATGTGTGATGCCACCATG  600



Query  592    AGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAGATGACGTCGATTGTTGGTGC  651

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  601    AGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAGATGACGTCGATTGTTGGTGC  660



Query  652    AACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATCACAAAAAAGGTGAAGCACGG  711

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||


Description Score Percent Ident Accession
SEQ_ID_NO72 20901 99.00% Query_46393
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Sbjct  661    AACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATCACAAAAAAGGTGAAGCACGG  720



Query  712    AGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTAGGAAGCTGCAAACGCGGTCG  771

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  721    AGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTAGGAAGCTGCAAACGCGGTCG  780



Query  772    CAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGATTAGAGTCGAAAATTGGATA  831

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  781    CAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGATTAGAGTCGAAAATTGGATA  840



Query  832    TTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCGCTTGGCTTTTGGGAAGCTCA  891

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  841    TTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCGCTTGGCTTTTGGGAAGCTCA  900



Query  892    ACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGATTGCCCCGGCATACAGCATC  951

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  901    ACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGATTGCCCCGGCATACAGCATC  960



Query  952    AGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTATGTCAGGTGGGACCTGGGTT  1011

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  961    AGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTATGTCAGGTGGGACTTGGGTT  1020



Query  1012   GATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATGGCACAGGACAAACCGACTGTC  1071

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1021   GATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATGGCACAGGACAAACCGACTGTC  1080



Query  1072   GACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGGAGGTAAGATCCTACTGCTAT  1131

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1081   GACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGGAGGTAAGATCCTACTGCTAT  1140



Query  1132   GAGGCATCAATATCAGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCCCAACACAAGGTGAAGCCTAC  1191

              |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1141   GAGGCATCAATATCGGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCCCAACACAAGGTGAAGCCTAC  1200



Query  1192   CTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAACGTTAGTGGACAGAGGCTGG  1251

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1201   CTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAACGTTAGTGGACAGAGGCTGG  1260



Query  1252   GGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGACATGCGCTAAGTTTGCATGC  1311

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1261   GGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGACATGCGCTAAGTTTGCATGC  1320



Query  1312   TCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATCTGGAGTACCGGATAATGCTG  1371

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1321   TCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATCTGGAGTACCGGATAATGCTG  1380



Query  1372   TCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATTGTTAATGACACAGGACATGAAACTGAT  1431

              |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1381   TCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAATGACACAGGACATGAAACTGAT  1440



Query  1432   GAGAATAGAGCGAAAGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAAGAGCCGAAGCCACCCTGGGG  1491

              |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1441   GAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAAGAGCCGAAGCCACCCTGGGG  1500



Query  1492   GGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAGGCCTTGACTTTTCAGATTTG  1551

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1501   GGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAGGCCTTGACTTTTCAGATTTG  1560



Query  1552   TATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACAAGGAGTGGTTCCACGACATT  1611

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1561   TATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACAAGGAGTGGTTCCACGACATT  1620



Query  1612   CCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCACACTGGAACAACAAAGAAGCA  1671

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1621   CCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCACACTGGAACAACAAAGAAGCA  1680



Query  1672   CTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTGTCGTGGTTCTAGGGAGTCAA  1731

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1681   CTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTGTCGTGGTTCTAGGGAGTCAA  1740



Query  1732   GAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGGCTGAGATGGATGGTGCAAAG  1791

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1741   GAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGGCTGAGATGGATGGTGCAAAG  1800



Query  1792   GGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAATGGATAAACTTAGATTGAAG  1851

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1801   GGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAATGGATAAACTTAGATTGAAG  1860



Query  1852   GGCGTGTCATACTCCTTGTGTACTGCAGCGTTCACATTCACCAAGATCCCGGCTGAAACA  1911

              ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1861   GGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTCACCAAGATCCCGGCTGAAACA  1920



Query  1912   CTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGACAGATGGACCTTGCAAGGTT  1971

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1921   CTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGACAGATGGACCTTGCAAGGTT  1980



Query  1972   CCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAGTTGGGAGGTTGATAACCGCT  2031

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1981   CCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAGTTGGGAGGTTGATAACCGCT  2040



Query  2032   AACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGATGCTGGAACTTGATCCACCA  2091


||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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Q y
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2041   AACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGATGCTGGAACTTGATCCACCA  2100



Query  2092   TTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGAAGATCACCCACCACTGGCAC  2151

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2101   TTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGAAGATCACCCACCACTGGCAC  2160



Query  2152   AGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTGTGAGAGGTGCCAAGAGAATG  2211

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2161   AGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTGTGAGAGGTGCCAAGAGAATG  2220



Query  2212   GCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTGGAGGCGCTCTCAACTCATTG  2271

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2221   GCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTGGAGGCGCTCTCAACTCATTG  2280



Query  2272   GGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAATCATTGTTTGGAGGAATGTCC  2331

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2281   GGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAATCATTGTTTGGAGGAATGTCC  2340



Query  2332   TGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGTTGGGTCTGAACACAAAGAAT  2391

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2341   TGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGTTGGGTCTGAACACAAAGAAT  2400



Query  2392   GGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGTTGATCTTCTTATCCACAGCC  2451

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 

Sbjct  2401   GGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGTTGATCTTCTTATCCACAGCT  2460



Query  2452   GTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGAAGGAGACGAGATGCGGTACA  2511

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2461   GTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGAAGGAGACGAGATGCGGTACA  2520



Query  2512   GGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACAGGTACAAGTACCATCCTGAC  2571

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2521   GGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACAGGTACAAGTACCATCCTGAC  2580



Query  2572   TCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGGAAGATGGTATCTGCGGGATC  2631

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  2581   TCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGGAAGATGGTATCTGTGGGATC  2640



Query  2632   TCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAGTAGAAGGGGAGCTCAACGCA  2691

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2641   TCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAGTAGAAGGGGAGCTCAACGCA  2700



Query  2692   ATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGGGATCTGTAAAAAACCCCATG  2751

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2701   ATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGGGATCTGTAAAAAACCCCATG  2760



Query  2752   TGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGCTGCCCCACGGCTGGAAGGCT  2811

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2761   TGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGCTGCCCCACGGCTGGAAGGCT  2820



Query  2812   TGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATAACAGCTTTGTCGTGGATGGT  2871

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2821   TGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATAACAGCTTTGTCGTGGATGGT  2880



Query  2872   GACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGAACAGCTTTCTTGTGGAGGAT  2931

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2881   GACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGAACAGCTTTCTTGTGGAGGAT  2940



Query  2932   CATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGGTTAGAGAAGATTATTCATTA  2991

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2941   CATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGGTTAGAGAAGATTATTCATTA  3000



Query  2992   GAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAAAGGAGGCTGTACACAGTGAT  3051

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3001   GAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAAAGGAGGCTGTACACAGTGAT  3060



Query  3052   CTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGAGGCTGAAGAGGGCCCATCTG  3111

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3061   CTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGAGGCTGAAGAGGGCCCATCTG  3120



Query  3112   ATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACATTGTGGACAGATGGAATAGAA  3171

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3121   ATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACATTGTGGACAGATGGAATAGAA  3180



Query  3172   GAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCACTCAGCCATCACAATACCAGA  3231

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3181   GAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCACTCAGCCATCACAATACCAGA  3240



Query  3232   GAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTGAAGAGCTTGAAATTCGGTTT  3291

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3241   GAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTGAAGAGCTTGAAATTCGGTTT  3300



Query  3292   GAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACATGTGGAACAAGAGGACCATCT  3351

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3301   GAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACATGTGGAACAAGAGGACCATCT  3360



Query  3352   CTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAATGGTGCTGCAGGGAGTGCACA  3411

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3361   CTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAATGGTGCTGCAGGGAGTGCACA  3420
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Query  3412   ATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGTATGGAATGGAGATAAGGCCC  3471

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3421   ATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGTATGGAATGGAGATAAGGCCC  3480



Query  3472   AGGAAAGAACCAGAAAGCAACTTAGTAAGGTCAATGGTGACTGCAGGATCAACTGATCAC  3531

              ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3481   AGGAAAGAACCAGAAAGTAACTTAGTAAGGTCAATGGTGACTGCAGGATCAACTGATCAC  3540



Query  3532   ATGGACCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCATGGTGCAGGAAGGGCTGAAG  3591

              ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3541   ATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCATGGTGCAGGAAGGGCTGAAG  3600



Query  3592   AAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCAATGGCAGTGCTGGTAGCTATGATC  3651

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3601   AAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCGATGGCAGTGCTGGTAGCTATGATC  3660



Query  3652   CTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAATTTTGATGGGTGCCACCTTC  3711

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3661   CTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAATTTTGATGGGTGCCACCTTC  3720



Query  3712   GCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGCTGATAGCGGCATTCAAAGTC  3771

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3721   GCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGCTGATAGCGGCATTCAAAGTC  3780



Query  3772   AGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATTGGACACCCCGTGAAAGCATG  3831

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3781   AGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATTGGACACCCCGTGAAAGCATG  3840



Query  3832   CTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATCTCCGCCTTGGAAGGCGACCTG  3891

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3841   CTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATCTCCGCCTTGGAAGGCGACCTG  3900



Query  3892   ATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAATACGAGCGATGGTTGTTCCA  3951

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3901   ATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAATACGAGCGATGGTTGTTCCA  3960



Query  3952   CGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGACACCACTGGCCCGGGGCACA  4011

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3961   CGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGACACCACTGGCCCGGGGCACA  4020



Query  4012   CTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGGGGTTTATGCTCCTCTCTCTG  4071

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4021   CTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGGGGTTTATGCTCCTCTCTCTG  4080



Query  4072   AAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCATGGCCCTGGGACTAACCGCT  4131

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4081   AAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCATGGCCCTGGGACTAACCGCT  4140



Query  4132   GTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGTTGCTCACAAGGAGTGGGAAG  4191

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4141   GTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGTTGCTCACAAGGAGTGGGAAG  4200



Query  4192   CGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCCTGATATGCGCATTGGCTGGA  4251

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4201   CGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCCTGATATGCGCATTGGCTGGA  4260



Query  4252   GGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGGCCGCGGTCGGTCTGCTAATT  4311

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4261   GGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGGCCGCGGTCGGTCTGCTAATT  4320



Query  4312   GTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACATTGAAAGAGCAGGTGACATC  4371

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4321   GTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACATTGAAAGAGCAGGTGACATC  4380



Query  4372   ACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCCGGCTCGATGTGGCGCTAGAT  4431

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4381   ACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCCGGCTCGATGTGGCGCTAGAT  4440



Query  4432   GAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCCCCATGAGAGAGATCATACTC  4491

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4441   GAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCCCCATGAGAGAGATCATACTC  4500



Query  4492   AAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAGCCATACCCTTTGCAGCTGGA  4551

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4501   AAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAGCCATACCCTTTGCAGCTGGA  4560



Query  4552   GCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTGCTCTATGGGATGTGCCTGCT  4611

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4561   GCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTGCTCTATGGGATGTGCCTGCT  4620



Query  4612   CCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGTACAGAGTAATGACTCGTAGA  4671

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4621   CCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGTACAGAGTAATGACTCGTAGA  4680



Query  4672   CTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAGAGGGGGTCTTTCACACTATG  4731

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4681   CTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAGAGGGGGTCTTTCACACTATG  4740



Query  4732   TGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAGGGAGACTTGATCCATACTGG  4791

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4741   TGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAGGGAGACTTGATCCATACTGG  4800
6
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Query  4792   GGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCATGGAAGCTAGATGCCGCCTGG  4851

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4801   GGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCATGGAAGCTAGATGCCGCCTGG  4860



Query  4852   GACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCGGAGAGAGAGCGAGGAACATC  4911

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4861   GACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCGGAGAGAGAGCGAGGAACATC  4920



Query  4912   CAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACATTGGAGCGGTTGCGCTGGAT  4971

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4921   CAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACATTGGAGCGGTTGCGCTGGAT  4980



Query  4972   TACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGTGTGGGAGAGTGATAGGACTT  5031

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4981   TACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGTGTGGGAGAGTGATAGGACTT  5040



Query  5032   TATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTTAGTGCCATCACCCAAGGGAGG  5091

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5041   TATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTTAGTGCCATCACCCAAGGGAGG  5100



Query  5092   AGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGATGCTGAAGAAGAAGCAGCTA  5151

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5101   AGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGATGCTGAAGAAGAAGCAGCTA  5160



Query  5152   ACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGAGAGTTCTTCCTGAAATAGTC  5211

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5161   ACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGAGAGTTCTTCCTGAAATAGTC  5220



Query  5212   CGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAGCTCCAACCAGGGTTGTCGCT  5271

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5221   CGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAGCTCCAACCAGGGTTGTCGCT  5280



Query  5272   GCTGAAATGGAGGAGGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTTATATGACAACAGCAGTCAAT  5331

              |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5281   GCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTTATATGACAACAGCAGTCAAT  5340



Query  5332   GTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCCATGCCACCTTCACTTCACGT  5391

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5341   GTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCCATGCCACCTTCACTTCACGT  5400



Query  5392   CTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATATTATGGATGAGGCCCACTTC  5451

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5401   CTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATATTATGGATGAGGCCCACTTC  5460



Query  5452   ACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAACAAGGGTTGAGATGGGCGAG  5511

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5461   ACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAACAAGGGTTGAGATGGGCGAG  5520



Query  5512   GCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCCGTGACGCATTTCCGGACTCC  5571

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5521   GCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCCGTGACGCATTTCCGGACTCC  5580



Query  5572   AACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGAGAGCCTGGAGCTCAGGCTTT  5631

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5581   AACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGAGAGCCTGGAGCTCAGGCTTT  5640



Query  5632   GATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTGTTCCAAGCGTGAGGAACGGC  5691

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5641   GATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTGTTCCAAGCGTGAGGAACGGC  5700



Query  5692   AATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGGTCATACAGCTCAGCAGAAAG  5751

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5701   AATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGGTCATACAGCTCAGCAGAAAG  5760



Query  5752   ACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGTGGGACTTTGTCGTGACAACT  5811

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5761   ACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGTGGGACTTTGTCGTGACAACT  5820



Query  5812   GACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTGTCATAGATTCCAGGAGATGC  5871

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5821   GACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTGTCATAGATTCCAGGAGATGC  5880



Query  5872   CTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGGCTGGACCCATGCCTGTCACA  5931

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5881   CTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGGCTGGACCCATGCCTGTCACA  5940



Query  5932   CATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGAATCCCAACAAACCTGGAGAT  5991

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5941   CATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGAATCCCAACAAACCTGGAGAT  6000



Query  5992   GAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAGACCATGCACACTGGCTTGAA  6051

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6001   GAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAGACCATGCACACTGGCTTGAA  6060



Query  6052   GCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCCTCATAGCCTCGCTCTATCGA  6111

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6061   GCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCCTCATAGCCTCGCTCTATCGA  6120



Query  6112   CCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCAAGCTTAGGACGGAGCAAAGG  6171

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6121   CCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCAAGCTTAGGACGGAGCAAAGG  6180



Query  6172   AAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTGTTTGGCTGGCCTATCAGGTT  6231

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6181   AAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTGTTTGGCTGGCCTATCAGGTT  6240



Query  6232   GCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCTTTGATGGCACGACCAACAAC  6291

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6241   GCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCTTTGATGGCACGACCAACAAC  6300



Query  6292   ACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCAGACACGGAGAGAAAAGAGTG  6351

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6301   ACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCAGACACGGAGAGAAAAGAGTG  6360



Query  6352   CTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATCATGCGGCCCTGAAGTCATTC  6411

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6361   CTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATCATGCGGCCCTGAAGTCATTC  6420



Query  6412   AAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAGTGATGGAAGCCCTGGGAACA  6471

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6421   AAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAGTGATGGAAGCCCTGGGAACA  6480



Query  6472   CTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTGACAACCTCGCTGTGCTCATG  6531

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6481   CTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTGACAACCTCGCTGTGCTCATG  6540



Query  6532   CGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGGCCCAATTGCCGGAGACCCTA  6591

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6541   CGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGGCCCAATTGCCGGAGACCCTA  6600



Query  6592   GAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGCTGGGAATCTTCTTCGTCTTG  6651

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||

Sbjct  6601   GAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGCTGGGAATCTTTTTCGTCTTG  6660



Query  6652   ATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGGTGACTCTTGGGGCCAGCGCA  6711

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6661   ATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGGTGACTCTTGGGGCCAGCGCA  6720



Query  6712   TGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTGCATGTGTCCTCATTGTTGTG  6771

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6721   TGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTGCATGTGTCCTCATTGTTGTG  6780



Query  6772   TTTCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGCAAAGATCTCCCCAGGACAAC  6831

              || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6781   TTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGCAAAGATCTCCCCAGGACAAC  6840



Query  6832   CAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGGGCTTGATTACCGCCAATGAA  6891

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6841   CAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGGGCTTGATTACCGCCAATGAA  6900



Query  6892   CTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATCTAATGGGAAGGAGAGAGGAG  6951

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6901   CTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATCTAATGGGAAGGAGAGAGGAG  6960



Query  6952   GGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGCCAGCCTCAGCTTGGGCCATC  7011

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6961   GGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGCCAGCCTCAGCTTGGGCCATC  7020



Query  7012   TATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAACATGCAGTGACCACTTCATAC  7071

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7021   TATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAACATGCAGTGACCACTTCATAC  7080



Query  7072   AACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAGTGTTGTTTGGTATGGGCAAA  7131

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7081   AACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAGTGTTGTTTGGTATGGGCAAA  7140



Query  7132   GGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGCTAATGATAGGTTGCTACTCA  7191

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7141   GGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGCTAATGATAGGTTGCTACTCA  7200



Query  7192   CAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGCTCGTGGCGCACTACATGTAC  7251

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7201   CAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGCTCGTGGCGCACTACATGTAC  7260



Query  7252   TTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCCAGAAGAGAACGGCAGCTGGC  7311

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7261   TTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCCAGAAGAGAACGGCAGCTGGC  7320



Query  7312   ATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTGACATTGACACAATGACAATT  7371

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7321   ATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTGACATTGACACAATGACAATT  7380



Query  7372   GACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCATAGCAGTAGCCGTCTCCAGC  7431

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7381   GACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCATAGCAGTAGCCGTCTCCAGC  7440



Query  7432   GCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTGGGGCCCTGATCACAGCCGCA  7491

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||

Sbjct  7441   GCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTGGGGCCCTGATCACAGCGGCA  7500



Query  7492   ACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGAACTCCTCTACAGCCACTTCA  7551


||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7501   ACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGAACTCCTCTACAGCCACTTCA  7560



Query  7552   CTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTTCTCTAATCTACACAGTAACA  7611

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7561   CTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTTCTCTAATCTACACAGTAACA  7620



Query  7612   AGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAGGAGAGACCCTGGGAGAGAAA  7671

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7621   AGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAGGAGAGACCCTGGGAGAGAAA  7680



Query  7672   TGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCTACTCCTACAAAAAGTCAGGC  7731

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7681   TGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCTACTCCTACAAAAAGTCAGGC  7740



Query  7732   ATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCAAGGACGGTGTGGCAACGGGA  7791

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7741   ATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCAAGGACGGTGTGGCAACGGGA  7800



Query  7792   GGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGTTGGTGGAGCGGGGATACCTG  7851

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7801   GGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGTTGGTGGAGCGGGGATACCTG  7860



Query  7852   CAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAGGGGGCTGGAGTTACTACGCC  7911

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7861   CAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAGGGGGCTGGAGTTACTACGCC  7920



Query  7912   GCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAAAAGGAGGCCCTGGTCATGAA  7971

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7921   GCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAAAAGGAGGCCCTGGTCATGAA  7980



Query  7972   GAACCCGTGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCCGTCTTAAGAGTGGGGTGGAC  8031

              |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7981   GAACCCATGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCCGTCTTAAGAGTGGGGTGGAC  8040



Query  8032   GTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGTGTGACATAGGTGAGTCATCA  8091

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8041   GTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGTGTGACATAGGTGAGTCATCA  8100



Query  8092   TCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCCTCTCCATGGTGGGGGATTGG  8151

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8101   TCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCCTCTCCATGGTGGGGGATTGG  8160



Query  8152   CTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAGGTGTTGTGCCCATACACCAGCACTATG  8211

              |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8161   CTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAAGTGTTGTGCCCATACACCAGCACTATG  8220



Query  8212   ATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAGGACTGGTCAGAGTGCCACTC  8271

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8221   ATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAGGACTGGTCAGAGTGCCACTC  8280



Query  8272   TCCCGCAACTCTACACATGAGATGTATTGGGTCTCTGGAGCGAAAAGCAACACCATAAAA  8331

              |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8281   TCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGAGCGAAAAGCAACACCATAAAA  8340



Query  8332   AGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGGACGGGCCTAGGAGGCCAGTG  8391

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||

Sbjct  8341   AGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGGACGGGCCCAGGAGGCCAGTG  8400



Query  8392   AAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGGCTGTGGTAAGCTGCGCTGAA  8451

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8401   AAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGGCTGTGGTAAGCTGCGCTGAA  8460



Query  8452   GCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGATCCGCAGTGAGCACGCGGAA  8511

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8461   GCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGATCCGCAGTGAGCACGCGGAA  8520



Query  8512   ACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATGGGCTTACCATGGAAGCTATGAG  8571

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8521   ACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATGGGCTTACCATGGAAGCTATGAG  8580



Query  8572   GCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGGTTGTCAGGCTCCTGTCAAAA  8631

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8581   GCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGGTTGTCAGGCTCCTGTCAAAA  8640



Query  8632   CCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGACCGACACCACACCGTATGGT  8691

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8641   CCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGACCGACACCACACCGTATGGT  8700



Query  8692   CAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGCCAGACCCCCAAGAAGGCACT  8751

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8701   CAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGCCAGACCCCCAAGAAGGCACT  8760



Query  8752   CGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAGAGCTAGGCAAACACAAACGG  8811

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8761   CGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAGAGCTAGGCAAACACAAACGG  8820



Query  8812   CCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTCGTAGCAATGCAGCATTAGGG  8871

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8821   CCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTCGTAGCAATGCAGCATTAGGG  8880
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Query  8872   GCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGGAAGCTGTGAACGATCCAAGG  8931

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8881   GCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGGAAGCTGTGAACGATCCAAGG  8940



Query  8932   TTCTGGGCTCTAGTGGATAAGGAAAGAGAGCACCACCTGAGAGGAGAGTGCCAGAGTTGT  8991

              ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8941   TTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCTGAGAGGAGAGTGCCAGAGTTGT  9000



Query  8992   GTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGGAATTTGGAAAGGCCAAGGGC  9051

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9001   GTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGGAATTTGGAAAGGCCAAGGGC  9060



Query  9052   AGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTCTAGAGTTCGAAGCCCTTGGA  9111

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9061   AGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTCTAGAGTTCGAAGCCCTTGGA  9120



Query  9112   TTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAGGAGGTGGTGTTGAAGGGCTG  9171

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9121   TTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAGGAGGTGGTGTTGAAGGGCTG  9180



Query  9172   GGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTCGTATACCAGGAGGAAGGATG  9231

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||

Sbjct  9181   GGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTCGCATACCAGGAGGAAGGATG  9240



Query  9232   TATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCAGGTTTGATCTGGAGAATGAA  9291

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9241   TATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCAGGTTTGATCTGGAGAATGAA  9300



Query  9292   GCTCTAATCACCAACCAAATGGAAAAAGGGCACAGGGCCTTGGCATTGGCCATAATCAAG  9351

              ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9301   GCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGCCTTGGCATTGGCCATAATCAAG  9360



Query  9352   TACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAGCTGAAAAAGGGAAAACAGTT  9411

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  9361   TACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAGCTGAAAAAGGGAAGACAGTT  9420



Query  9412   ATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGACAAGTTGTCACTTACGCTCTT  9471

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9421   ATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGACAAGTTGTCACTTACGCTCTT  9480



Query  9472   AACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATATGGAGGCTGAGGAAGTTCTA  9531

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9481   AACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATATGGAGGCTGAGGAAGTTCTA  9540



Query  9532   GAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAGTGACCAACTGGTTGCAGAGC  9591

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9541   GAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAGTGACCAACTGGTTGCAGAGC  9600



Query  9592   AACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAGATGATTGCGTTGTGAAGCCA  9651

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9601   AACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAGATGATTGCGTTGTGAAGCCA  9660



Query  9652   ATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATGATATGGGAAAAGTTAGGAAG  9711

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9661   ATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATGATATGGGAAAAGTTAGGAAG  9720



Query  9712   GACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACTGGGAAGAAGTTCCGTTTTGC  9771

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9721   GACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACTGGGAAGAAGTTCCGTTTTGC  9780



Query  9772   TCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGTCCATTGTGGTTCCCTGCCGC  9831

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9781   TCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGTCCATTGTGGTTCCCTGCCGC  9840



Query  9832   CACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAGGGGCGGGATGGAGCATCCGG  9891

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9841   CACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAGGGGCGGGATGGAGCATCCGG  9900



Query  9892   GAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGCAGCTCCTTTATTTCCACAGA  9951

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9901   GAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGCAGCTCCTTTATTTCCACAGA  9960



Query  9952   AGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTGTGCCAGTTGACTGGGTTCCA  10011

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9961   AGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTGTGCCAGTTGACTGGGTTCCA  10020



Query  10012  ACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAATGGATGACCACTGAAGACATG  10071

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10021  ACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAATGGATGACCACTGAAGACATG  10080



Query  10072  CTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACCACATGGAAGACAAGACCCCA  10131

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10081  CTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACCACATGGAAGACAAGACCCCA  10140



Query  10132  GTTACGAAATGGACAGACATCCCCTATTTGGGAAAAAGGGAAGACTTGTGGTGTGGATCT  10191

              |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10141  GTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAGGGAAGACTTGTGGTGTGGATCT  10200



Query  10192  CTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACATTAAAAACACAGTCAACATG  10251

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10201  CTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACATTAAAAACACAGTCAACATG  10260
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Query  10252  GTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACTACCTATCCACCCAAGTTCGC  10311

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10261  GTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACTACCTATCCACCCAAGTTCGC  10320



Query  10312  TACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTAAGCACCAGTCTTAATGTTGTCA  10371

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||

Sbjct  10321  TACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTAAGCACCAATCTTAGTGTTGTCA  10380



Query  10372  GGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGCCTGTGACCCCCCCAGGAGAA  10431

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10381  GGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGCCTGTGACCCCCCCAGGAGAA  10440



Query  10432  GCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATGGCACGGAAGAAGCCATGCTG  10491

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10441  GCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATGGCACGGAAGAAGCCATGCTG  10500



Query  10492  CCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCACGCGCTTGGAGGCGCAGGAT  10551

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10501  CCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCACGCGCTTGGAGGCGCAGGAT  10560



Query  10552  GGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGGGGCCTGAACTGGAGATCAGC  10611

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10561  GGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGGGGCCTGAACTGGAGATCAGC  10620



Query  10612  TGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAG                         10648

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||                       

Sbjct  10621  TGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACCCCCCGGAAAACGCAAAACAG  10680



Sbjct  10681  CATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTCCACCACGCTGGCCGCCAGGC  10740



Sbjct  10741  ACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGG  10773
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