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SEQ_ID_NO72
Sequence ID: Query_20659 Length: 10773 Number of Matches: 1
Range 1: 1 to 10773

NW Score Identities Gaps Strand Frame

15582 9597/10808(89%) 36/10808(0%) Plus/Plus

Query  1      AGTTGTTGATCTGTGTGAGTCAGACTGCGACAGTTCGAGTCTGAAGCGAGAGCTAACAAC  60

                                  |||||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||

Sbjct  1                          CAGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAAC  40



Query  61     AGTATCAACAGGTTTAATTT-GGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAA  119

              ||||||||||||||| |||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  41     AGTATCAACAGGTTTTATTTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAA  100



Query  120    AGAAGAAATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTAA  179

              | |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |

Sbjct  101    AAAAGAAATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTGA  160



Query  180    ACCCCTTGGGAGGTTTGAAGAGGTTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGACCCATCA  239

               |||||| || || ||||||||| |||||||||||||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  161    GCCCCTTTGGGGGCTTGAAGAGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATCA  220



Query  240    GAATGGTTTTGGCGATACTAGCCTTTTTGAGATTTACAGCAATCAAGCCATCACTGGGCC  299

              | ||||| |||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||| |

Sbjct  221    GGATGGTCTTGGCGATTCTAGCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGTC  280



Query  300    TTATCAACAGATGGGGTTCCGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCA  359

              | ||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  281    TCATCAATAGATGGGGTTCAGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCA  340



Query  360    AGAAAGATCTTGCTGCCATGTTGAGAATAATCAATGCTAGGAAAGAGAGGAAGAGACGTG  419

              |||||||||| ||||||||| |||||||||||||||||||||| |||| ||||||||| |

Sbjct  341    AGAAAGATCTGGCTGCCATGCTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGAG  400



Query  420    GCGCAGACACCAGCATCGGAATCATTGGCCTCCTGCTGACTACAGCCATGGCAGCAGAGA  479

              ||||||| || ||  |||||||  |||||||||||||||| ||||| |||||||| ||| 

Sbjct  401    GCGCAGATACTAGTGTCGGAATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAGG  460



Query  480    TCACTAGACGCGGGAGTGCATACTACATGTACTTGGATAGGAGCGATGCCGGGAAGGCCA  539

              |||||||||| |||||||||||||| ||||||||||| || | ||| || ||| ||||||

Sbjct  461    TCACTAGACGTGGGAGTGCATACTATATGTACTTGGACAGAAACGACGCTGGGGAGGCCA  520



Query  540    TTTCGTTTGCTACCACATTGGGAGTGAACAAGTGCCACGTACAGATCATGGACCTCGGGC  599

              | || ||| | |||||||||||  |||| |||||  |  ||||||||||||| || || |

Sbjct  521    TATCTTTTCCAACCACATTGGGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGAC  580



Query  600    ACATGTGTGACGCCACCATGAGTTATGAGTGCCCTATGCTGGATGAGGGAGTGGAACCAG  659

              |||||||||| ||||||||||| ||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||

Sbjct  581    ACATGTGTGATGCCACCATGAGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCAG  640



Query  660    ATGATGTCGATTGCTGGTGCAACACGACATCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGTCATC  719

              |||| |||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||


Description Score Percent Ident Accession
SEQ_ID_NO72 15582 89.00% Query_20659
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Sbjct  641    ATGACGTCGATTGTTGGTGCAACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCATC  700



Query  720    ACAAAAAAGGTGAGGCACGGCGATCTAGAAGAGCCGTGACGCTCCCTTCTCACTCTACAA  779

              ||||||||||||| |||||| ||||||||||||| ||||||||||| || || || || |

Sbjct  701    ACAAAAAAGGTGAAGCACGGAGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACTA  760



Query  780    GGAAGTTGCAAACGCGGTCGCAGACCTGGTTAGAATCAAGAGAATACACGAAGCACTTGA  839

              ||||| |||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||

Sbjct  761    GGAAGCTGCAAACGCGGTCGCAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTGA  820



Query  840    TCAAGGTTGAAAACTGGATATTCAGGAACCCCGGGTTTGCGCTAGTGGCCGTTGCCATTG  899

              | |  || ||||| ||||||||||||||||| || || ||| |||  || | |||||| |

Sbjct  821    TTAGAGTCGAAAATTGGATATTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATCG  880



Query  900    CCTGGCTTTTGGGAAGCTCGACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGA  959

              | ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  881    CTTGGCTTTTGGGAAGCTCAACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGA  940



Query  960    TTGCCCCGGCATACAGTATCAGGTGCATTGGAGTCAGCAATAGAGACTTCGTGGAGGGCA  1019

              |||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||| ||||| ||||| || |

Sbjct  941    TTGCCCCGGCATACAGCATCAGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGTA  1000



Query  1020   TGTCAGGTGGGACCTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGCTGCGTTACCGTGATGG  1079

              ||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| || || ||||| ||||

Sbjct  1001   TGTCAGGTGGGACTTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATGG  1060



Query  1080   CACAGGACAAGCCAACAGTTGACATAGAGTTGGTCACGACGACGGTTAGTAACATGGCCG  1139

              |||||||||| || || || ||||||||| |||| || || || || || |||||||| |

Sbjct  1061   CACAGGACAAACCGACTGTCGACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCGG  1120



Query  1140   AGGTAAGATCCTATTGCTACGAGGCATCGATATCGGACATGGCTTCGGACAGTCGTTGCC  1199

              ||||||||||||| ||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| || ||||

Sbjct  1121   AGGTAAGATCCTACTGCTATGAGGCATCAATATCGGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGCC  1180



Query  1200   CAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAA  1259

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1181   CAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAA  1240



Query  1260   CATTAGTGGACAGAGGTTGGGGAAACGGTTGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCTTGGTGA  1319

              | |||||||||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  1241   CGTTAGTGGACAGAGGCTGGGGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTGA  1300



Query  1320   CATGTGCCAAGTTTACGTGTTCTAAGAAGATGACCGGGAAGAGCATTCAACCGGAAAATC  1379

              |||| || |||||| | || || ||||| ||||||||||||||||| || || || ||||

Sbjct  1301   CATGCGCTAAGTTTGCATGCTCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAATC  1360



Query  1380   TGGAGTATCGGATAATGCTATCAGTGCATGGCTCCCAGCATAGCGGGATGACTGTCAATG  1439

              ||||||| ||||||||||| ||||| |||||||||||||| || |||||||  || ||||

Sbjct  1361   TGGAGTACCGGATAATGCTGTCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAATG  1420



Query  1440   ATATAGGATATGAAACTGACGAAAATAGAGCGAAAGTCGAGGTTACGCCTAATTCACCAA  1499

              | | |||| |||||||||| || ||||||||||| || ||| | ||||| ||||||||||

Sbjct  1421   ACACAGGACATGAAACTGATGAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCAA  1480



Query  1500   GAGCGGAAGCAACCTTGGGAGGCTTTGGAAGCTTAGGACTTGACTGTGAACCAAGGACAG  1559

              |||| ||||| ||| |||| || ||||||||| |||||||||| |||||||| |||||||

Sbjct  1481   GAGCCGAAGCCACCCTGGGGGGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACAG  1540



Query  1560   GCCTTGACTTTTCAGATCTGTATTACCTGACCATGAACAATAAGCATTGGTTGGTGCACA  1619

              ||||||||||||||||| |||||||| |||| ||||| || ||||| |||||||| ||||

Sbjct  1541   GCCTTGACTTTTCAGATTTGTATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCACA  1600



Query  1620   AAGAGTGGTTTCATGACATCCCATTGCCTTGGCATGCTGGGGCAGACACTGGAACTCCAC  1679

              | |||||||| || ||||| ||||| |||||||| |||||||||||||| ||||||||||

Sbjct  1601   AGGAGTGGTTCCACGACATTCCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCAC  1660



Query  1680   ACTGGAACAACAAAGAGGCATTGGTAGAATTCAAGGATGCCCACGCCAAGAGGCAAACCG  1739

              |||||||||||||||| ||| ||||||| |||||||| || || ||||| |||||||| |

Sbjct  1661   ACTGGAACAACAAAGAAGCACTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACTG  1720



Query  1740   TCGTCGTTCTGGGGAGCCAGGAAGGAGCCGTTCACACGGCTCTCGCTGGAGCTCTAGAGG  1799

              |||| ||||| ||||| || |||||||| ||||||||||| || ||||||||||| ||||

Sbjct  1721   TCGTGGTTCTAGGGAGTCAAGAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAGG  1780



Query  1800   CTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAAGCTGTTCTCTGGCCATTTGAAATGCCGCCTAAAAA  1859

              |||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||| |||||||| ||||| ||||

Sbjct  1781   CTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAAA  1840



Query  1860   TGGACAAGCTTAGATTGAAGGGCGTGTCATATTCCTTGTGCACTGCGGCATTCACATTCA  1919

              |||| || ||||||||||||||||||||||| |||||||| || || || ||||||||||

Sbjct  1841   TGGATAAACTTAGATTGAAGGGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTCA  1900



Query  1920   CCAAGGTCCCAGCTGAAACACTGCATGGAACAGTCACAGTGGAGGTGCAGTATGCAGGGA  1979

              ||||| |||| |||||||||||||| || ||||||||||||||||| ||||| |||||||

Sbjct  1901   CCAAGATCCCGGCTGAAACACTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGGA  1960



Query  1980   CAGATGGACCCTGCAAGATCCCAGTCCAGATGGCGGTGGACATGCAGACCCTGACCCCAG  2039

              |||||||||| |||||| | ||||  |||||||||||||||||||| || ||||||||||

Sbjct  1961   CAGATGGACCTTGCAAGGTTCCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCAG  2020



Query  2040   TTGGAAGGCTGATAACCGCCAACCCCGTGATTACTGAAAGCACTGAGAACTCAAAGATGA  2099


|||| ||| |||||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||| |||||||
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Q y
              |||| ||| |||||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  2021   TTGGGAGGTTGATAACCGCTAACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATGA  2080



Query  2100   TGTTGGAGCTTGACCCACCATTTGGGGATTCTTACATTGTCATAGGAGTTGGGGACAAGA  2159

              || |||| ||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||| ||||

Sbjct  2081   TGCTGGAACTTGATCCACCATTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAGA  2140



Query  2160   AAATCACCCACCACTGGCATAGGAGTGGTAGCACCATCGGAAAGGCATTTGAGGCCACTG  2219

              | ||||||||||||||||| |||||||| |||||||| ||||| |||||||| |||||||

Sbjct  2141   AGATCACCCACCACTGGCACAGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACTG  2200



Query  2220   TGAGAGGCGCCAAGAGAATGGCAGTCCTGGGGGATACAGCCTGGGACTTCGGATCAGTCG  2279

              ||||||| |||||||||||||||||| |||| || |||||||||||||| |||||||| |

Sbjct  2201   TGAGAGGTGCCAAGAGAATGGCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTTG  2260



Query  2280   GGGGTGTGTTCAACTCACTGGGTAAGGGCATTCACCAGATTTTTGGAGCAGCCTTCAAAT  2339

              | || |   |||||||| |||| |||||||| || || |||||||||||||| |||||||

Sbjct  2261   GAGGCGCTCTCAACTCATTGGGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAAT  2320



Query  2340   CACTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAGATCCTCATAGGCACGCTGCTAGTGTGGT  2399

              || |||||||||||||||||||||||||||| || ||||| || ||| ||||  ||||||

Sbjct  2321   CATTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGGT  2380



Query  2400   TAGGTTTGAACACAAAGAATGGATCTATCTCCCTCACATGCTTGGCCCTGGGGGGAGTGA  2459

              | ||| |||||||||||||||||||||| ||||| |  ||||||||| | ||||||||| 

Sbjct  2381   TGGGTCTGAACACAAAGAATGGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTGT  2440



Query  2460   TGATCTTCCTCTCCACGGCTGTTTCTGCTGACGTGGGGTGCTCAGTGGACTTCTCAAAAA  2519

              |||||||| | ||||| ||||| |||||||| ||||||||||| |||||||||||||| |

Sbjct  2441   TGATCTTCTTATCCACAGCTGTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAGA  2500



Query  2520   AGGAAACGAGATGTGGCACGGGGGTATTCATCTATAATGATGTTGAAGCCTGGAGGGACC  2579

              |||| |||||||| || || ||||| ||| ||||||| || |||||||||||||||||| 

Sbjct  2501   AGGAGACGAGATGCGGTACAGGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGACA  2560



Query  2580   GGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGCAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAGGCCTGGG  2639

              |||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  2561   GGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGGG  2620



Query  2640   AAGAGGGGATCTGTGGGATCTCATCCGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAAATCAG  2699

              |||| || |||||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||| |||||

Sbjct  2621   AAGATGGTATCTGTGGGATCTCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCAG  2680



Query  2700   TAGAAGGGGAGCTCAATGCTATCCTAGAGGAGAATGGAGTTCAACTGACAGTTGTTGTGG  2759

              |||||||||||||||| || ||||| || |||||||||||||||||||| || |||||||

Sbjct  2681   TAGAAGGGGAGCTCAACGCAATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTGG  2740



Query  2760   GATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAAAGATTGCCAGTGCCTGTGAATGAGC  2819

              |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||| ||||

Sbjct  2741   GATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAGC  2800



Query  2820   TGCCCCATGGCTGGAAAGCCTGGGGGAAATCGTATTTTGTTAGGGCGGCAAAGACCAACA  2879

              ||||||| |||||||| || |||||||||||||| || || || || |||||||| || |

Sbjct  2801   TGCCCCACGGCTGGAAGGCTTGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAATA  2860



Query  2880   ACAGTTTTGTTGTCGACGGTGACACACTGAAGGAATGTCCGCTTGAGCACAGAGCATGGA  2939

              |||| ||||| || || |||||||||||||||||||| || ||  | || ||||||||||

Sbjct  2861   ACAGCTTTGTCGTGGATGGTGACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGGA  2920



Query  2940   ATAGTTTTCTTGTGGAGGATCACGGGTTTGGAGTCTTCCACACCAGTGTCTGGCTTAAGG  2999

              | || ||||||||||||||||| ||||| || || || ||||| ||||||||||| ||||

Sbjct  2921   ACAGCTTTCTTGTGGAGGATCATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAGG  2980



Query  3000   TCAGAGAAGATTACTCATTAGAATGTGACCCAGCCGTCATAGGAACAGCTGTTAAGGGAA  3059

              | ||||||||||| |||||||| ||||| |||||||| || |||||||||||||||||||

Sbjct  2981   TTAGAGAAGATTATTCATTAGAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGAA  3040



Query  3060   GGGAGGCCGCGCACAGTGATCTGGGCTATTGGATTGAAAGTGAAAAGAATGACACATGGA  3119

               |||||| |  ||||||||||| ||||| |||||||| ||||| ||||||||||||||||

Sbjct  3041   AGGAGGCTGTACACAGTGATCTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGGA  3100



Query  3120   GGCTGAAGAGGGCCCACCTGATTGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCTCACACAT  3179

              |||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  3101   GGCTGAAGAGGGCCCATCTGATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACAT  3160



Query  3180   TGTGGACAGATGGAGTAGAAGAAAGTGATCTTATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGTCCAC  3239

              |||||||||||||| ||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||

Sbjct  3161   TGTGGACAGATGGAATAGAAGAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCAC  3220



Query  3240   TCAGCCACCACAACACCAGAGAGGGTTACAGAACCCAAGTGAAAGGGCCATGGCACAGTG  3299

              ||||||| ||||| ||||||||||| ||||| |||||| |||||||||||||||||||||

Sbjct  3221   TCAGCCATCACAATACCAGAGAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGTG  3280



Query  3300   AAGAGCTTGAAATCCGGTTTGAGGAATGTCCAGGCACCAAGGTTTACGTGGAGGAGACAT  3359

              ||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| |||||  |||||||||| ||||

Sbjct  3281   AAGAGCTTGAAATTCGGTTTGAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACAT  3340



Query  3360   GCGGAACTAGAGGACCATCTCTGAGATCAACTACTGCAAGTGGAAGGGTCATTGAGGAAT  3419

              | ||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| || |||||||

Sbjct  3341   GTGGAACAAGAGGACCATCTCTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAAT  3400
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Query  3420   GGTGCTGTAGGGAATGCACAATGCCCCCACTATCGTTTCGAGCAAAAGACGGCTGCTGGT  3479

              ||||||| ||||| ||||||||||||||||| ||||| || || ||||| ||||| ||||

Sbjct  3401   GGTGCTGCAGGGAGTGCACAATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGGT  3460



Query  3480   ATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAGAGCAACTTAGTGAGGTCAATGGTGA  3539

              |||||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| |||||||||||||

Sbjct  3461   ATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAAAGTAACTTAGTAAGGTCAATGGTGA  3520



Query  3540   CAGCGGGGTCAACCGATCATATGGACCACTTCTCTCTTGGAGTGCTTGTGATTCTACTCA  3599

              | || || ||||| ||||| ||||| |||||||| |||||||||||||||||||| ||||

Sbjct  3521   CTGCAGGATCAACTGATCACATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTCA  3580



Query  3600   TGGTGCAGGAGGGGTTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATGAGCACATCAATGG  3659

              |||||||||| ||| ||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||

Sbjct  3581   TGGTGCAGGAAGGGCTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCGATGG  3640



Query  3660   CAGTGCTGGTAGTCATGATCTTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCCAAGCTTGTGA  3719

              ||||||||||||  |||||| |||||||||||||||||||||||||||| |||||||  |

Sbjct  3641   CAGTGCTGGTAGCTATGATCCTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCAA  3700



Query  3720   TCCTGATGGGTGCTACTTTCGCAGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCACTTGGCAT  3779

              |  |||||||||| || ||||| |||||||||||||||||||||||||||||  ||||  

Sbjct  3701   TTTTGATGGGTGCCACCTTCGCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCGC  3760



Query  3780   TGGTAGCGGCATTTAAAGTCAGACCAGCCTTGCTGGTCTCCTTCATTTTCAGAGCCAATT  3839

              || |||||||||| |||||||||||||| |||||||| || ||||| |||||||| ||||

Sbjct  3761   TGATAGCGGCATTCAAAGTCAGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAATT  3820



Query  3840   GGACACCCCGTGAGAGCATGCTGCTAGCCCTGGCTTCGTGTCTTCTGCAAACTGCGATCT  3899

              ||||||||||||| ||||||||||| ||| |||| ||||||||| |||||||||||||||

Sbjct  3821   GGACACCCCGTGAAAGCATGCTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATCT  3880



Query  3900   CTGCTCTTGAAGGTGACTTGATGGTCCTCATTAATGGATTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAA  3959

              | ||  | ||||| ||| ||||||| ||||| ||||| ||||||||||||||||||||||

Sbjct  3881   CCGCCTTGGAAGGCGACCTGATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAA  3940



Query  3960   TTCGAGCAATGGCCGTGCCACGCACTGACAACATCGCTCTACCAATCTTGGCTGCTCTAA  4019

              | ||||| ||||  || ||||||||||| |||||| |  |  ||||| |||||||||| |

Sbjct  3941   TACGAGCGATGGTTGTTCCACGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTGA  4000



Query  4020   CACCACTAGCTCGAGGCACACTGCTCGTGGCATGGAGAGCGGGCCTGGCTACTTGTGGAG  4079

              ||||||| || || ||||||||||| ||||| |||||||| ||||| |||||||| || |

Sbjct  4001   CACCACTGGCCCGGGGCACACTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGGG  4060



Query  4080   GGATCATGCTCCTCTCCCTGAAAGGGAAAGGTAGTGTGAAGAAGAACCTGCCATTTGTCA  4139

              || | ||||||||||| ||||| || ||||| ||||||||||||||| | ||||||||||

Sbjct  4061   GGTTTATGCTCCTCTCTCTGAAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTCA  4120



Query  4140   TGGCCCTGGGATTGACAGCTGTGAGGGTAGTAGACCCTATTAATGTGGTAGGACTACTGT  4199

              ||||||||||| | || ||||||||| | || ||||| || || ||||| ||||| ||||

Sbjct  4121   TGGCCCTGGGACTAACCGCTGTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTGT  4180



Query  4200   TACTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGTGAAGTTCTCACAGCCGTTGGCC  4259

              | ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| |||||||

Sbjct  4181   TGCTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGCC  4240



Query  4260   TGATATGTGCACTGGCCGGAGGGTTTGCCAAGGCAGACATTGAGATGGCTGGACCCATGG  4319

              ||||||| ||| |||| |||||||| ||||||||||| || ||||||||||| |||||||

Sbjct  4241   TGATATGCGCATTGGCTGGAGGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATGG  4300



Query  4320   CTGCAGTAGGCTTGCTAATTGTCAGCTATGTGGTCTCGGGAAAGAGTGTGGACATGTACA  4379

              | || || ||  ||||||||||||| || |||||||| ||||||||||||||||||||||

Sbjct  4301   CCGCGGTCGGTCTGCTAATTGTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTACA  4360



Query  4380   TTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAGGACGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCTC  4439

              ||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||| |

Sbjct  4361   TTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCCC  4420



Query  4440   GGCTTGACGTGGCACTGGATGAGAGTGGTGATTTCTCCTTGGTAGAGGAAGATGGTCCAC  4499

              |||| || ||||| || ||||||||||||||||||||| |||| ||||| || ||||| |

Sbjct  4421   GGCTCGATGTGGCGCTAGATGAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCCC  4480



Query  4500   CCATGAGAGAGATCATACTTAAGGTGGTCCTGATGGCCATCTGTGGCATGAACCCAATAG  4559

              ||||||||||||||||||| ||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4481   CCATGAGAGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATAG  4540



Query  4560   CTATACCTTTTGCTGCAGGAGCGTGGTATGTGTATGTGAAGACTGGGAAAAGGAGTGGCG  4619

              | ||||| ||||| || ||||||||||| || || ||||||||||| ||||||||||| |

Sbjct  4541   CCATACCCTTTGCAGCTGGAGCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGTG  4600



Query  4620   CCCTCTGGGACGTGCCTGCTCCCAAAGAAGTGAAGAAAGGAGAGACCACAGATGGAGTGT  4679

              | || ||||| |||||||||||||| ||||| || || || |||||||||||||||||||

Sbjct  4601   CTCTATGGGATGTGCCTGCTCCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTGT  4660



Query  4680   ACAGAGTGATGACTCGCAGACTGCTAGGTTCAACACAGGTTGGAGTGGGAGTCATGCAAG  4739

              ||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||

Sbjct  4661   ACAGAGTAATGACTCGTAGACTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAAG  4720



Query  4740   AGGGAGTCTTCCACACCATGTGGCACGTTACAAAAGGAGCCGCACTGAGGAGCGGTGAGG  4799

              |||| ||||| ||||| ||||||||||| ||||||||| |||| ||||| |||||||| |

Sbjct  4721   AGGGGGTCTTTCACACTATGTGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAAG  4780
6
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Query  4800   GAAGACTTGATCCATACTGGGGGGATGTCAAGCAGGACTTGGTGTCATACTGTGGGCCTT  4859

              | |||||||||||||||||||| ||||||||||||||  |||||||||||||||| || |

Sbjct  4781   GGAGACTTGATCCATACTGGGGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCAT  4840



Query  4860   GGAAGTTGGATGCAGCTTGGGATGGACTCAGCGAGGTACAGCTTTTGGCCGTACCTCCCG  4919

              ||||| | ||||| || ||||| || | ||||||||| ||||| |||||||| || ||||

Sbjct  4841   GGAAGCTAGATGCCGCCTGGGACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCCG  4900



Query  4920   GAGAGAGGGCCAGAAACATTCAGACCCTGCCTGGAATATTCAAGACAAAGGACGGGGACA  4979

              ||||||| || || ||||| ||||| ||||| |||||||| ||||||||||| |||||||

Sbjct  4901   GAGAGAGAGCGAGGAACATCCAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGACA  4960



Query  4980   TCGGAGCAGTTGCTCTGGACTACCCTGCAGGGACCTCAGGATCTCCGATCCTAGACAAAT  5039

              | ||||| ||||| ||||| ||||| ||||| || ||||||||||| ||||||||||| |

Sbjct  4961   TTGGAGCGGTTGCGCTGGATTACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAGT  5020



Query  5040   GTGGAAGAGTGATAGGACTCTATGGCAATGGGGTTGTGATCAAGAATGGAAGCTATGTTA  5099

              |||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| || |||||||

Sbjct  5021   GTGGGAGAGTGATAGGACTTTATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTTA  5080



Query  5100   GTGCTATAACCCAGGGAAAGAGGGAGGAGGAGACTCCGGTTGAATGTTTCGAACCCTCGA  5159

              |||| || ||||| || | ||||||||| |||||||| ||||| || ||||| || ||||

Sbjct  5081   GTGCCATCACCCAAGGGAGGAGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCGA  5140



Query  5160   TGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTGGATCTGCATCCAGGAGCCGGAAAAACCAGGA  5219

              |||||||||||||||||||||||||||| ||  ||||||| ||||| || ||||||||||

Sbjct  5141   TGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGGA  5200



Query  5220   GAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAAAGAGACTCCGGACAGTGATCTTGG  5279

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||  |||||||| || |||||||| |

Sbjct  5201   GAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTAG  5260



Query  5280   CACCAACTAGGGTTGTCGCTGCTGAGATGGAGGAGGCCTTGAGAGGACTTCCGGTGCGTT  5339

              | ||||| ||||||||||||||||| |||||||| ||| | ||||| ||||| |||||||

Sbjct  5261   CTCCAACCAGGGTTGTCGCTGCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGTT  5320



Query  5340   ACATGACAACAGCAGTCAACGTCACCCATTCTGGGACAGAAATCGTTGATTTGATGTGCC  5399

              | ||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||||||||| || || |||||||

Sbjct  5321   ATATGACAACAGCAGTCAATGTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGCC  5380



Query  5400   ATGCCACTTTCACTTCACGCTTACTACAACCCATCAGAGTCCCTAATTACAATCTCTACA  5459

              ||||||| |||||||||||  ||||||| || ||||||||||| || || ||||| || |

Sbjct  5381   ATGCCACCTTCACTTCACGTCTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTATA  5440



Query  5460   TCATGGATGAAGCCCACTTCACAGACCCCTCAAGTATAGCTGCAAGAGGATATATATCAA  5519

              | |||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||| || ||||

Sbjct  5441   TTATGGATGAGGCCCACTTCACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCAA  5500



Query  5520   CAAGGGTTGAAATGGGCGAGGCGGCTGCCATTTTTATGACTGCCACACCACCAGGAACCC  5579

              |||||||||| |||||||||||||||||||| || ||||| ||||| |||||||||||||

Sbjct  5501   CAAGGGTTGAGATGGGCGAGGCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACCC  5560



Query  5580   GTGATGCGTTTCCTGACTCTAACTCACCAATCATGGACACAGAAGTGGAAGTCCCAGAGA  5639

              |||| || ||||| ||||| ||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||||

Sbjct  5561   GTGACGCATTTCCGGACTCCAACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAGA  5620



Query  5640   GAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACAGACCATTCTGGGAAAACAGTTTGGTTCG  5699

              ||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| |||||||||||||| |

Sbjct  5621   GAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTTG  5680



Query  5700   TTCCAAGCGTGAGAAACGGAAATGAAATCGCAGCCTGTCTGACAAAGGCTGGAAAGCGGG  5759

              ||||||||||||| ||||| ||||| |||||||| |||||||||||||||||||| ||||

Sbjct  5681   TTCCAAGCGTGAGGAACGGCAATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGGG  5740



Query  5760   TCATACAGCTCAGCAGGAAGACTTTTGAGACAGAATTTCAGAAAACAAAAAATCAAGAGT  5819

              |||||||||||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||||| |||||||||

Sbjct  5741   TCATACAGCTCAGCAGAAAGACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAGT  5800



Query  5820   GGGACTTTGTCATAACAACTGACATCTCAGAGATGGGCGCCAACTTCAAGGCTGACCGGG  5879

              ||||||||||| | ||||||||||| |||||||||||||||||||| || |||||||| |

Sbjct  5801   GGGACTTTGTCGTGACAACTGACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGTG  5860



Query  5880   TCATAGACTCTAGGAGATGCCTAAAACCAGTCATACTTGATGGTGAGAGAGTCATCTTGG  5939

              ||||||| || |||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||||||  |||

Sbjct  5861   TCATAGATTCCAGGAGATGCCTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTGG  5920



Query  5940   CTGGGCCCATGCCTGTCACGCATGCTAGTGCTGCTCAGAGGAGAGGACGTATAGGCAGGA  5999

              |||| |||||||||||||| ||||| || ||||| |||||||| || || ||||||||||

Sbjct  5921   CTGGACCCATGCCTGTCACACATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGGA  5980



Query  6000   ACCCTAACAAACCTGGAGATGAGTACATGTATGGAGGTGGGTGTGCAGAGACTGATGAAG  6059

              | || ||||||||||||||||||||  |||||||||||||||| ||||||||||| ||||

Sbjct  5981   ATCCCAACAAACCTGGAGATGAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAAG  6040



Query  6060   GCCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTTCTTGACAACATCTACCTCCAGGATGGCC  6119

               |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || |||||||| |||||||

Sbjct  6041   ACCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGCC  6100



Query  6120   TCATAGCCTCGCTCTATCGGCCTGAGGCCGATAAGGTAGCCGCCATTGAGGGAGAGTTTA  6179

              ||||||||||||||||||| ||||||||||| || ||||| ||||||||||||||||| |
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||||||||||||||||||| ||||||||||| || ||||| ||||||||||||||||| |
Sbjct  6101   TCATAGCCTCGCTCTATCGACCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTCA  6160



Query  6180   AGCTGAGGACAGAGCAAAGGAAGACCTTCGTGGAACTCATGAAGAGAGGAGACCTTCCCG  6239

              |||| ||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| |

Sbjct  6161   AGCTTAGGACGGAGCAAAGGAAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCTG  6220



Query  6240   TCTGGCTAGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACTTACACAGACAGAAGATGGTGCT  6299

              | ||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||

Sbjct  6221   TTTGGCTGGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGCT  6280



Query  6300   TTGATGGCACAACCAACAACACCATAATGGAAGACAGCGTACCAGCAGAGGTGTGGACAA  6359

              |||||||||| |||||||||||||||||||||||||| || || |||||||||||||| |

Sbjct  6281   TTGATGGCACGACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACCA  6340



Query  6360   AGTATGGAGAGAAGAGAGTGCTCAAACCGAGATGGATGGATGCTAGGGTCTGTTCAGACC  6419

                 | |||||||| ||||||||||||||||| |||||||| || || || |||||||| |

Sbjct  6341   GACACGGAGAGAAAAGAGTGCTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGATC  6400



Query  6420   ATGCGGCCCTGAAGTCGTTCAAAGAATTCGCCGCTGGAAAAAGAGGAGCGGCTTTGGGAG  6479

              |||||||||||||||| ||||| || || |||||||| ||||||||||||||||| ||||

Sbjct  6401   ATGCGGCCCTGAAGTCATTCAAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGAG  6460



Query  6480   TAATGGAGGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGGTTTCAGGAAGCCATTG  6539

              | ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||||||||

Sbjct  6461   TGATGGAAGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATTG  6520



Query  6540   ACAACCTCGCCGTGCTCATGCGAGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTATAAGGCAGCGGCAG  6599

              |||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||||||| || || ||||| |

Sbjct  6521   ACAACCTCGCTGTGCTCATGCGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCGG  6580



Query  6600   CCCAACTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTCTTAGGTTTGCTGGGAACAGTTTCAC  6659

              ||||| |||||||||||||||||||||||||||| || || |||||||||||||| || |

Sbjct  6581   CCCAATTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCGC  6640



Query  6660   TGGGGATCTTCTTCGTCTTGATGCGGAATAAGGGCATCGGGAAGATGGGCTTTGGAATGG  6719

              |||| ||||| |||||||||||| |||| |||||||| ||||||||||||||||||||||

Sbjct  6641   TGGGAATCTTTTTCGTCTTGATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATGG  6700



Query  6720   TAACCCTTGGGGCCAGTGCATGGCTCATGTGGCTTTCGGAAATTGAACCAGCCAGAATTG  6779

              | || ||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||

Sbjct  6701   TGACTCTTGGGGCCAGCGCATGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATTG  6760



Query  6780   CATGTGTCCTCATTGTTGTGTTTTTATTACTGGTGGTGCTCATACCCGAGCCAGAGAAGC  6839

              ||||||||||||||||||||||  |||| ||||||||||||||||| |||||||| ||||

Sbjct  6761   CATGTGTCCTCATTGTTGTGTTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAGC  6820



Query  6840   AAAGATCTCCCCAAGATAACCAGATGGCAATTATCATCATGGTGGCAGTGGGCCTTCTAG  6899

              ||||||||||||| || ||||| |||||||| ||||||||||| ||||| || ||||| |

Sbjct  6821   AAAGATCTCCCCAGGACAACCAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTGG  6880



Query  6900   GTTTGATAACTGCAAACGAACTTGGATGGCTGGAAAGAACAAAAAATGACATAGCTCATC  6959

              | ||||| || || || ||||| |||||| |||| |||||||| | |||| ||   ||||

Sbjct  6881   GCTTGATTACCGCCAATGAACTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCATC  6940



Query  6960   TAATGGGAAGGAGAGAAGAAGGAGCAACCATGGGATTCTCAATGGACATTGATCTGCGGC  7019

              |||||||||||||||| || || |||||||| |||||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  6941   TAATGGGAAGGAGAGAGGAGGGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGGC  7000



Query  7020   CAGCCTCCGCCTGGGCTATCTATGCCGCATTGACAACTCTCATCACCCCAGCTGTCCAAC  7079

              ||||||| || ||||| |||||||| || ||||||||| |||| |||||||| |||||||

Sbjct  7001   CAGCCTCAGCTTGGGCCATCTATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAAC  7060



Query  7080   ATGCGGTAACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACACAAGCTGGAG  7139

              |||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||

Sbjct  7061   ATGCAGTGACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGAG  7120



Query  7140   TGCTGTTTGGCATGGGCAAAGGGATGCCATTTTATGCATGGGACCTTGGAGTCCCGCTGC  7199

              || ||||||| |||||||||||||||||||| || ||||||||| |||||||||||||||

Sbjct  7121   TGTTGTTTGGTATGGGCAAAGGGATGCCATTCTACGCATGGGACTTTGGAGTCCCGCTGC  7180



Query  7200   TAATGATGGGTTGCTATTCACAATTAACACCCCTGACTCTGATAGTAGCTATCATTCTGC  7259

              ||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| || ||||| || |||||| |||

Sbjct  7181   TAATGATAGGTTGCTACTCACAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTTGC  7240



Query  7260   TTGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGCCTACAAGCGGCAGCAGCGCGTGCTGCCC  7319

              | ||||||||||||||||||||||||||||| || || || ||||| |||||||||||||

Sbjct  7241   TCGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGCCC  7300



Query  7320   AGAAAAGGACAGCAGCTGGCATCATGAAGAATCCCGTTGTGGATGGAATAGTGGTAACTG  7379

              |||| || || |||||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||| ||||

Sbjct  7301   AGAAGAGAACGGCAGCTGGCATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGACTG  7360



Query  7380   ACATTGACACAATGACAATAGACCCCCAGGTGGAGAAGAAGATGGGACAAGTGTTACTCA  7439

              ||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| ||||||||||| ||| ||||||

Sbjct  7361   ACATTGACACAATGACAATTGACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACTCA  7420



Query  7440   TAGCAGTAGCCATCTCCAGTGCTGTGCTGCTGCGGACCGCCTGGGGATGGGGGGAGGCTG  7499

              ||||||||||| ||||||| ||  | |||  ||||||||||||||| |||||||||||||

Sbjct  7421   TAGCAGTAGCCGTCTCCAGCGCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGCTG  7480



Query  7500   GAGCTCTGATCACAGCAGCGACCTCCACCTTGTGGGAAGGCTCTCCAAACAAATACTGGA  7559


| || ||||||||||| || || ||||| ||||||||||||||||| ||||| |||||||
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Q y
              | || ||||||||||| || || ||||| ||||||||||||||||| ||||| |||||||

Sbjct  7481   GGGCCCTGATCACAGCGGCAACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTGGA  7540



Query  7560   ACTCCTCTACAGCCACCTCACTGTGCAACATCTTCAGAGGAAGCTATCTGGCAGGAGCTT  7619

              |||||||||||||||| |||||||| ||||| || || ||||| ||  |||| |||||||

Sbjct  7541   ACTCCTCTACAGCCACTTCACTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGCTT  7600



Query  7620   CCCTTATCTATACAGTGACGAGAAACGCTGGCCTGGTTAAGAGACGTGGAGGTGGGACGG  7679

              | || ||||| ||||| || |||||||||||| |||| ||||||||||| ||||| || |

Sbjct  7601   CTCTAATCTACACAGTAACAAGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAACAG  7660



Query  7680   GAGAGACTCTGGGAGAGAAGTGGAAAGCTCGTCTGAATCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCT  7739

              ||||||| ||||||||||| ||||| || ||  |||| ||||||||||||||||||||||

Sbjct  7661   GAGAGACCCTGGGAGAGAAATGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTTCT  7720



Query  7740   ACTCTTATAAAAAGTCAGGTATCACTGAAGTGTGTAGAGAGGAGGCTCGCCGTGCCCTCA  7799

              |||| || ||||||||||| ||||| || ||||| ||||| ||||| ||||| |||||||

Sbjct  7721   ACTCCTACAAAAAGTCAGGCATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCTCA  7780



Query  7800   AGGATGGAGTGGCCACAGGAGGACATGCCGTATCCCGGGGAAGTGCAAAGCTCAGATGGT  7859

              |||| || ||||| || ||||| ||||| || ||||| |||||||||||||| |||||||

Sbjct  7781   AGGACGGTGTGGCAACGGGAGGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATGGT  7840



Query  7860   TGGTGGAGAGAGGATATCTGCAGCCCTATGGGAAGGTTGTTGACCTCGGATGTGGCAGAG  7919

              |||||||| | ||||| |||||||||||||| |||||  |||| || |||||||||||||

Sbjct  7841   TGGTGGAGCGGGGATACCTGCAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAGAG  7900



Query  7920   GGGGCTGGAGCTATTATGCCGCCACCATCCGCAAAGTGCAGGAGGTGAGAGGATACACAA  7979

              |||||||||| || || |||||||||||||||||||| || || |||| |||||||||||

Sbjct  7901   GGGGCTGGAGTTACTACGCCGCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACACAA  7960



Query  7980   AGGGAGGTCCCGGTCATGAAGAACCCATGCTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTTC  8039

              | ||||| || |||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||| |

Sbjct  7961   AAGGAGGCCCTGGTCATGAAGAACCCATGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTCC  8020



Query  8040   GTCTCAAGAGTGGAGTGGACGTCTTCCACATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACTCTGCTGT  8099

              |||| |||||||| ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||  ||||||

Sbjct  8021   GTCTTAAGAGTGGGGTGGACGTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCTGT  8080



Query  8100   GTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAGACACGAACACTCAGAGTGC  8159

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||  |||| || |||||||| |

Sbjct  8081   GTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGTCC  8140



Query  8160   TCTCTATGGTGGGGGACTGGCTTGAAAAAAGACCAGGGGCCTTCTGTATAAAGGTGCTGT  8219

              |||| ||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||| |||

Sbjct  8141   TCTCCATGGTGGGGGATTGGCTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAAGTGTTGT  8200



Query  8220   GCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCATGGAGCGACTGCAACGTAGGCATGGGGGAG  8279

              ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||| |||||| |||||||||

Sbjct  8201   GCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGGAG  8260



Query  8280   GATTAGTCAGAGTGCCATTGTCTCGCAACTCCACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGGG  8339

              || | |||||||||||| | || |||||||| |||||||||||||||||||||||||| |

Sbjct  8261   GACTGGTCAGAGTGCCACTCTCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGAG  8320



Query  8340   CAAAGAGCAACATCATAAAAAGTGTGTCCACCACAAGTCAGCTCCTCCTGGGACGCATGG  8399

              | || ||||||| ||||||||||||||||||||| || ||||||||| |||| |||||||

Sbjct  8321   CGAAAAGCAACACCATAAAAAGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCATGG  8380



Query  8400   ATGGCCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAACCTCGGCTCGGGTACACGAG  8459

              | || ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || || || |

Sbjct  8381   ACGGGCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCGGG  8440



Query  8460   CTGTGGCAAGCTGTGCTGAGGCTCCTAACATGAAAATCATCGGCAGGCGCATTGAGAGAA  8519

              |||||| |||||| ||||| ||||| |||||||| ||||| || |  |||||||| || |

Sbjct  8441   CTGTGGTAAGCTGCGCTGAAGCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAGGA  8500



Query  8520   TCCGCAATGAACATGCAGAAACATGGTTTCTTGATGAAAACCACCCATACAGGACATGGG  8579

              |||||| ||| || || ||||| |||||  |||| || ||||||||||| ||||||||||

Sbjct  8501   TCCGCAGTGAGCACGCGGAAACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATGGG  8560



Query  8580   CCTACCATGGGAGCTACGAAGCCCCCACGCAAGGATCAGCGTCTTCCCTCGTGAACGGGG  8639

              | |||||||| ||||| || |||||||| ||||| |||||||| || ||  | |||||||

Sbjct  8561   CTTACCATGGAAGCTATGAGGCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGGGG  8620



Query  8640   TTGTTAGACTCCTGTCAAAGCCTTGGGACGTGGTGACTGGAGTTACAGGAATAGCCATGA  8699

              |||| || ||||||||||| || ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||

Sbjct  8621   TTGTCAGGCTCCTGTCAAAACCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCATGA  8680



Query  8700   CTGACACCACACCATACGGCCAACAAAGAGTCTTCAAAGAAAAAGTGGACACCAGGGTGC  8759

              | ||||||||||| || || || |||||||| ||||| |||||||||||||| |||||||

Sbjct  8681   CCGACACCACACCGTATGGTCAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGTGC  8740



Query  8760   CAGATCCCCAAGAAGGCACTCGCCAGGTAATGAACATAGTCTCTTCCTGGCTGTGGAAGG  8819

              |||| ||||||||||||||||| ||||| |||| ||| |||||||||||| ||||||| |

Sbjct  8741   CAGACCCCCAAGAAGGCACTCGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAAAG  8800



Query  8820   AGCTGGGGAAACGCAAGCGGCCACGCGTCTGCACCAAAGAAGAGTTTATCAACAAGGTGC  8879

              |||| || |||| ||| |||||||| ||||| |||||||||||||| ||||||||||| |

Sbjct  8801   AGCTAGGCAAACACAAACGGCCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGTTC  8860
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Query  8880   GCAGCAATGCAGCACTGGGAGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAATGGAAGACGGCTGTGG  8939

              | |||||||||||| | || ||||||||||||||||||||||| |||||||| || ||||

Sbjct  8861   GTAGCAATGCAGCATTAGGGGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGTGG  8920



Query  8940   AAGCTGTGAATGATCCAAGGTTTTGGGCCCTAGTGGATAGGGAGAGAGAACACCACCTGA  8999

              |||||||||| ||||||||||| ||||| |||||||| | ||| ||||| ||||||||||

Sbjct  8921   AAGCTGTGAACGATCCAAGGTTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCTGA  8980



Query  9000   GAGGAGAGTGTCACAGCTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAGCAAGGAG  9059

              |||||||||| || || ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| |

Sbjct  8981   GAGGAGAGTGCCAGAGTTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGGGG  9040



Query  9060   AGTTCGGGAAAGCAAAAGGTAGCCGCGCCATCTGGTACATGTGGTTGGGAGCCAGATTCT  9119

              | || || || || || || ||||||||||||||||| |||||| | || || |||||  

Sbjct  9041   AATTTGGAAAGGCCAAGGGCAGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATTTC  9100



Query  9120   TGGAGTTTGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGACCATTGGATGGGAAGAGAAAACTCAG  9179

              | ||||| |||||||||||||||||||||||||| || |||||||| ||||| |||||||

Sbjct  9101   TAGAGTTCGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTCAG  9160



Query  9180   GAGGTGGAGTCGAAGGGTTAGGATTGCAAAGACTTGGATACATTCTAGAAGAAATGAATC  9239

              ||||||| || |||||| | ||||| |||||||| |||||  | |||||||| |||| ||

Sbjct  9161   GAGGTGGTGTTGAAGGGCTGGGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAGTC  9220



Query  9240   GGGCACCAGGAGGAAAGATGTACGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATTAGTA  9299

              |   ||||||||||| |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| || |

Sbjct  9221   GCATACCAGGAGGAAGGATGTATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAGCA  9280



Query  9300   AGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTGATTACCAACCAAATGGAGGAAGGGCACAGAACTC  9359

               |||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||| ||||||||||  |  

Sbjct  9281   GGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGCCT  9340



Query  9360   TGGCGTTGGCCGTGATTAAATACACATACCAAAACAAAGTGGTGAAGGTTCTCAGACCAG  9419

              |||| |||||| | || || ||||||||||||||||||||||| ||||| || |||||||

Sbjct  9341   TGGCATTGGCCATAATCAAGTACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACCAG  9400



Query  9420   CTGAAGGAGGAAAAACAGTTATGGACATCATTTCAAGACAAGACCAGAGAGGGAGTGGAC  9479

              |||||  ||| || |||||||||||||| ||||| ||||||||||| || ||||| ||||

Sbjct  9401   CTGAAAAAGGGAAGACAGTTATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGGAC  9460



Query  9480   AAGTTGTCACTTATGCTCTCAACACATTCACCAACTTGGTGGTGCAGCTTATCCGGAACA  9539

              ||||||||||||| ||||| |||||||| |||||| | |||||||| || || ||||| |

Sbjct  9461   AAGTTGTCACTTACGCTCTTAACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAATA  9520



Query  9540   TGGAAGCTGAGGAAGTGTTAGAGATGCAAGACTTATGGTTGTTGAGGAAGCCAGAGAAAG  9599

              |||| |||||||||||  |||||||||||||||| ||| || || ||| | |||||||||

Sbjct  9521   TGGAGGCTGAGGAAGTTCTAGAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAAAG  9580



Query  9600   TGACCAGATGGTTGCAGAGCAATGGATGGGATAGACTCAAACGAATGGCGGTCAGTGGAG  9659

              ||||||  |||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||

Sbjct  9581   TGACCAACTGGTTGCAGAGCAACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGGAG  9640



Query  9660   ATGACTGCGTTGTGAAGCCAATCGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATG  9719

              |||| ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9641   ATGATTGCGTTGTGAAGCCAATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAATG  9700



Query  9720   ACATGGGAAAAGTTAGGAAAGACACACAGGAGTGGAAACCCTCGACTGGATGGAGCAATT  9779

              | ||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||| |||||||||  ||| |

Sbjct  9701   ATATGGGAAAAGTTAGGAAGGACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAACT  9760



Query  9780   GGGAAGAAGTCCCGTTCTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTGTACCTCAAGGATGGGAGAT  9839

              |||||||||| ||||| |||||||||||||||||||||||  | |||||||| ||||| |

Sbjct  9761   GGGAAGAAGTTCCGTTTTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAGGT  9820



Query  9840   CCATTGTGGTCCCTTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGAGCTCGCGTCTCACCAG  9899

              |||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| ||||

Sbjct  9821   CCATTGTGGTTCCCTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCCAG  9880



Query  9900   GGGCAGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCCTGTCTTGCAAAATCATATGCGCAGATGTGGC  9959

              |||| ||||||||||||||||||||||| || || ||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  9881   GGGCGGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTGGC  9940



Query  9960   AGCTCCTTTATTTCCACAGAAGAGACCTTCGACTGATGGCTAATGCCATTTGCTCGGCTG  10019

              |||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||||| ||  |||

Sbjct  9941   AGCTCCTTTATTTCCACAGAAGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATCTG  10000



Query  10020  TGCCAGTTGACTGGGTACCAACTGGGAGAACCACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAAT  10079

              |||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10001  TGCCAGTTGACTGGGTTCCAACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAAT  10060



Query  10080  GGATGACCACTGAGGACATGCTCATGGTGTGGAATAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACC  10139

              ||||||||||||| ||||||||  |||||||||| |||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10061  GGATGACCACTGAAGACATGCTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGACC  10120



Query  10140  ATATGGAGGACAAGACTCCTGTAACAAAATGGACAGACATTCCCTATCTAGGAAAAAGGG  10199

              | ||||| |||||||| || || || ||||||||||||||||||||| | ||||||||||

Sbjct  10121  ACATGGAAGACAAGACCCCAGTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAGGG  10180



Query  10200  AGGACTTATGGTGTGGATCCCTTATAGGGCACAGACCCCGCACCACTTGGGCTGAAAACA  10259

              | ||||| ||||||||||| || |||||||||||||| |||||||| |||||||| ||||

Sbjct  10181  AAGACTTGTGGTGTGGATCTCTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAACA  10240
10
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Query  10260  TCAAAGACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACT  10319

              | ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10241  TTAAAAACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGACT  10300



Query  10320  ATCTATCCACCCAAGTCCGCTACTTGGGTGAGGAAGGGTCCACACCCGGAGTGTTGTAAG  10379

              | |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| |||||| ||||||

Sbjct  10301  ACCTATCCACCCAAGTTCGCTACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTAAG  10360



Query  10380  CACCAATTTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGTTTGGGGAAAGCTGTGCAGC  10439

              ||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||

Sbjct  10361  CACCAATCTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCAGC  10420



Query  10440  CTGTAACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCTCATAGTCAGGCCGAGAACGCCATG  10499

              |||| ||||||||||||||||||||||||||||||  |||||||||||||||||||||||

Sbjct  10421  CTGTGACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCATG  10480



Query  10500  GCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCA  10559

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10481  GCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCCA  10540



Query  10560  CGCGCTTGGAAGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGG  10619

              |||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10541  CGCGCTTGGAGGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTGG  10600



Query  10620  GGCCTGAACTGGAGACTAGCTGTGAATCTCCAGCAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACC  10679

              |||||||||||||||  ||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10601  GGCCTGAACTGGAGATCAGCTGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGACC  10660



Query  10680  CCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTC  10739

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10661  CCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTTC  10720



Query  10740  CACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAACAGCGGCGGCCGGTGTGGGGAAATCCA  10799

              ||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||       

Sbjct  10721  CACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGG         10773



Query  10800  TGGTTTCT  10807
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