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SEQ_ID_NO72
Sequence ID: Query_48637 Length: 10773 Number of Matches: 1
Range 1: 1 to 10773

NW Score Identities Gaps Strand Frame

15498 9584/10810(89%) 53/10810(0%) Plus/Plus

Query  1      AGTTGTTGATCTGTGTGAGTCAGACTGCGACAGTTCGAGTCTGAAGCGAGAGCTAACAAC  60

                                  |||||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||

Sbjct  1                          CAGACTGCGACAGTTCGAGTTTGAAGCGAAAGCTAGCAAC  40



Query  61     AGTATCAACAGGTTTAATTT-GGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCCA  119

              ||||||||||||||| |||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |

Sbjct  41     AGTATCAACAGGTTTTATTTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCAA  100



Query  120    AAGAAGAAATCCGGAGGAT-CCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTA  178

              || |||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 

Sbjct  101    AA-AAGAAATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTG  159



Query  179    AACCCCTTGGGAGGTTTGAAGAGGTTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGACCCATC  238

              | |||||| || || ||||||||| |||||||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  160    AGCCCCTTTGGGGGCTTGAAGAGGCTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGGCCCATC  219



Query  239    AGAATGGTTTTGGCGATACTAGCCTTTTTGAGATTTACAGCAATCAAGCCATCACTGGGC  298

              || ||||| |||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||| 

Sbjct  220    AGGATGGTCTTGGCGATTCTAGCCTTTTTGAGATTCACGGCAATCAAGCCATCACTGGGT  279



Query  299    CTTATCAACAGATGGGGTTCCGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTC  358

              || ||||| ||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  280    CTCATCAATAGATGGGGTTCAGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTC  339



Query  359    AAGAAAGATCTTGCTGCCATGTTGAGAATAATCAATGCTAGGAAAGAGAGGAAGAGACGT  418

              ||||||||||| ||||||||| |||||||||||||||||||||| |||| ||||||||| 

Sbjct  340    AAGAAAGATCTGGCTGCCATGCTGAGAATAATCAATGCTAGGAAGGAGAAGAAGAGACGA  399



Query  419    GGCGCAGACACCAGCATCGGAATCATTGGCCTCCTGCTGACTACAGCCATGGCAGCAGAG  478

              |||||||| || ||  |||||||  |||||||||||||||| ||||| |||||||| |||

Sbjct  400    GGCGCAGATACTAGTGTCGGAATTGTTGGCCTCCTGCTGACCACAGCTATGGCAGCGGAG  459



Query  479    ATCACTAGACGCGGGAGTGCATACTACATGTACTTGGATAGGAGCGATGCCGGGAAGGCC  538

               |||||||||| |||||||||||||| ||||||||||| || | ||| || ||| |||||

Sbjct  460    GTCACTAGACGTGGGAGTGCATACTATATGTACTTGGACAGAAACGACGCTGGGGAGGCC  519



Query  539    ATTTCGTTTGCTACCACATTGGGAGTGAACAAGTGCCACGTACAGATCATGGACCTCGGG  598

              || || ||| | |||||||||||  |||| |||||  |  ||||||||||||| || || 

Sbjct  520    ATATCTTTTCCAACCACATTGGGGATGAATAAGTGTTATATACAGATCATGGATCTTGGA  579



Query  599    CACATGTGTGACGCCACCATGAGTTATGAGTGCCCTATGCTGGATGAGGGAGTGGAACCA  658

              ||||||||||| ||||||||||| ||||| |||||||||||||||||||| |||||||||

Sbjct  580    CACATGTGTGATGCCACCATGAGCTATGAATGCCCTATGCTGGATGAGGGGGTGGAACCA  639



Query  659    GATGATGTCGATTGCTGGTGCAACACGACATCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGTCAT  718

              ||||| |||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||


Description Score Percent Ident Accession
SEQ_ID_NO72 15498 89.00% Query_48637
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Sbjct  640    GATGACGTCGATTGTTGGTGCAACACGACGTCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGCCAT  699



Query  719    CACAAAAAAGGTGAGGCACGGCGATCTAGAAGAGCCGTGACGCTCCCTTCTCACTCTACA  778

              |||||||||||||| |||||| ||||||||||||| ||||||||||| || || || || 

Sbjct  700    CACAAAAAAGGTGAAGCACGGAGATCTAGAAGAGCTGTGACGCTCCCCTCCCATTCCACT  759



Query  779    AGGAAGTTGCAAACGCGGTCGCAGACCTGGTTAGAATCAAGAGAATACACGAAGCACTTG  838

              |||||| |||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||| |||||||||

Sbjct  760    AGGAAGCTGCAAACGCGGTCGCAAACCTGGTTGGAATCAAGAGAATACACAAAGCACTTG  819



Query  839    ATCAAGGTTGAAAACTGGATATTCAGGAACCCCGGGTTTGCGCTAGTGGCCGTTGCCATT  898

              || |  || ||||| ||||||||||||||||| || || ||| |||  || | |||||| 

Sbjct  820    ATTAGAGTCGAAAATTGGATATTCAGGAACCCTGGCTTCGCGTTAGCAGCAGCTGCCATC  879



Query  899    GCCTGGCTTTTGGGAAGCTCGACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTG  958

              || ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  880    GCTTGGCTTTTGGGAAGCTCAACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTG  939



Query  959    ATTGCCCCGGCATACAGTATCAGGTGCATTGGAGTCAGCAATAGAGACTTCGTGGAGGGC  1018

              ||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||| ||||| ||||| || 

Sbjct  940    ATTGCCCCGGCATACAGCATCAGGTGCATAGGAGTCAGCAATAGGGACTTTGTGGAAGGT  999



Query  1019   ATGTCAGGTGGGACCTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGCTGCGTTACCGTGATG  1078

              |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| || || ||||| |||

Sbjct  1000   ATGTCAGGTGGGACTTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGTTGTGTCACCGTAATG  1059



Query  1079   GCACAGGACAAGCCAACAGTCGACATAGAGTTGGTCACGACGACGGTTAGTAACATGGCC  1138

              ||||||||||| || || |||||||||||| |||| || || || || || |||||||| 

Sbjct  1060   GCACAGGACAAACCGACTGTCGACATAGAGCTGGTTACAACAACAGTCAGCAACATGGCG  1119



Query  1139   GAGGTAAGATCCTATTGCTACGAGGCATCGATATCGGACATGGCTTCGGACAGTCGTTGC  1198

              |||||||||||||| ||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| || |||

Sbjct  1120   GAGGTAAGATCCTACTGCTATGAGGCATCAATATCGGACATGGCTTCGGACAGCCGCTGC  1179



Query  1199   CCAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGA  1258

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1180   CCAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGA  1239



Query  1259   ACATTAGTGGACAGAGGTTGGGGAAACGGTTGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCTTGGTG  1318

              || |||||||||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||||||| |||||

Sbjct  1240   ACGTTAGTGGACAGAGGCTGGGGAAATGGATGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCCTGGTG  1299



Query  1319   ACATGTGCCAAGTTTACGTGTTCTAAGAAGATGACCGGGAAGAGCATTCAACCGGAAAAT  1378

              ||||| || |||||| | || || ||||| ||||||||||||||||| || || || |||

Sbjct  1300   ACATGCGCTAAGTTTGCATGCTCCAAGAAAATGACCGGGAAGAGCATCCAGCCAGAGAAT  1359



Query  1379   CTGGAGTATCGGATAATGCTATCAGTGCATGGCTCCCAGCATAGCGGGATGATTG-----  1433

              |||||||| ||||||||||| ||||| |||||||||||||| || |||||||| |     

Sbjct  1360   CTGGAGTACCGGATAATGCTGTCAGTTCATGGCTCCCAGCACAGTGGGATGATCGTTAAT  1419



Query  1434   -------GATATGAAACTGACGAAGATAGAGCGAAAGTCGAGGTTACGCCTAATTCACCA  1486

                     || |||||||||| ||  |||||||||| || ||| | ||||| |||||||||

Sbjct  1420   GACACAGGACATGAAACTGATGAGAATAGAGCGAAGGTTGAGATAACGCCCAATTCACCA  1479



Query  1487   AGAGCGGAAGCAACCTTGGGAGGCTTTGGAAGCTTAGGACTTGACTGTGAACCAAGGACA  1546

              ||||| ||||| ||| |||| || ||||||||| |||||||||| |||||||| ||||||

Sbjct  1480   AGAGCCGAAGCCACCCTGGGGGGTTTTGGAAGCCTAGGACTTGATTGTGAACCGAGGACA  1539



Query  1547   GGCCTTGACTTTTCAGATCTGTATTACCTGACCATGAACAATAAGCATTGGTTGGTGCAC  1606

              |||||||||||||||||| |||||||| |||| ||||| || ||||| |||||||| |||

Sbjct  1540   GGCCTTGACTTTTCAGATTTGTATTACTTGACTATGAATAACAAGCACTGGTTGGTTCAC  1599



Query  1607   AAAGAGTGGTTTCATGACATCCCATTGCCTTGGCATGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCA  1666

              || |||||||| || ||||| ||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1600   AAGGAGTGGTTCCACGACATTCCATTACCTTGGCACGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCA  1659



Query  1667   CACTGGAACAACAAAGAGGCATTGGTAGAATTCAAGGATGCCCACGCCAAGAGGCAAACC  1726

              ||||||||||||||||| ||| ||||||| |||||||| || || ||||| |||||||| 

Sbjct  1660   CACTGGAACAACAAAGAAGCACTGGTAGAGTTCAAGGACGCACATGCCAAAAGGCAAACT  1719



Query  1727   GTCGTCGTTCTGGGGAGCCAGGAAGGAGCCGTTCACACGGCTCTCGCTGGAGCTCTAGAG  1786

              ||||| ||||| ||||| || |||||||| ||||||||||| || ||||||||||| |||

Sbjct  1720   GTCGTGGTTCTAGGGAGTCAAGAAGGAGCAGTTCACACGGCCCTTGCTGGAGCTCTGGAG  1779



Query  1787   GCTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTTCTCTGGCCATTTGAAATGCCGCCTAAAA  1846

              ||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||| |||||||| ||||| |||

Sbjct  1780   GCTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTCCTCTGGCCACTTGAAATGTCGCCTGAAA  1839



Query  1847   ATGGACAAGCTTAGATTGAAGGGCGTGTCATATTCCTTGTGCACTGCGGCATTCACATTC  1906

              ||||| || ||||||||||||||||||||||| |||||||| || || || |||||||||

Sbjct  1840   ATGGATAAACTTAGATTGAAGGGCGTGTCATACTCCTTGTGTACCGCAGCGTTCACATTC  1899



Query  1907   ACCAAGGTCCCAGCTGAAACACTGCATGGAACAGTCACAGTGGAGGTGCAGTATGCAGGG  1966

              |||||| |||| |||||||||||||| || ||||||||||||||||| ||||| ||||||

Sbjct  1900   ACCAAGATCCCGGCTGAAACACTGCACGGGACAGTCACAGTGGAGGTACAGTACGCAGGG  1959



Query  1967   ACAGATGGACCCTGCAAGATCCCAGTCCAGATGGCGGTGGACATGCAGACCCTGACCCCA  2026

              ||||||||||| |||||| | ||||  |||||||||||||||||||| || |||||||||

Sbjct  1960   ACAGATGGACCTTGCAAGGTTCCAGCTCAGATGGCGGTGGACATGCAAACTCTGACCCCA  2019



Query  2027   GTTGGAAGGCTGATAACCGCCAACCCCGTGATTACTGAAAGCACTGAGAACTCAAAGATG  2086


||||| ||| |||||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||| ||||||
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Q y
              ||||| ||| |||||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  2020   GTTGGGAGGTTGATAACCGCTAACCCCGTAATCACTGAAAGCACTGAGAACTCTAAGATG  2079



Query  2087   ATGTTGGAGCTTGACCCACCATTTGGGGATTCTTACATTGTCATAGGAGTTGGGGACAAG  2146

              ||| |||| ||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||| |||

Sbjct  2080   ATGCTGGAACTTGATCCACCATTTGGGGACTCTTACATTGTCATAGGAGTCGGGGAGAAG  2139



Query  2147   AAAATCACCCACCACTGGCATAGGAGTGGTAGCACCATCGGAAAGGCATTTGAGGCCACT  2206

              || ||||||||||||||||| |||||||| |||||||| ||||| |||||||| ||||||

Sbjct  2140   AAGATCACCCACCACTGGCACAGGAGTGGCAGCACCATTGGAAAAGCATTTGAAGCCACT  2199



Query  2207   GTGAGAGGCGCCAAGAGAATGGCAGTCCTGGGGGATACAGCCTGGGACTTCGGATCAGTC  2266

              |||||||| |||||||||||||||||| |||| || |||||||||||||| |||||||| 

Sbjct  2200   GTGAGAGGTGCCAAGAGAATGGCAGTCTTGGGAGACACAGCCTGGGACTTTGGATCAGTT  2259



Query  2267   GGGGGTGTGTTCAACTCACTGGGTAAGGGCATTCACCAGATTTTTGGAGCAGCCTTCAAA  2326

              || || |   |||||||| |||| |||||||| || || |||||||||||||| ||||||

Sbjct  2260   GGAGGCGCTCTCAACTCATTGGGCAAGGGCATCCATCAAATTTTTGGAGCAGCTTTCAAA  2319



Query  2327   TCACTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAGATCCTCATAGGCACGCTGCTAGTGTGG  2386

              ||| |||||||||||||||||||||||||||| || ||||| || ||| ||||  |||||

Sbjct  2320   TCATTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAAATTCTCATTGGAACGTTGCTGATGTGG  2379



Query  2387   TTAGGTTTGAACACAAAGAATGGATCTATCTCCCTCACATGCTTGGCCCTGGGGGGAGTG  2446

              || ||| |||||||||||||||||||||| ||||| |  ||||||||| | |||||||||

Sbjct  2380   TTGGGTCTGAACACAAAGAATGGATCTATTTCCCTTATGTGCTTGGCCTTAGGGGGAGTG  2439



Query  2447   ATGATCTTCCTCTCCACGGCTGTTTCTGCTGACGTGGGGTGCTCAGTGGACTTCTCAAAA  2506

               |||||||| | ||||| ||||| |||||||| ||||||||||| |||||||||||||| 

Sbjct  2440   TTGATCTTCTTATCCACAGCTGTCTCTGCTGATGTGGGGTGCTCGGTGGACTTCTCAAAG  2499



Query  2507   AAGGAAACGAGATGTGGCACGGGGGTATTCATCTATAATGATGTTGAAGCCTGGAGGGAC  2566

              ||||| |||||||| || || ||||| ||| ||||||| || ||||||||||||||||||

Sbjct  2500   AAGGAGACGAGATGCGGTACAGGGGTGTTCGTCTATAACGACGTTGAAGCCTGGAGGGAC  2559



Query  2567   CGGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGCAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAGGCCTGG  2626

               |||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  2560   AGGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGTAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAAGCCTGG  2619



Query  2627   GAAGAGGGGATCTGTGGGATCTCATCCGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAAATCA  2686

              ||||| || |||||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||| ||||

Sbjct  2620   GAAGATGGTATCTGTGGGATCTCCTCTGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAGATCA  2679



Query  2687   GTAGAAGGGGAGCTCAATGCTATCCTAGAGGAGAATGGAGTTCAACTGACAGTTGTTGTG  2746

              ||||||||||||||||| || ||||| || |||||||||||||||||||| || ||||||

Sbjct  2680   GTAGAAGGGGAGCTCAACGCAATCCTGGAAGAGAATGGAGTTCAACTGACGGTCGTTGTG  2739



Query  2747   GGATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAAAGATTGCCAGTGCCTGTGAATGAG  2806

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||| |||

Sbjct  2740   GGATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAGAGATTGCCCGTGCCTGTGAACGAG  2799



Query  2807   CTGCCCCATGGCTGGAAAGCCTGGGGGAAATCGTATTTTGTTAGGGCGGCAAAGACCAAC  2866

              |||||||| |||||||| || |||||||||||||| || || || || |||||||| || 

Sbjct  2800   CTGCCCCACGGCTGGAAGGCTTGGGGGAAATCGTACTTCGTCAGAGCAGCAAAGACAAAT  2859



Query  2867   AACAGTTTTGTTGTCGACGGTGACACACTGAAGGAATGTCCGCTTGAGCACAGAGCATGG  2926

              ||||| ||||| || || |||||||||||||||||||| || ||  | || |||||||||

Sbjct  2860   AACAGCTTTGTCGTGGATGGTGACACACTGAAGGAATGCCCACTCAAACATAGAGCATGG  2919



Query  2927   AATAGTTTTCTTGTGGAGGATCACGGGTTTGGAGTCTTCCACACCAGTGTCTGGCTTAAG  2986

              || || ||||||||||||||||| ||||| || || || ||||| ||||||||||| |||

Sbjct  2920   AACAGCTTTCTTGTGGAGGATCATGGGTTCGGGGTATTTCACACTAGTGTCTGGCTCAAG  2979



Query  2987   GTCAGAGAAGATTACTCATTAGAATGTGACCCAGCCGTCATAGGAACAGCTGTTAAGGGA  3046

              || ||||||||||| |||||||| ||||| |||||||| || ||||||||||||||||||

Sbjct  2980   GTTAGAGAAGATTATTCATTAGAGTGTGATCCAGCCGTTATTGGAACAGCTGTTAAGGGA  3039



Query  3047   AGGGAGGCCGCGCACAGTGATCTGGGCTATTGGATTGAAAGTGAAAAGAATGACACATGG  3106

              | |||||| |  ||||||||||| ||||| |||||||| ||||| |||||||||||||||

Sbjct  3040   AAGGAGGCTGTACACAGTGATCTAGGCTACTGGATTGAGAGTGAGAAGAATGACACATGG  3099



Query  3107   AGGCTGAAGAGGGCCCACCTGATTGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCTCACACA  3166

              ||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  3100   AGGCTGAAGAGGGCCCATCTGATCGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCCCACACA  3159



Query  3167   TTGTGGACAGATGGAGTAGAAGAAAGTGATCTTATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGTCCA  3226

              ||||||||||||||| ||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| |||

Sbjct  3160   TTGTGGACAGATGGAATAGAAGAGAGTGATCTGATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGGCCA  3219



Query  3227   CTCAGCCACCACAACACCAGAGAGGGTTACAGAACCCAAGTGAAAGGGCCATGGCACAGT  3286

              |||||||| ||||| ||||||||||| ||||| |||||| ||||||||||||||||||||

Sbjct  3220   CTCAGCCATCACAATACCAGAGAGGGCTACAGGACCCAAATGAAAGGGCCATGGCACAGT  3279



Query  3287   GAAGAGCTTGAAATCCGGTTTGAGGAATGTCCAGGCACCAAGGTTTACGTGGAGGAGACA  3346

              |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| |||||  |||||||||| |||

Sbjct  3280   GAAGAGCTTGAAATTCGGTTTGAGGAATGCCCAGGCACTAAGGTCCACGTGGAGGAAACA  3339



Query  3347   TGCGGAACTAGAGGACCATCTCTGAGATCAACTACTGCAAGTGGAAGGGTCATTGAGGAA  3406

              || ||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| || ||||||

Sbjct  3340   TGTGGAACAAGAGGACCATCTCTGAGATCAACCACTGCAAGCGGAAGGGTGATCGAGGAA  3399
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Query  3407   TGGTGCTGTAGGGAATGCACAATGCCCCCACTATCGTTTCGAGCAAAAGACGGCTGCTGG  3466

              |||||||| ||||| ||||||||||||||||| ||||| || || ||||| ||||| |||

Sbjct  3400   TGGTGCTGCAGGGAGTGCACAATGCCCCCACTGTCGTTCCGGGCTAAAGATGGCTGTTGG  3459



Query  3467   TATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAGAGCAACTTAGTGAGGTCAATGGTG  3526

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| ||||||||||||

Sbjct  3460   TATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAAAGTAACTTAGTAAGGTCAATGGTG  3519



Query  3527   ACAGCGGGGTCAACCGATCATATGGACCACTTCTCTCTTGGAGTGCTTGTGATTCTACTC  3586

              || || || ||||| ||||| ||||| |||||||| |||||||||||||||||||| |||

Sbjct  3520   ACTGCAGGATCAACTGATCACATGGATCACTTCTCCCTTGGAGTGCTTGTGATTCTGCTC  3579



Query  3587   ATGGTGCAGGAGGGGTTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATGAGCACATCAATG  3646

              ||||||||||| ||| ||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||

Sbjct  3580   ATGGTGCAGGAAGGGCTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATAAGCACATCGATG  3639



Query  3647   GCAGTGCTGGTAGTCATGATCTTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCCAAGCTTGTG  3706

              |||||||||||||  |||||| |||||||||||||||||||||||||||| |||||||  

Sbjct  3640   GCAGTGCTGGTAGCTATGATCCTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCTAAGCTTGCA  3699



Query  3707   ATCCTGATGGGTGCTACTTTCGCAGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCACTTGGCA  3766

              ||  |||||||||| || ||||| |||||||||||||||||||||||||||||  |||| 

Sbjct  3700   ATTTTGATGGGTGCCACCTTCGCGGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCATCTGGCG  3759



Query  3767   TTGGTAGCGGCATTTAAAGTCAGACCAGCCTTGCTGGTCTCCTTCATTTTCAGAGCCAAT  3826

               || |||||||||| |||||||||||||| |||||||| || ||||| |||||||| |||

Sbjct  3760   CTGATAGCGGCATTCAAAGTCAGACCAGCGTTGCTGGTATCTTTCATCTTCAGAGCTAAT  3819



Query  3827   TGGACACCCCGTGAGAGCATGCTGCTAGCCCTGGCTTCGTGTCTTCTGCAAACTGCGATC  3886

              |||||||||||||| ||||||||||| ||| |||| ||||||||| ||||||||||||||

Sbjct  3820   TGGACACCCCGTGAAAGCATGCTGCTGGCCTTGGCCTCGTGTCTTTTGCAAACTGCGATC  3879



Query  3887   TCTGCTCTTGAAGGTGACTTGATGGTCCTCATTAATGGATTTGCTTTGGCCTGGTTGGCA  3946

              || ||  | ||||| ||| ||||||| ||||| ||||| |||||||||||||||||||||

Sbjct  3880   TCCGCCTTGGAAGGCGACCTGATGGTTCTCATCAATGGTTTTGCTTTGGCCTGGTTGGCA  3939



Query  3947   ATTCGAGCAATGGCCGTGCCACGCACTGACAACATCGCTCTACCAATCTTGGCTGCTCTA  4006

              || ||||| ||||  || ||||||||||| |||||| |  |  ||||| |||||||||| 

Sbjct  3940   ATACGAGCGATGGTTGTTCCACGCACTGATAACATCACCTTGGCAATCCTGGCTGCTCTG  3999



Query  4007   ACACCACTAGCTCGAGGCACACTGCTCGTGGCATGGAGAGCGGGCCTGGCTACTTGTGGA  4066

              |||||||| || || ||||||||||| ||||| |||||||| ||||| |||||||| || 

Sbjct  4000   ACACCACTGGCCCGGGGCACACTGCTTGTGGCGTGGAGAGCAGGCCTTGCTACTTGCGGG  4059



Query  4067   GGGATCATGCTCCTCTCCCTGAAAGGGAAAGGTAGTGTGAAGAAGAACCTGCCATTTGTC  4126

              ||| | ||||||||||| ||||| || ||||| ||||||||||||||| | |||||||||

Sbjct  4060   GGGTTTATGCTCCTCTCTCTGAAGGGAAAAGGCAGTGTGAAGAAGAACTTACCATTTGTC  4119



Query  4127   ATGGCCCTGGGATTGACAGCTGTGAGGGTAGTAGACCCTATTAATGTGGTAGGACTACTG  4186

              |||||||||||| | || ||||||||| | || ||||| || || ||||| ||||| |||

Sbjct  4120   ATGGCCCTGGGACTAACCGCTGTGAGGCTGGTCGACCCCATCAACGTGGTGGGACTGCTG  4179



Query  4187   TTACTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGTGAAGTTCTCACAGCCGTTGGC  4246

              || ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||||

Sbjct  4180   TTGCTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGCGAAGTACTCACAGCTGTTGGC  4239



Query  4247   CTGATATGTGCACTGGCCGGAGGGTTTGCCAAGGCAGACATTGAGATGGCTGGACCCATG  4306

              |||||||| ||| |||| |||||||| ||||||||||| || ||||||||||| ||||||

Sbjct  4240   CTGATATGCGCATTGGCTGGAGGGTTCGCCAAGGCAGATATAGAGATGGCTGGGCCCATG  4299



Query  4307   GCTGCAGTAGGCTTGCTAATTGTCAGCTATGTGGTCTCGGGAAAGAGTGTGGACATGTAC  4366

              || || || ||  ||||||||||||| || |||||||| |||||||||||||||||||||

Sbjct  4300   GCCGCGGTCGGTCTGCTAATTGTCAGTTACGTGGTCTCAGGAAAGAGTGTGGACATGTAC  4359



Query  4367   ATTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAGGACGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCT  4426

              |||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||| 

Sbjct  4360   ATTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAAGATGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCC  4419



Query  4427   CGGCTTGACGTGGCACTGGATGAGAGTGGTGACTTCTCCTTGGTAGAGGAAGATGGTCCA  4486

              ||||| || ||||| || |||||||||||||| |||||| |||| ||||| || ||||| 

Sbjct  4420   CGGCTCGATGTGGCGCTAGATGAGAGTGGTGATTTCTCCCTGGTGGAGGATGACGGTCCC  4479



Query  4487   CCCATGAGAGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGGCCATCTGTGGCATGAACCCAATA  4546

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||

Sbjct  4480   CCCATGAGAGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGACCATCTGTGGCATGAACCCAATA  4539



Query  4547   GCTATACCTTTTGCTGCAGGAGCGTGGTATGTGTATGTGAAGACTGGGAAAAGGAGTGGC  4606

              || ||||| ||||| || ||||||||||| || || ||||||||||| ||||||||||| 

Sbjct  4540   GCCATACCCTTTGCAGCTGGAGCGTGGTACGTATACGTGAAGACTGGAAAAAGGAGTGGT  4599



Query  4607   GCCCTCTGGGACGTGCCTGCTCCCAAAGAAGTGAAGAAAGGAGAGACCACAGATGGAGTG  4666

              || || ||||| |||||||||||||| ||||| || || || ||||||||||||||||||

Sbjct  4600   GCTCTATGGGATGTGCCTGCTCCCAAGGAAGTAAAAAAGGGGGAGACCACAGATGGAGTG  4659



Query  4667   TACAGAGTGATGACTCGCAGACTGCTAGGTTCAACACAGGTTGGAGTGGGAGTCATGCAA  4726

              |||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||

Sbjct  4660   TACAGAGTAATGACTCGTAGACTGCTAGGTTCAACACAAGTTGGAGTGGGAGTTATGCAA  4719



Query  4727   GAGGGAGTCTTCCACACCATGTGGCACGTTACAAAAGGAGCCGCACTGAGGAGCGGTGAG  4786

              ||||| ||||| ||||| ||||||||||| ||||||||| |||| ||||| |||||||| 

Sbjct  4720   GAGGGGGTCTTTCACACTATGTGGCACGTCACAAAAGGATCCGCGCTGAGAAGCGGTGAA  4779
6
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Query  4787   GGAAGACTTGATCCATACTGGGGGGATGTCAAGCAGGACTTGGTGTCATACTGTGGGCCT  4846

              || |||||||||||||||||||| ||||||||||||||  |||||||||||||||| || 

Sbjct  4780   GGGAGACTTGATCCATACTGGGGAGATGTCAAGCAGGATCTGGTGTCATACTGTGGTCCA  4839



Query  4847   TGGAAGTTGGATGCAGCTTGGGATGGACTCAGCGAGGTACAGCTTTTGGCCGTACCTCCC  4906

              |||||| | ||||| || ||||| || | ||||||||| ||||| |||||||| || |||

Sbjct  4840   TGGAAGCTAGATGCCGCCTGGGACGGGCACAGCGAGGTGCAGCTCTTGGCCGTGCCCCCC  4899



Query  4907   GGAGAGAGGGCCAGAAACATTCAGACCCTGCCTGGAATATTCAAGACAAAGGACGGGGAC  4966

              |||||||| || || ||||| ||||| ||||| |||||||| ||||||||||| ||||||

Sbjct  4900   GGAGAGAGAGCGAGGAACATCCAGACTCTGCCCGGAATATTTAAGACAAAGGATGGGGAC  4959



Query  4967   ATCGGAGCAGTTGCTCTGGACTACCCTGCAGGGACCTCAGGATCTCCGATCCTAGACAAA  5026

              || ||||| ||||| ||||| ||||| ||||| || ||||||||||| ||||||||||| 

Sbjct  4960   ATTGGAGCGGTTGCGCTGGATTACCCAGCAGGAACTTCAGGATCTCCAATCCTAGACAAG  5019



Query  5027   TGTGGAAGAGTGATAGGACTCTATGGCAATGGGGTTGTGATCAAGAATGGAAGCTATGTT  5086

              ||||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| || ||||||

Sbjct  5020   TGTGGGAGAGTGATAGGACTTTATGGCAATGGGGTCGTGATCAAAAATGGGAGTTATGTT  5079



Query  5087   AGTGCTATAACCCAGGGAAAGAGGGAGGAGGAGACTCCGGTTGAATGTTTCGAACCCTCG  5146

              ||||| || ||||| || | ||||||||| |||||||| ||||| || ||||| || |||

Sbjct  5080   AGTGCCATCACCCAAGGGAGGAGGGAGGAAGAGACTCCTGTTGAGTGCTTCGAGCCTTCG  5139



Query  5147   ATGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTGGATCTGCATCCAGGAGCCGGAAAAACCAGG  5206

              ||||||||||||||||||||||||||||| ||  ||||||| ||||| || |||||||||

Sbjct  5140   ATGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTAGACTTGCATCCTGGAGCTGGGAAAACCAGG  5199



Query  5207   AGAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAAAGAGACTCCGGACAGTGATCTTG  5266

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||  |||||||| || |||||||| 

Sbjct  5200   AGAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAACAAGACTCCGTACTGTGATCTTA  5259



Query  5267   GCACCAACTAGGGTTGTCGCTGCTGAGATGGAGGAGGCCTTGAGAGGACTTCCGGTGCGT  5326

              || ||||| ||||||||||||||||| |||||||| ||| | ||||| ||||| ||||||

Sbjct  5260   GCTCCAACCAGGGTTGTCGCTGCTGAAATGGAGGAAGCCCTTAGAGGGCTTCCAGTGCGT  5319



Query  5327   TACATGACAACAGCAGTCAACGTCACCCATTCTGGGACAGAAATCGTTGATTTGATGTGC  5386

              || ||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||||||||| || || ||||||

Sbjct  5320   TATATGACAACAGCAGTCAATGTCACCCACTCTGGAACAGAAATCGTCGACTTAATGTGC  5379



Query  5387   CATGCCACTTTCACTTCACGCTTACTACAACCCATCAGAGTCCCTAATTACAATCTCAAC  5446

              |||||||| |||||||||||  ||||||| || ||||||||||| || || |||||  | 

Sbjct  5380   CATGCCACCTTCACTTCACGTCTACTACAGCCAATCAGAGTCCCCAACTATAATCTGTAT  5439



Query  5447   ATCATGGATGAAGCCCACTTCACAGACCCCTCAAGTATAGCTGCAAGAGGATACATATCA  5506

              || |||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||

Sbjct  5440   ATTATGGATGAGGCCCACTTCACAGATCCCTCAAGTATAGCAGCAAGAGGATACATTTCA  5499



Query  5507   ACAAGGGTTGAAATGGGCGAGGCGGCTGCCATTTTTATGACTGCCACACCACCAGGAACC  5566

              ||||||||||| |||||||||||||||||||| || ||||| ||||| ||||||||||||

Sbjct  5500   ACAAGGGTTGAGATGGGCGAGGCGGCTGCCATCTTCATGACCGCCACGCCACCAGGAACC  5559



Query  5567   CGTGATGCGTTTCCTGACTCTAACTCACCAATCATGGACACAGAAGTGGAAGTCCCAGAG  5626

              ||||| || ||||| ||||| ||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||

Sbjct  5560   CGTGACGCATTTCCGGACTCCAACTCACCAATTATGGACACCGAAGTGGAAGTCCCAGAG  5619



Query  5627   AGAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACAGACCATTCTGGGAAAACAGTTTGGTTC  5686

              |||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| |||||||||||||| 

Sbjct  5620   AGAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACGGATCATTCTGGAAAAACAGTTTGGTTT  5679



Query  5687   GTTCCAAGCGTGAGAAACGGAAATGAAATCGCAGCCTGTCTGACAAAGGCTGGAAAGCGG  5746

              |||||||||||||| ||||| ||||| |||||||| |||||||||||||||||||| |||

Sbjct  5680   GTTCCAAGCGTGAGGAACGGCAATGAGATCGCAGCTTGTCTGACAAAGGCTGGAAAACGG  5739



Query  5747   GTCATACAGCTCAGCAGGAAGACTTTTGAGACAGAATTTCAGAAAACAAAAAATCAAGAG  5806

              ||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||||| ||||||||

Sbjct  5740   GTCATACAGCTCAGCAGAAAGACTTTTGAGACAGAGTTCCAGAAAACAAAACATCAAGAG  5799



Query  5807   TGGGACTTTGTCATAACAACTGACATCTCAGAGATGGGCGCCAACTTCAAGGCTGACCGG  5866

              |||||||||||| | ||||||||||| |||||||||||||||||||| || |||||||| 

Sbjct  5800   TGGGACTTTGTCGTGACAACTGACATTTCAGAGATGGGCGCCAACTTTAAAGCTGACCGT  5859



Query  5867   GTCATAGACTCTAGGAGATGCCTAAAACCAGTCATACTTGATGGTGAGAGAGTCATCTTG  5926

              |||||||| || |||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||||||  ||

Sbjct  5860   GTCATAGATTCCAGGAGATGCCTAAAGCCGGTCATACTTGATGGCGAGAGAGTCATTCTG  5919



Query  5927   GCTGGGCCCATGCCTGTCACGCATGCTAGTGCTGCTCAGAGGAGAGGACGTATAGGCAGG  5986

              ||||| |||||||||||||| ||||| || ||||| |||||||| || || |||||||||

Sbjct  5920   GCTGGACCCATGCCTGTCACACATGCCAGCGCTGCCCAGAGGAGGGGGCGCATAGGCAGG  5979



Query  5987   AACCCTAACAAACCTGGAGATGAGTACATGTATGGAGGTGGGTGTGCAGAGACTGATGAA  6046

              || || ||||||||||||||||||||  |||||||||||||||| ||||||||||| |||

Sbjct  5980   AATCCCAACAAACCTGGAGATGAGTATCTGTATGGAGGTGGGTGCGCAGAGACTGACGAA  6039



Query  6047   GGCCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTTCTTGACAACATCTACCTCCAGGATGGC  6106

              | |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || |||||||| ||||||

Sbjct  6040   GACCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTCCTTGACAATATTTACCTCCAAGATGGC  6099



Query  6107   CTCATAGCCTCGCTCTATCGGCCTGAGGCCGATAAGGTAGCCGCCATTGAGGGAGAGTTT  6166

              |||||||||||||||||||| ||||||||||| || ||||| ||||||||||||||||| 
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|||||||||||||||||||| ||||||||||| || ||||| |||||||||||||||||
Sbjct  6100   CTCATAGCCTCGCTCTATCGACCTGAGGCCGACAAAGTAGCAGCCATTGAGGGAGAGTTC  6159



Query  6167   AAGCTGAGGACAGAGCAAAGGAAGACCTTCGTGGAACTCATGAAGAGAGGAGACCTTCCC  6226

              ||||| ||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| 

Sbjct  6160   AAGCTTAGGACGGAGCAAAGGAAGACCTTTGTGGAACTCATGAAAAGAGGAGATCTTCCT  6219



Query  6227   GTCTGGCTAGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACTTACACAGACAGAAGATGGTGC  6286

              || ||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||

Sbjct  6220   GTTTGGCTGGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACCTACACAGATAGAAGATGGTGC  6279



Query  6287   TTTGATGGCACAACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTACCAGCAGAGGTTTGGACA  6346

              ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| ||||| 

Sbjct  6280   TTTGATGGCACGACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTGCCGGCAGAGGTGTGGACC  6339



Query  6347   AAGTATGGAGAGAAGAGAGTGCTCAAACCGAGATGGATGGATGCTAGGGTCTGTTCAGAC  6406

              |   | |||||||| ||||||||||||||||| |||||||| || || || |||||||| 

Sbjct  6340   AGACACGGAGAGAAAAGAGTGCTCAAACCGAGGTGGATGGACGCCAGAGTTTGTTCAGAT  6399



Query  6407   CATGCGGCCCTGAAGTCGTTCAAAGAATTCGCCGCTGGAAAAAGAGGAGCGGCTTTGGGA  6466

              ||||||||||||||||| ||||| || || |||||||| ||||||||||||||||| |||

Sbjct  6400   CATGCGGCCCTGAAGTCATTCAAGGAGTTTGCCGCTGGGAAAAGAGGAGCGGCTTTTGGA  6459



Query  6467   GTAATGGAGGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGGTTTCAGGAAGCCATT  6526

              || ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||

Sbjct  6460   GTGATGGAAGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGATTCCAGGAAGCCATT  6519



Query  6527   GACAACCTCGCCGTGCTCATGCGAGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTATAAGGCAGCGGCA  6586

              ||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||||||| || || ||||| 

Sbjct  6520   GACAACCTCGCTGTGCTCATGCGGGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTACAAAGCCGCGGCG  6579



Query  6587   GCCCAACTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTCTTAGGTTTGCTGGGAACAGTTTCA  6646

              |||||| |||||||||||||||||||||||||||| || || |||||||||||||| || 

Sbjct  6580   GCCCAATTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTTTTGGGGTTGCTGGGAACAGTCTCG  6639



Query  6647   CTGGGGATCTTCTTCGTCTTGATGCGGAATAAGGGCATCGGGAAGATGGGCTTTGGAATG  6706

              ||||| ||||| |||||||||||| |||| |||||||| |||||||||||||||||||||

Sbjct  6640   CTGGGAATCTTTTTCGTCTTGATGAGGAACAAGGGCATAGGGAAGATGGGCTTTGGAATG  6699



Query  6707   GTAACCCTTGGGGCCAGTGCATGGCTCATGTGGCTTTCGGAAATTGAACCAGCCAGAATT  6766

              || || ||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||

Sbjct  6700   GTGACTCTTGGGGCCAGCGCATGGCTCATGTGGCTCTCGGAAATTGAGCCAGCCAGAATT  6759



Query  6767   GCATGTGTCCTCATTGTTGTGTTTTTATTACTGGTGGTGCTCATACCCGAGCCAGAGAAG  6826

              |||||||||||||||||||||||  |||| ||||||||||||||||| |||||||| |||

Sbjct  6760   GCATGTGTCCTCATTGTTGTGTTCCTATTGCTGGTGGTGCTCATACCTGAGCCAGAAAAG  6819



Query  6827   CAAAGATCTCCCCAAGATAACCAGATGGCAATTATCATCATGGTGGCAGTGGGCCTTCTA  6886

              |||||||||||||| || ||||| |||||||| ||||||||||| ||||| || ||||| 

Sbjct  6820   CAAAGATCTCCCCAGGACAACCAAATGGCAATCATCATCATGGTAGCAGTAGGTCTTCTG  6879



Query  6887   GGTTTGATAACTGCAAACGAACTTGGATGGCTGGAAAGAACAAAAAATGACATAGCTCAT  6946

              || ||||| || || || ||||| |||||| |||| |||||||| | |||| ||   |||

Sbjct  6880   GGCTTGATTACCGCCAATGAACTCGGATGGTTGGAGAGAACAAAGAGTGACCTAAGCCAT  6939



Query  6947   CTAATGGGAAGGAGAGAAGAAGGAGCAACCATGGGATTCTCAATGGACATTGATCTGCGG  7006

              ||||||||||||||||| || || |||||||| |||||||||||||||||||| ||||||

Sbjct  6940   CTAATGGGAAGGAGAGAGGAGGGGGCAACCATAGGATTCTCAATGGACATTGACCTGCGG  6999



Query  7007   CCAGCCTCCGCCTGGGCTATCTATGCCGCATTGACAACTCTCATCACCCCAGCTGTCCAA  7066

              |||||||| || ||||| |||||||| || ||||||||| |||| |||||||| ||||||

Sbjct  7000   CCAGCCTCAGCTTGGGCCATCTATGCTGCCTTGACAACTTTCATTACCCCAGCCGTCCAA  7059



Query  7067   CATGCGGTAACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACACAAGCTGGA  7126

              ||||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||

Sbjct  7060   CATGCAGTGACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACGCAAGCTGGA  7119



Query  7127   GTGCTGTTTGGCATGGGCAAAGGGATGCCATT-TATGCATGGGGACCTTGGAGTCCCGCT  7185

              ||| ||||||| |||||||||||||||||||| || ||||||| || |||||||||||||

Sbjct  7120   GTGTTGTTTGGTATGGGCAAAGGGATGCCATTCTACGCATGGG-ACTTTGGAGTCCCGCT  7178



Query  7186   GCTAATGATGGGTTGCTATTCACAATTAACACCCCTGACTCTGATAGTAGCTATCATTCT  7245

              ||||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| || ||||| || |||||| |

Sbjct  7179   GCTAATGATAGGTTGCTACTCACAATTAACACCCCTGACCCTAATAGTGGCCATCATTTT  7238



Query  7246   GCTTGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGCCTACAAGCGGCAGCAGCGCGTGCTGC  7305

              ||| ||||||||||||||||||||||||||||| || || || ||||| |||||||||||

Sbjct  7239   GCTCGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGGCTGCAGGCAGCAGCTGCGCGTGCTGC  7298



Query  7306   CCAGAAAAGGACAGCAGCTGGCATCATGAAGAATCCCGTTGTGGATGGAATAGTGGTAAC  7365

              |||||| || || |||||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||| ||

Sbjct  7299   CCAGAAGAGAACGGCAGCTGGCATCATGAAGAACCCTGTTGTGGATGGAATAGTGGTGAC  7358



Query  7366   TGACATTGACACAATGACAATAGACCCCCAGGTGGAGAAGAAGATGGGACAAGTGTTACT  7425

              ||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| ||||||||||| ||| ||||

Sbjct  7359   TGACATTGACACAATGACAATTGACCCCCAAGTGGAGAAAAAGATGGGACAGGTGCTACT  7418



Query  7426   CATAGCAGTAGCCATCTCCAGTGCTGTGCTGCTGCGGACCGCCTGGGGATGGGGGGAGGC  7485

              ||||||||||||| ||||||| ||  | |||  ||||||||||||||| |||||||||||

Sbjct  7419   CATAGCAGTAGCCGTCTCCAGCGCCATACTGTCGCGGACCGCCTGGGGGTGGGGGGAGGC  7478



Query  7486   TGGAGCTCTGATCACAGCAGCGACCTCCACCTTGTGGGAAGGCTCTCCAAACAAATACTG  7545


||| || ||||||||||| || || ||||| ||||||||||||||||| ||||| |||||
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              ||| || ||||||||||| || || ||||| ||||||||||||||||| ||||| |||||

Sbjct  7479   TGGGGCCCTGATCACAGCGGCAACTTCCACTTTGTGGGAAGGCTCTCCGAACAAGTACTG  7538



Query  7546   GAACTCCTCTACAGCCACCTCACTGTGCAACATCTTCAGAGGAAGCTATCTGGCAGGAGC  7605

              |||||||||||||||||| |||||||| ||||| || || ||||| ||  |||| |||||

Sbjct  7539   GAACTCCTCTACAGCCACTTCACTGTGTAACATTTTTAGGGGAAGTTACTTGGCTGGAGC  7598



Query  7606   TTCCCTTATCTATACAGTGACGAGAAACGCTGGCCTGGTTAAGAGACGTGGAGGTGGGAC  7665

              ||| || ||||| ||||| || |||||||||||| |||| ||||||||||| ||||| ||

Sbjct  7599   TTCTCTAATCTACACAGTAACAAGAAACGCTGGCTTGGTCAAGAGACGTGGGGGTGGAAC  7658



Query  7666   GGGAGAGACTCTGGGAGAGAAGTGGAAAGCTCGTCTGAATCAGATGTCGGCCCTGGAGTT  7725

               |||||||| ||||||||||| ||||| || ||  |||| ||||||||||||||||||||

Sbjct  7659   AGGAGAGACCCTGGGAGAGAAATGGAAGGCCCGCTTGAACCAGATGTCGGCCCTGGAGTT  7718



Query  7726   CTACTCTTATAAAAAGTCAGGTATCACTGAAGTGTGTAGAGAGGAGGCTCGCCGTGCCCT  7785

              |||||| || ||||||||||| ||||| || ||||| ||||| ||||| ||||| |||||

Sbjct  7719   CTACTCCTACAAAAAGTCAGGCATCACCGAGGTGTGCAGAGAAGAGGCCCGCCGCGCCCT  7778



Query  7786   CAAGGATGGAGTGGCCACAGGAGGACATGCCGTATCCCGGGGAAGTGCAAAGATCAGATG  7845

              |||||| || ||||| || ||||| ||||| || ||||| |||||||||||| | |||||

Sbjct  7779   CAAGGACGGTGTGGCAACGGGAGGCCATGCTGTGTCCCGAGGAAGTGCAAAGCTGAGATG  7838



Query  7846   GTTGGAGGAGAGAGGATATCTGCAGCCCTATGGGAAGGTTGTTGACCTCGGATGTGGCAG  7905

              ||||| |||| | ||||| |||||||||||||| |||||  |||| || |||||||||||

Sbjct  7839   GTTGGTGGAGCGGGGATACCTGCAGCCCTATGGAAAGGTCATTGATCTTGGATGTGGCAG  7898



Query  7906   AGGGGGCTGGAGCTATTATGCCGCCACCATCCGCAAAGTGCAGGAGGTGAGAGGATACAC  7965

              |||||||||||| || || |||||||||||||||||||| || || |||| |||||||||

Sbjct  7899   AGGGGGCTGGAGTTACTACGCCGCCACCATCCGCAAAGTTCAAGAAGTGAAAGGATACAC  7958



Query  7966   AAAGGGAGGTCCCGGTCATGAAGAACCCATGCTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGT  8025

              ||| ||||| || |||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7959   AAAAGGAGGCCCTGGTCATGAAGAACCCATGTTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGT  8018



Query  8026   TCGTCTCAAGAGTGGAGTGGACGTCTTCCACATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACTCTGCT  8085

               ||||| |||||||| ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||  ||||

Sbjct  8019   CCGTCTTAAGAGTGGGGTGGACGTCTTTCATATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACGTTGCT  8078



Query  8086   GTGTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAGACACGAACACTCAGAGT  8145

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||  |||| || ||||||||

Sbjct  8079   GTGTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAAGCACGGACGCTCAGAGT  8138



Query  8146   GCTCTCTATGGTGGGGGACTGGCTTGAAAAAAGACCAGGGGCCTTCTGTATAAAGGTGCT  8205

               ||||| ||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||| |

Sbjct  8139   CCTCTCCATGGTGGGGGATTGGCTTGAAAAAAGACCAGGAGCCTTTTGTATAAAAGTGTT  8198



Query  8206   GTGCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCATGGAGCGACTGCAACGTAGGCATGGGGG  8265

              ||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||| |||||| |||||||

Sbjct  8199   GTGCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCCTGGAGCGACTGCAGCGTAGGTATGGGGG  8258



Query  8266   AGGATTAGTCAGAGTGCCATTGTGTCGCAACTCCACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGG  8325

              |||| | |||||||||||| | |  |||||||| ||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8259   AGGACTGGTCAGAGTGCCACTCTCCCGCAACTCTACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGG  8318



Query  8326   GGCAAAGAGCAACATCATAAAAAGTGTGTCCACCACAAGTCAGCTCCTCCTGGGACGCAT  8385

               || || ||||||| ||||||||||||||||||||| || ||||||||| |||| |||||

Sbjct  8319   AGCGAAAAGCAACACCATAAAAAGTGTGTCCACCACGAGCCAGCTCCTCTTGGGGCGCAT  8378



Query  8386   GGATGGCCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAACCTCGGCTCGGGTACACG  8445

              ||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || || ||

Sbjct  8379   GGACGGGCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAATCTCGGCTCTGGCACGCG  8438



Query  8446   AGCTGTGGCAAGCTGTGCTGAGGCTCCTAACATGAAAATCATCGGCAGGCGCATTGAGAG  8505

               ||||||| |||||| ||||| ||||| |||||||| ||||| || |  |||||||| ||

Sbjct  8439   GGCTGTGGTAAGCTGCGCTGAAGCTCCCAACATGAAGATCATTGGTAACCGCATTGAAAG  8498



Query  8506   AATCCGCAATGAACATGCAGAAACATGGTTTCTTGATGAAAACCACCCATACAGGACATG  8565

               ||||||| ||| || || ||||| |||||  |||| || ||||||||||| ||||||||

Sbjct  8499   GATCCGCAGTGAGCACGCGGAAACGTGGTTCTTTGACGAGAACCACCCATATAGGACATG  8558



Query  8566   GGCCTACCATGGGAGCTACGAAGCCCCCACGCAAGGATCAGCGTCTTCCCTCGTGAACGG  8625

              ||| |||||||| ||||| || |||||||| ||||| |||||||| || ||  | |||||

Sbjct  8559   GGCTTACCATGGAAGCTATGAGGCCCCCACACAAGGGTCAGCGTCCTCTCTAATAAACGG  8618



Query  8626   GGTTGTTAGACTCCTGTCAAAGCCTTGGGACGTGGTGACTGGAGTTACAGGAATAGCCAT  8685

              |||||| || ||||||||||| || ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||

Sbjct  8619   GGTTGTCAGGCTCCTGTCAAAACCCTGGGATGTGGTGACTGGAGTCACAGGAATAGCCAT  8678



Query  8686   GACTGACACCACACCATACGGCCAACAAAGAGTCTTCAAAGAAAAAGTGGACACCAGGGT  8745

              ||| ||||||||||| || || || |||||||| ||||| |||||||||||||| |||||

Sbjct  8679   GACCGACACCACACCGTATGGTCAGCAAAGAGTTTTCAAGGAAAAAGTGGACACTAGGGT  8738



Query  8746   GCCAGATCCCCAAGAAGGCACTCGCCAGGTAATGAACATAGTCTCTTCCTGGCTGTGGAA  8805

              |||||| ||||||||||||||||| ||||| |||| ||| |||||||||||| |||||||

Sbjct  8739   GCCAGACCCCCAAGAAGGCACTCGTCAGGTTATGAGCATGGTCTCTTCCTGGTTGTGGAA  8798



Query  8806   GGAGCTGGGGAAACGCAAGCGGCCACGCGTCTGCACCAAAGAAGAGTTTATCAACAAGGT  8865

               ||||| || |||| ||| |||||||| ||||| |||||||||||||| |||||||||||

Sbjct  8799   AGAGCTAGGCAAACACAAACGGCCACGAGTCTGTACCAAAGAAGAGTTCATCAACAAGGT  8858
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Query  8866   GCGCAGCAATGCAGCACTGGGAGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAATGGAAGACGGCTGT  8925

               || |||||||||||| | || ||||||||||||||||||||||| |||||||| || ||

Sbjct  8859   TCGTAGCAATGCAGCATTAGGGGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAGTGGAAGACTGCAGT  8918



Query  8926   GGAAGCTGTGAATGATCCAAGGTTTTGGGCCCTAGTGGATAGGGAGAGAGAACACCACCT  8985

              |||||||||||| ||||||||||| ||||| |||||||| | ||| ||||| ||||||||

Sbjct  8919   GGAAGCTGTGAACGATCCAAGGTTCTGGGCTCTAGTGGACAAGGAAAGAGAGCACCACCT  8978



Query  8986   GAGAGGAGAGTGTCACAGCTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAGCAAGG  9045

              |||||||||||| || || ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||

Sbjct  8979   GAGAGGAGAGTGCCAGAGTTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAACAAGG  9038



Query  9046   AGAGTTCGGGAAAGCAAAAGGTAGCCGCGCCATCTGGTACATGTGGTTGGGAGCCAGATT  9105

               || || || || || || || ||||||||||||||||| |||||| | || || |||||

Sbjct  9039   GGAATTTGGAAAGGCCAAGGGCAGCCGCGCCATCTGGTATATGTGGCTAGGGGCTAGATT  9098



Query  9106   CTTGGAGTTTGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGACCATTGGATGGGAAGAGAAAACTC  9165

                | ||||| |||||||||||||||||||||||||| || |||||||| ||||| |||||

Sbjct  9099   TCTAGAGTTCGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGATCACTGGATGGGGAGAGAGAACTC  9158



Query  9166   AGGAGGTGGAGTCGAAGGGTTAGGATTGCAAAGACTTGGATACATTCTAGAAGAAATGAA  9225

              ||||||||| || |||||| | ||||| |||||||| |||||  | |||||||| |||| 

Sbjct  9159   AGGAGGTGGTGTTGAAGGGCTGGGATTACAAAGACTCGGATATGTCCTAGAAGAGATGAG  9218



Query  9226   TCGGGCACCAGGAGGAAAGATGTACGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATTAG  9285

              |||   ||||||||||| |||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| ||

Sbjct  9219   TCGCATACCAGGAGGAAGGATGTATGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATCAG  9278



Query  9286   TAAGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTGATTACCAACCAAATGGAGGAAGGGCACAGAAC  9345

               | |||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||| ||||||||||  |

Sbjct  9279   CAGGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTAATCACCAACCAAATGGAGAAAGGGCACAGGGC  9338



Query  9346   TCTGGCGTTGGCCGTGATTAAATACACATACCAAAACAAAGTGGTGAAGGTTCTCAGACC  9405

                |||| |||||| | || || ||||||||||||||||||||||| ||||| || |||||

Sbjct  9339   CTTGGCATTGGCCATAATCAAGTACACATACCAAAACAAAGTGGTAAAGGTCCTTAGACC  9398



Query  9406   AGCTGAAGGAGGAAAAACAGTTATGGACATCATTTCAAGACAAGACCAGAGAGGGAGTGG  9465

              |||||||  ||| || |||||||||||||| ||||| ||||||||||| || ||||| ||

Sbjct  9399   AGCTGAAAAAGGGAAGACAGTTATGGACATTATTTCGAGACAAGACCAAAGGGGGAGCGG  9458



Query  9466   ACAAGTTGTCACTTATGCTCTCAACACATTCACCAACTTGGTGGTGCAGCTTATCCGGAA  9525

              ||||||||||||||| ||||| |||||||| |||||| | |||||||| || || |||||

Sbjct  9459   ACAAGTTGTCACTTACGCTCTTAACACATTTACCAACCTAGTGGTGCAACTCATTCGGAA  9518



Query  9526   CATGGAAGCTGAGGAAGTGTTAGAGATGCAAGACTTATGGTTGTTGAGGAAGCCAGAGAA  9585

               ||||| |||||||||||  |||||||||||||||| ||| || || ||| | |||||||

Sbjct  9519   TATGGAGGCTGAGGAAGTTCTAGAGATGCAAGACTTGTGGCTGCTGCGGAGGTCAGAGAA  9578



Query  9586   AGTGACCAGATGGTTGCAGAGCAATGGATGGGATAGACTCAAACGAATGGCGGTCAGTGG  9645

              ||||||||  |||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||| ||||||||

Sbjct  9579   AGTGACCAACTGGTTGCAGAGCAACGGATGGGATAGGCTCAAACGAATGGCAGTCAGTGG  9638



Query  9646   AGATGACTGCGTTGTGAAGCCAATCGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAA  9705

              |||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9639   AGATGATTGCGTTGTGAAGCCAATTGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAA  9698



Query  9706   TGACATGGGAAAAGTTAGGAAAGACACACAGGAGTGGAAACCCTCGACTGGATGGAGCAA  9765

              ||| ||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||| |||||||||  |||

Sbjct  9699   TGATATGGGAAAAGTTAGGAAGGACACACAAGAGTGGAAACCCTCAACTGGATGGGACAA  9758



Query  9766   TTGGGAAGAAGTCCCGTTCTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTGTACCTCAAGGATGGGAG  9825

               ||||||||||| ||||| |||||||||||||||||||||||  | |||||||| |||||

Sbjct  9759   CTGGGAAGAAGTTCCGTTTTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTCCATCTCAAGGACGGGAG  9818



Query  9826   ATCCATTGTGGTCCCTTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGAGCTCGCGTCTCACC  9885

               ||||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||| ||

Sbjct  9819   GTCCATTGTGGTTCCCTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGGGCCCGCGTCTCTCC  9878



Query  9886   AGGGGCAGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCCTGTCTTGCAAAATCATATGCGCAGATGTG  9945

              |||||| ||||||||||||||||||||||| || || ||||||||||||||||| |||||

Sbjct  9879   AGGGGCGGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCTTGCCTAGCAAAATCATATGCGCAAATGTG  9938



Query  9946   GCAGCTCCTTTATTTCCACAGAAGAGACCTTCGACTGATGGCTAATGCCATTTGCTCGGC  10005

              |||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||||| ||  |

Sbjct  9939   GCAGCTCCTTTATTTCCACAGAAGGGACCTCCGACTGATGGCCAATGCCATTTGTTCATC  9998



Query  10006  TGTGCCAGTTGACTGGGTACCAACTGGGAGAACCACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGA  10065

              |||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9999   TGTGCCAGTTGACTGGGTTCCAACTGGGAGAACTACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGA  10058



Query  10066  ATGGATGACCACTGAGGACATGCTCATGGTGTGGAATAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGA  10125

              ||||||||||||||| ||||||||  |||||||||| |||||||||||||||||||||||

Sbjct  10059  ATGGATGACCACTGAAGACATGCTTGTGGTGTGGAACAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGA  10118



Query  10126  CCATATGGAGGACAAGACTCCTGTAACAAAATGGACAGACATTCCCTATCTAGGAAAAAG  10185

              ||| ||||| |||||||| || || || ||||||||||||||||||||| | ||||||||

Sbjct  10119  CCACATGGAAGACAAGACCCCAGTTACGAAATGGACAGACATTCCCTATTTGGGAAAAAG  10178



Query  10186  GGAGGACTTATGGTGTGGATCCCTTATAGGGCACAGACCCCGCACCACTTGGGCTGAAAA  10245

              ||| ||||| ||||||||||| || |||||||||||||| |||||||| |||||||| ||

Sbjct  10179  GGAAGACTTGTGGTGTGGATCTCTCATAGGGCACAGACCGCGCACCACCTGGGCTGAGAA  10238
10
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Query  10246  CATCAAAGACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGA  10305

              ||| ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10239  CATTAAAAACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGA  10298



Query  10306  CTATCTATCCACCCAAGTCCGCTACTTGGGTGAGGAAGGGTCCACACCCGGAGTGTTGTA  10365

              ||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||| |||||| ||||

Sbjct  10299  CTACCTATCCACCCAAGTTCGCTACTTGGGTGAAGAAGGGTCTACACCTGGAGTGCTGTA  10358



Query  10366  AGCACCAATTTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGTTTGGGGAAAGCTGTGCA  10425

              ||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||

Sbjct  10359  AGCACCAATCTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGCTTGGGGAAAGCTGTGCA  10418



Query  10426  GCCTGTAACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCTCATAGTCAGGCCGAGAACGCCA  10485

              |||||| ||||||||||||||||||||||||||||||  |||||||||||||||||||||

Sbjct  10419  GCCTGTGACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCCTATAGTCAGGCCGAGAACGCCA  10478



Query  10486  TGGCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCC  10545

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10479  TGGCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCC  10538



Query  10546  CACGCGCTTGGAAGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCT  10605

              |||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10539  CACGCGCTTGGAGGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCT  10598



Query  10606  GGGGCCTGAACTGGAGACTAGCTGTGAATCTCCAGCAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGA  10665

              |||||||||||||||||  ||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10599  GGGGCCTGAACTGGAGATCAGCTGTGGATCTCCAGAAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGA  10658



Query  10666  CCCCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACG-TGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTT  10724

              |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10659  CCCCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTT  10718



Query  10725  TCCACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAACTTCGGCGGCCGGTGTGGGGAAATC  10784

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||   |||||||||||||||||     

Sbjct  10719  TCCACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAATAGCGGCGGCCGGTGTGGGG       10773



Query  10785  CATGGTTTCT  10794
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