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SEQ_ID_NO12
Sequence ID: Query_63259 Length: 10794 Number of Matches: 1
Range 1: 1 to 10794

NW Score Identities Gaps Strand Frame

21440 10776/10809(99%) 17/10809(0%) Plus/Plus

Query  1      AGTTGTTGATCTGTGTGAGTCAGACTGCGACAGTTCGAGTCTGAAGCGAGAGCTAACAAC  60

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1      AGTTGTTGATCTGTGTGAGTCAGACTGCGACAGTTCGAGTCTGAAGCGAGAGCTAACAAC  60



Query  61     AGTATCAACAGGTTTAATTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCC-AA  119

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||

Sbjct  61     AGTATCAACAGGTTTAATTTGGATTTGGAAACGAGAGTTTCTGGTCATGAAAAACCCCAA  120



Query  120    AGAAGAAATCCGGAGGATTCCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTAA  179

              |||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  121    AGAAGAAATCCGGAGGAT-CCGGATTGTCAATATGCTAAAACGCGGAGTAGCCCGTGTAA  179



Query  180    ACCCCTTGGGAGGTTTGAAGAGGTTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGACCCATCA  239

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  180    ACCCCTTGGGAGGTTTGAAGAGGTTGCCAGCCGGACTTCTGCTGGGTCATGGACCCATCA  239



Query  240    GAATGGTTTTGGCGATACTAGCCTTTTTGAGATTTACAGCAATCAAGCCATCACTGGGCC  299

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  240    GAATGGTTTTGGCGATACTAGCCTTTTTGAGATTTACAGCAATCAAGCCATCACTGGGCC  299



Query  300    TTATCAACAGATGGGGTTCCGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCA  359

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  300    TTATCAACAGATGGGGTTCCGTGGGGAAAAAAGAGGCTATGGAAATAATAAAGAAGTTCA  359



Query  360    AGAAAGATCTTGCTGCCATGTTGAGAATAATCAATGCTAGGAAAGAGAGGAAGAGACGTG  419

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  360    AGAAAGATCTTGCTGCCATGTTGAGAATAATCAATGCTAGGAAAGAGAGGAAGAGACGTG  419



Query  420    GCGCAGACACCAGCATCGGAATCATTGGCCTCCTGCTGACTACAGCCATGGCAGCAGAGA  479

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  420    GCGCAGACACCAGCATCGGAATCATTGGCCTCCTGCTGACTACAGCCATGGCAGCAGAGA  479



Query  480    TCACTAGACGCGGGAGTGCATACTACATGTACTTGGATAGGAGCGATGCCGGGAAGGCCA  539

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  480    TCACTAGACGCGGGAGTGCATACTACATGTACTTGGATAGGAGCGATGCCGGGAAGGCCA  539



Query  540    TTTCGTTTGCTACCACATTGGGAGTGAACAAGTGCCACGTACAGATCATGGACCTCGGGC  599

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  540    TTTCGTTTGCTACCACATTGGGAGTGAACAAGTGCCACGTACAGATCATGGACCTCGGGC  599



Query  600    ACATGTGTGACGCCACCATGAGTTATGAGTGCCCTATGCTGGATGAGGGAGTGGAACCAG  659

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  600    ACATGTGTGACGCCACCATGAGTTATGAGTGCCCTATGCTGGATGAGGGAGTGGAACCAG  659



Query  660    ATGATGTCGATTGCTGGTGCAACACGACATCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGTCATC  719

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||


Description Score Percent Ident Accession
SEQ_ID_NO12 21440 100.00% Query_63259
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Sbjct  660    ATGATGTCGATTGCTGGTGCAACACGACATCAACTTGGGTTGTGTACGGAACCTGTCATC  719



Query  720    ACAAAAAAGGTGAGGCACGGCGATCTAGAAGAGCCGTGACGCTCCCTTCTCACTCTACAA  779

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  720    ACAAAAAAGGTGAGGCACGGCGATCTAGAAGAGCCGTGACGCTCCCTTCTCACTCTACAA  779



Query  780    GGAAGTTGCAAACGCGGTCGCAGACCTGGTTAGAATCAAGAGAATACACGAAGCACTTGA  839

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  780    GGAAGTTGCAAACGCGGTCGCAGACCTGGTTAGAATCAAGAGAATACACGAAGCACTTGA  839



Query  840    TCAAGGTTGAAAACTGGATATTCAGGAACCCCGGGTTTGCGCTAGTGGCCGTTGCCATTG  899

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  840    TCAAGGTTGAAAACTGGATATTCAGGAACCCCGGGTTTGCGCTAGTGGCCGTTGCCATTG  899



Query  900    CCTGGCTTTTGGGAAGCTCGACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGA  959

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  900    CCTGGCTTTTGGGAAGCTCGACGAGCCAAAAAGTCATATACTTGGTCATGATACTGCTGA  959



Query  960    TTGCCCCGGCATACAGTATCAGGTGCATTGGAGTCAGCAATAGAGACTTCGTGGAGGGCA  1019

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  960    TTGCCCCGGCATACAGTATCAGGTGCATTGGAGTCAGCAATAGAGACTTCGTGGAGGGCA  1019



Query  1020   TGTCAGGTGGGACCTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGCTGCGTTACCGTGATGG  1079

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1020   TGTCAGGTGGGACCTGGGTTGATGTTGTCTTGGAACATGGAGGCTGCGTTACCGTGATGG  1079



Query  1080   CACAGGACAAGCCAACAGTTGACATAGAGTTGGTCACGACGACGGTTAGTAACATGGCCG  1139

              ||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1080   CACAGGACAAGCCAACAGTCGACATAGAGTTGGTCACGACGACGGTTAGTAACATGGCCG  1139



Query  1140   AGGTAAGATCCTATTGCTACGAGGCATCGATATCGGACATGGCTTCGGACAGTCGTTGCC  1199

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1140   AGGTAAGATCCTATTGCTACGAGGCATCGATATCGGACATGGCTTCGGACAGTCGTTGCC  1199



Query  1200   CAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAA  1259

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1200   CAACACAAGGTGAAGCCTACCTTGACAAGCAATCAGACACTCAATATGTCTGCAAAAGAA  1259



Query  1260   CATTAGTGGACAGAGGTTGGGGAAACGGTTGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCTTGGTGA  1319

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1260   CATTAGTGGACAGAGGTTGGGGAAACGGTTGTGGACTTTTTGGCAAAGGGAGCTTGGTGA  1319



Query  1320   CATGTGCCAAGTTTACGTGTTCTAAGAAGATGACCGGGAAGAGCATTCAACCGGAAAATC  1379

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1320   CATGTGCCAAGTTTACGTGTTCTAAGAAGATGACCGGGAAGAGCATTCAACCGGAAAATC  1379



Query  1380   TGGAGTATCGGATAATGCTATCAGTGCATGGCTCCCAGCATAGCGGGATGACTGTCAATG  1439

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||      

Sbjct  1380   TGGAGTATCGGATAATGCTATCAGTGCATGGCTCCCAGCATAGCGGGATGATTG------  1433



Query  1440   ATATAGGATATGAAACTGACGAAAATAGAGCGAAAGTCGAGGTTACGCCTAATTCACCAA  1499

                    ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1434   ------GATATGAAACTGACGAAGATAGAGCGAAAGTCGAGGTTACGCCTAATTCACCAA  1487



Query  1500   GAGCGGAAGCAACCTTGGGAGGCTTTGGAAGCTTAGGACTTGACTGTGAACCAAGGACAG  1559

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1488   GAGCGGAAGCAACCTTGGGAGGCTTTGGAAGCTTAGGACTTGACTGTGAACCAAGGACAG  1547



Query  1560   GCCTTGACTTTTCAGATCTGTATTACCTGACCATGAACAATAAGCATTGGTTGGTGCACA  1619

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1548   GCCTTGACTTTTCAGATCTGTATTACCTGACCATGAACAATAAGCATTGGTTGGTGCACA  1607



Query  1620   AAGAGTGGTTTCATGACATCCCATTGCCTTGGCATGCTGGGGCAGACACTGGAACTCCAC  1679

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||

Sbjct  1608   AAGAGTGGTTTCATGACATCCCATTGCCTTGGCATGCTGGGGCAGACACCGGAACTCCAC  1667



Query  1680   ACTGGAACAACAAAGAGGCATTGGTAGAATTCAAGGATGCCCACGCCAAGAGGCAAACCG  1739

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1668   ACTGGAACAACAAAGAGGCATTGGTAGAATTCAAGGATGCCCACGCCAAGAGGCAAACCG  1727



Query  1740   TCGTCGTTCTGGGGAGCCAGGAAGGAGCCGTTCACACGGCTCTCGCTGGAGCTCTAGAGG  1799

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1728   TCGTCGTTCTGGGGAGCCAGGAAGGAGCCGTTCACACGGCTCTCGCTGGAGCTCTAGAGG  1787



Query  1800   CTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAAGCTGTTCTCTGGCCATTTGAAATGCCGCCTAAAAA  1859

              |||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1788   CTGAGATGGATGGTGCAAAGGGAAGGCTGTTCTCTGGCCATTTGAAATGCCGCCTAAAAA  1847



Query  1860   TGGACAAGCTTAGATTGAAGGGCGTGTCATATTCCTTGTGCACTGCGGCATTCACATTCA  1919

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1848   TGGACAAGCTTAGATTGAAGGGCGTGTCATATTCCTTGTGCACTGCGGCATTCACATTCA  1907



Query  1920   CCAAGGTCCCAGCTGAAACACTGCATGGAACAGTCACAGTGGAGGTGCAGTATGCAGGGA  1979

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1908   CCAAGGTCCCAGCTGAAACACTGCATGGAACAGTCACAGTGGAGGTGCAGTATGCAGGGA  1967



Query  1980   CAGATGGACCCTGCAAGATCCCAGTCCAGATGGCGGTGGACATGCAGACCCTGACCCCAG  2039

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  1968   CAGATGGACCCTGCAAGATCCCAGTCCAGATGGCGGTGGACATGCAGACCCTGACCCCAG  2027



Query  2040   TTGGAAGGCTGATAACCGCCAACCCCGTGATTACTGAAAGCACTGAGAACTCAAAGATGA  2099


||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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Q y
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2028   TTGGAAGGCTGATAACCGCCAACCCCGTGATTACTGAAAGCACTGAGAACTCAAAGATGA  2087



Query  2100   TGTTGGAGCTTGACCCACCATTTGGGGATTCTTACATTGTCATAGGAGTTGGGGACAAGA  2159

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2088   TGTTGGAGCTTGACCCACCATTTGGGGATTCTTACATTGTCATAGGAGTTGGGGACAAGA  2147



Query  2160   AAATCACCCACCACTGGCATAGGAGTGGTAGCACCATCGGAAAGGCATTTGAGGCCACTG  2219

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2148   AAATCACCCACCACTGGCATAGGAGTGGTAGCACCATCGGAAAGGCATTTGAGGCCACTG  2207



Query  2220   TGAGAGGCGCCAAGAGAATGGCAGTCCTGGGGGATACAGCCTGGGACTTCGGATCAGTCG  2279

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2208   TGAGAGGCGCCAAGAGAATGGCAGTCCTGGGGGATACAGCCTGGGACTTCGGATCAGTCG  2267



Query  2280   GGGGTGTGTTCAACTCACTGGGTAAGGGCATTCACCAGATTTTTGGAGCAGCCTTCAAAT  2339

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2268   GGGGTGTGTTCAACTCACTGGGTAAGGGCATTCACCAGATTTTTGGAGCAGCCTTCAAAT  2327



Query  2340   CACTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAGATCCTCATAGGCACGCTGCTAGTGTGGT  2399

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2328   CACTGTTTGGAGGAATGTCCTGGTTCTCACAGATCCTCATAGGCACGCTGCTAGTGTGGT  2387



Query  2400   TAGGTTTGAACACAAAGAATGGATCTATCTCCCTCACATGCTTGGCCCTGGGGGGAGTGA  2459

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2388   TAGGTTTGAACACAAAGAATGGATCTATCTCCCTCACATGCTTGGCCCTGGGGGGAGTGA  2447



Query  2460   TGATCTTCCTCTCCACGGCTGTTTCTGCTGACGTGGGGTGCTCAGTGGACTTCTCAAAAA  2519

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2448   TGATCTTCCTCTCCACGGCTGTTTCTGCTGACGTGGGGTGCTCAGTGGACTTCTCAAAAA  2507



Query  2520   AGGAAACGAGATGTGGCACGGGGGTATTCATCTATAATGATGTTGAAGCCTGGAGGGACC  2579

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2508   AGGAAACGAGATGTGGCACGGGGGTATTCATCTATAATGATGTTGAAGCCTGGAGGGACC  2567



Query  2580   GGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGCAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAGGCCTGGG  2639

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2568   GGTACAAGTACCATCCTGACTCCCCCCGCAGATTGGCAGCAGCAGTCAAGCAGGCCTGGG  2627



Query  2640   AAGAGGGGATCTGTGGGATCTCATCCGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAAATCAG  2699

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2628   AAGAGGGGATCTGTGGGATCTCATCCGTTTCAAGAATGGAAAACATCATGTGGAAATCAG  2687



Query  2700   TAGAAGGGGAGCTCAATGCTATCCTAGAGGAGAATGGAGTTCAACTGACAGTTGTTGTGG  2759

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2688   TAGAAGGGGAGCTCAATGCTATCCTAGAGGAGAATGGAGTTCAACTGACAGTTGTTGTGG  2747



Query  2760   GATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAAAGATTGCCAGTGCCTGTGAATGAGC  2819

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2748   GATCTGTAAAAAACCCCATGTGGAGAGGTCCACAAAGATTGCCAGTGCCTGTGAATGAGC  2807



Query  2820   TGCCCCATGGCTGGAAAGCCTGGGGGAAATCGTATTTTGTTAGGGCGGCAAAGACCAACA  2879

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2808   TGCCCCATGGCTGGAAAGCCTGGGGGAAATCGTATTTTGTTAGGGCGGCAAAGACCAACA  2867



Query  2880   ACAGTTTTGTTGTCGACGGTGACACACTGAAGGAATGTCCGCTTGAGCACAGAGCATGGA  2939

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2868   ACAGTTTTGTTGTCGACGGTGACACACTGAAGGAATGTCCGCTTGAGCACAGAGCATGGA  2927



Query  2940   ATAGTTTTCTTGTGGAGGATCACGGGTTTGGAGTCTTCCACACCAGTGTCTGGCTTAAGG  2999

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2928   ATAGTTTTCTTGTGGAGGATCACGGGTTTGGAGTCTTCCACACCAGTGTCTGGCTTAAGG  2987



Query  3000   TCAGAGAAGATTACTCATTAGAATGTGACCCAGCCGTCATAGGAACAGCTGTTAAGGGAA  3059

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  2988   TCAGAGAAGATTACTCATTAGAATGTGACCCAGCCGTCATAGGAACAGCTGTTAAGGGAA  3047



Query  3060   GGGAGGCCGCGCACAGTGATCTGGGCTATTGGATTGAAAGTGAAAAGAATGACACATGGA  3119

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3048   GGGAGGCCGCGCACAGTGATCTGGGCTATTGGATTGAAAGTGAAAAGAATGACACATGGA  3107



Query  3120   GGCTGAAGAGGGCCCACCTGATTGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCTCACACAT  3179

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3108   GGCTGAAGAGGGCCCACCTGATTGAGATGAAAACATGTGAATGGCCAAAGTCTCACACAT  3167



Query  3180   TGTGGACAGATGGAGTAGAAGAAAGTGATCTTATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGTCCAC  3239

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3168   TGTGGACAGATGGAGTAGAAGAAAGTGATCTTATCATACCCAAGTCTTTAGCTGGTCCAC  3227



Query  3240   TCAGCCACCACAACACCAGAGAGGGTTACAGAACCCAAGTGAAAGGGCCATGGCACAGTG  3299

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3228   TCAGCCACCACAACACCAGAGAGGGTTACAGAACCCAAGTGAAAGGGCCATGGCACAGTG  3287



Query  3300   AAGAGCTTGAAATCCGGTTTGAGGAATGTCCAGGCACCAAGGTTTACGTGGAGGAGACAT  3359

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3288   AAGAGCTTGAAATCCGGTTTGAGGAATGTCCAGGCACCAAGGTTTACGTGGAGGAGACAT  3347



Query  3360   GCGGAACTAGAGGACCATCTCTGAGATCAACTACTGCAAGTGGAAGGGTCATTGAGGAAT  3419

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3348   GCGGAACTAGAGGACCATCTCTGAGATCAACTACTGCAAGTGGAAGGGTCATTGAGGAAT  3407


 5



11/7/22, 8:56 PM NCBI Blast:SEQ_ID_NO11

https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 6/18

Query  3420   GGTGCTGTAGGGAATGCACAATGCCCCCACTATCGTTTCGAGCAAAAGACGGCTGCTGGT  3479

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3408   GGTGCTGTAGGGAATGCACAATGCCCCCACTATCGTTTCGAGCAAAAGACGGCTGCTGGT  3467



Query  3480   ATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAGAGCAACTTAGTGAGGTCAATGGTGA  3539

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3468   ATGGAATGGAGATAAGGCCCAGGAAAGAACCAGAGAGCAACTTAGTGAGGTCAATGGTGA  3527



Query  3540   CAGCGGGGTCAACCGATCATATGGACCACTTCTCTCTTGGAGTGCTTGTGATTCTACTCA  3599

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3528   CAGCGGGGTCAACCGATCATATGGACCACTTCTCTCTTGGAGTGCTTGTGATTCTACTCA  3587



Query  3600   TGGTGCAGGAGGGGTTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATGAGCACATCAATGG  3659

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3588   TGGTGCAGGAGGGGTTGAAGAAGAGAATGACCACAAAGATCATCATGAGCACATCAATGG  3647



Query  3660   CAGTGCTGGTAGTCATGATCTTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCCAAGCTTGTGA  3719

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3648   CAGTGCTGGTAGTCATGATCTTGGGAGGATTTTCAATGAGTGACCTGGCCAAGCTTGTGA  3707



Query  3720   TCCTGATGGGTGCTACTTTCGCAGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCACTTGGCAT  3779

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3708   TCCTGATGGGTGCTACTTTCGCAGAAATGAACACTGGAGGAGATGTAGCTCACTTGGCAT  3767



Query  3780   TGGTAGCGGCATTTAAAGTCAGACCAGCCTTGCTGGTCTCCTTCATTTTCAGAGCCAATT  3839

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3768   TGGTAGCGGCATTTAAAGTCAGACCAGCCTTGCTGGTCTCCTTCATTTTCAGAGCCAATT  3827



Query  3840   GGACACCCCGTGAGAGCATGCTGCTAGCCCTGGCTTCGTGTCTTCTGCAAACTGCGATCT  3899

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3828   GGACACCCCGTGAGAGCATGCTGCTAGCCCTGGCTTCGTGTCTTCTGCAAACTGCGATCT  3887



Query  3900   CTGCTCTTGAAGGTGACTTGATGGTCCTCATTAATGGATTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAA  3959

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3888   CTGCTCTTGAAGGTGACTTGATGGTCCTCATTAATGGATTTGCTTTGGCCTGGTTGGCAA  3947



Query  3960   TTCGAGCAATGGCCGTGCCACGCACTGACAACATCGCTCTACCAATCTTGGCTGCTCTAA  4019

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  3948   TTCGAGCAATGGCCGTGCCACGCACTGACAACATCGCTCTACCAATCTTGGCTGCTCTAA  4007



Query  4020   CACCACTAGCTCGAGGCACACTGCTCGTGGCATGGAGAGCGGGCCTGGCTACTTGTGGAG  4079

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4008   CACCACTAGCTCGAGGCACACTGCTCGTGGCATGGAGAGCGGGCCTGGCTACTTGTGGAG  4067



Query  4080   GGATCATGCTCCTCTCCCTGAAAGGGAAAGGTAGTGTGAAGAAGAACCTGCCATTTGTCA  4139

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4068   GGATCATGCTCCTCTCCCTGAAAGGGAAAGGTAGTGTGAAGAAGAACCTGCCATTTGTCA  4127



Query  4140   TGGCCCTGGGATTGACAGCTGTGAGGGTAGTAGACCCTATTAATGTGGTAGGACTACTGT  4199

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4128   TGGCCCTGGGATTGACAGCTGTGAGGGTAGTAGACCCTATTAATGTGGTAGGACTACTGT  4187



Query  4200   TACTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGTGAAGTTCTCACAGCCGTTGGCC  4259

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4188   TACTCACAAGGAGTGGGAAGCGGAGCTGGCCCCCTAGTGAAGTTCTCACAGCCGTTGGCC  4247



Query  4260   TGATATGTGCACTGGCCGGAGGGTTTGCCAAGGCAGACATTGAGATGGCTGGACCCATGG  4319

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4248   TGATATGTGCACTGGCCGGAGGGTTTGCCAAGGCAGACATTGAGATGGCTGGACCCATGG  4307



Query  4320   CTGCAGTAGGCTTGCTAATTGTCAGCTATGTGGTCTCGGGAAAGAGTGTGGACATGTACA  4379

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4308   CTGCAGTAGGCTTGCTAATTGTCAGCTATGTGGTCTCGGGAAAGAGTGTGGACATGTACA  4367



Query  4380   TTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAGGACGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCTC  4439

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4368   TTGAAAGAGCAGGTGACATCACATGGGAAAAGGACGCGGAAGTCACTGGAAACAGTCCTC  4427



Query  4440   GGCTTGACGTGGCACTGGATGAGAGTGGTGATTTCTCCTTGGTAGAGGAAGATGGTCCAC  4499

              ||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4428   GGCTTGACGTGGCACTGGATGAGAGTGGTGACTTCTCCTTGGTAGAGGAAGATGGTCCAC  4487



Query  4500   CCATGAGAGAGATCATACTTAAGGTGGTCCTGATGGCCATCTGTGGCATGAACCCAATAG  4559

              ||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4488   CCATGAGAGAGATCATACTCAAGGTGGTCCTGATGGCCATCTGTGGCATGAACCCAATAG  4547



Query  4560   CTATACCTTTTGCTGCAGGAGCGTGGTATGTGTATGTGAAGACTGGGAAAAGGAGTGGCG  4619

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4548   CTATACCTTTTGCTGCAGGAGCGTGGTATGTGTATGTGAAGACTGGGAAAAGGAGTGGCG  4607



Query  4620   CCCTCTGGGACGTGCCTGCTCCCAAAGAAGTGAAGAAAGGAGAGACCACAGATGGAGTGT  4679

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4608   CCCTCTGGGACGTGCCTGCTCCCAAAGAAGTGAAGAAAGGAGAGACCACAGATGGAGTGT  4667



Query  4680   ACAGAGTGATGACTCGCAGACTGCTAGGTTCAACACAGGTTGGAGTGGGAGTCATGCAAG  4739

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4668   ACAGAGTGATGACTCGCAGACTGCTAGGTTCAACACAGGTTGGAGTGGGAGTCATGCAAG  4727



Query  4740   AGGGAGTCTTCCACACCATGTGGCACGTTACAAAAGGAGCCGCACTGAGGAGCGGTGAGG  4799

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4728   AGGGAGTCTTCCACACCATGTGGCACGTTACAAAAGGAGCCGCACTGAGGAGCGGTGAGG  4787
6
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Query  4800   GAAGACTTGATCCATACTGGGGGGATGTCAAGCAGGACTTGGTGTCATACTGTGGGCCTT  4859

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4788   GAAGACTTGATCCATACTGGGGGGATGTCAAGCAGGACTTGGTGTCATACTGTGGGCCTT  4847



Query  4860   GGAAGTTGGATGCAGCTTGGGATGGACTCAGCGAGGTACAGCTTTTGGCCGTACCTCCCG  4919

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4848   GGAAGTTGGATGCAGCTTGGGATGGACTCAGCGAGGTACAGCTTTTGGCCGTACCTCCCG  4907



Query  4920   GAGAGAGGGCCAGAAACATTCAGACCCTGCCTGGAATATTCAAGACAAAGGACGGGGACA  4979

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4908   GAGAGAGGGCCAGAAACATTCAGACCCTGCCTGGAATATTCAAGACAAAGGACGGGGACA  4967



Query  4980   TCGGAGCAGTTGCTCTGGACTACCCTGCAGGGACCTCAGGATCTCCGATCCTAGACAAAT  5039

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  4968   TCGGAGCAGTTGCTCTGGACTACCCTGCAGGGACCTCAGGATCTCCGATCCTAGACAAAT  5027



Query  5040   GTGGAAGAGTGATAGGACTCTATGGCAATGGGGTTGTGATCAAGAATGGAAGCTATGTTA  5099

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5028   GTGGAAGAGTGATAGGACTCTATGGCAATGGGGTTGTGATCAAGAATGGAAGCTATGTTA  5087



Query  5100   GTGCTATAACCCAGGGAAAGAGGGAGGAGGAGACTCCGGTTGAATGTTTCGAACCCTCGA  5159

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5088   GTGCTATAACCCAGGGAAAGAGGGAGGAGGAGACTCCGGTTGAATGTTTCGAACCCTCGA  5147



Query  5160   TGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTGGATCTGCATCCAGGAGCCGGAAAAACCAGGA  5219

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5148   TGCTGAAGAAGAAGCAGCTAACTGTCTTGGATCTGCATCCAGGAGCCGGAAAAACCAGGA  5207



Query  5220   GAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAAAGAGACTCCGGACAGTGATCTTGG  5279

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5208   GAGTTCTTCCTGAAATAGTCCGTGAAGCCATAAAAAAGAGACTCCGGACAGTGATCTTGG  5267



Query  5280   CACCAACTAGGGTTGTCGCTGCTGAGATGGAGGAGGCCTTGAGAGGACTTCCGGTGCGTT  5339

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5268   CACCAACTAGGGTTGTCGCTGCTGAGATGGAGGAGGCCTTGAGAGGACTTCCGGTGCGTT  5327



Query  5340   ACATGACAACAGCAGTCAACGTCACCCATTCTGGGACAGAAATCGTTGATTTGATGTGCC  5399

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5328   ACATGACAACAGCAGTCAACGTCACCCATTCTGGGACAGAAATCGTTGATTTGATGTGCC  5387



Query  5400   ATGCCACTTTCACTTCACGCTTACTACAACCCATCAGAGTCCCTAATTACAATCTCTACA  5459

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||

Sbjct  5388   ATGCCACTTTCACTTCACGCTTACTACAACCCATCAGAGTCCCTAATTACAATCTCAACA  5447



Query  5460   TCATGGATGAAGCCCACTTCACAGACCCCTCAAGTATAGCTGCAAGAGGATATATATCAA  5519

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||

Sbjct  5448   TCATGGATGAAGCCCACTTCACAGACCCCTCAAGTATAGCTGCAAGAGGATACATATCAA  5507



Query  5520   CAAGGGTTGAAATGGGCGAGGCGGCTGCCATTTTTATGACTGCCACACCACCAGGAACCC  5579

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5508   CAAGGGTTGAAATGGGCGAGGCGGCTGCCATTTTTATGACTGCCACACCACCAGGAACCC  5567



Query  5580   GTGATGCGTTTCCTGACTCTAACTCACCAATCATGGACACAGAAGTGGAAGTCCCAGAGA  5639

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5568   GTGATGCGTTTCCTGACTCTAACTCACCAATCATGGACACAGAAGTGGAAGTCCCAGAGA  5627



Query  5640   GAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACAGACCATTCTGGGAAAACAGTTTGGTTCG  5699

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5628   GAGCCTGGAGCTCAGGCTTTGATTGGGTGACAGACCATTCTGGGAAAACAGTTTGGTTCG  5687



Query  5700   TTCCAAGCGTGAGAAACGGAAATGAAATCGCAGCCTGTCTGACAAAGGCTGGAAAGCGGG  5759

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5688   TTCCAAGCGTGAGAAACGGAAATGAAATCGCAGCCTGTCTGACAAAGGCTGGAAAGCGGG  5747



Query  5760   TCATACAGCTCAGCAGGAAGACTTTTGAGACAGAATTTCAGAAAACAAAAAATCAAGAGT  5819

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5748   TCATACAGCTCAGCAGGAAGACTTTTGAGACAGAATTTCAGAAAACAAAAAATCAAGAGT  5807



Query  5820   GGGACTTTGTCATAACAACTGACATCTCAGAGATGGGCGCCAACTTCAAGGCTGACCGGG  5879

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5808   GGGACTTTGTCATAACAACTGACATCTCAGAGATGGGCGCCAACTTCAAGGCTGACCGGG  5867



Query  5880   TCATAGACTCTAGGAGATGCCTAAAACCAGTCATACTTGATGGTGAGAGAGTCATCTTGG  5939

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5868   TCATAGACTCTAGGAGATGCCTAAAACCAGTCATACTTGATGGTGAGAGAGTCATCTTGG  5927



Query  5940   CTGGGCCCATGCCTGTCACGCATGCTAGTGCTGCTCAGAGGAGAGGACGTATAGGCAGGA  5999

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5928   CTGGGCCCATGCCTGTCACGCATGCTAGTGCTGCTCAGAGGAGAGGACGTATAGGCAGGA  5987



Query  6000   ACCCTAACAAACCTGGAGATGAGTACATGTATGGAGGTGGGTGTGCAGAGACTGATGAAG  6059

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  5988   ACCCTAACAAACCTGGAGATGAGTACATGTATGGAGGTGGGTGTGCAGAGACTGATGAAG  6047



Query  6060   GCCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTTCTTGACAACATCTACCTCCAGGATGGCC  6119

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6048   GCCATGCACACTGGCTTGAAGCAAGAATGCTTCTTGACAACATCTACCTCCAGGATGGCC  6107



Query  6120   TCATAGCCTCGCTCTATCGGCCTGAGGCCGATAAGGTAGCCGCCATTGAGGGAGAGTTTA  6179

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  6108   TCATAGCCTCGCTCTATCGGCCTGAGGCCGATAAGGTAGCCGCCATTGAGGGAGAGTTTA  6167



Query  6180   AGCTGAGGACAGAGCAAAGGAAGACCTTCGTGGAACTCATGAAGAGAGGAGACCTTCCCG  6239

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6168   AGCTGAGGACAGAGCAAAGGAAGACCTTCGTGGAACTCATGAAGAGAGGAGACCTTCCCG  6227



Query  6240   TCTGGCTAGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACTTACACAGACAGAAGATGGTGCT  6299

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6228   TCTGGCTAGCCTATCAGGTTGCATCTGCCGGAATAACTTACACAGACAGAAGATGGTGCT  6287



Query  6300   TTGATGGCACAACCAACAACACCATAATGGAAGACAGCGTACCAGCAGAGGTGTGGACAA  6359

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||

Sbjct  6288   TTGATGGCACAACCAACAACACCATAATGGAAGACAGTGTACCAGCAGAGGTTTGGACAA  6347



Query  6360   AGTATGGAGAGAAGAGAGTGCTCAAACCGAGATGGATGGATGCTAGGGTCTGTTCAGACC  6419

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6348   AGTATGGAGAGAAGAGAGTGCTCAAACCGAGATGGATGGATGCTAGGGTCTGTTCAGACC  6407



Query  6420   ATGCGGCCCTGAAGTCGTTCAAAGAATTCGCCGCTGGAAAAAGAGGAGCGGCTTTGGGAG  6479

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6408   ATGCGGCCCTGAAGTCGTTCAAAGAATTCGCCGCTGGAAAAAGAGGAGCGGCTTTGGGAG  6467



Query  6480   TAATGGAGGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGGTTTCAGGAAGCCATTG  6539

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6468   TAATGGAGGCCCTGGGAACACTGCCAGGACACATGACAGAGAGGTTTCAGGAAGCCATTG  6527



Query  6540   ACAACCTCGCCGTGCTCATGCGAGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTATAAGGCAGCGGCAG  6599

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6528   ACAACCTCGCCGTGCTCATGCGAGCAGAGACTGGAAGCAGGCCTTATAAGGCAGCGGCAG  6587



Query  6600   CCCAACTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTCTTAGGTTTGCTGGGAACAGTTTCAC  6659

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6588   CCCAACTGCCGGAGACCCTAGAGACCATTATGCTCTTAGGTTTGCTGGGAACAGTTTCAC  6647



Query  6660   TGGGGATCTTCTTCGTCTTGATGCGGAATAAGGGCATCGGGAAGATGGGCTTTGGAATGG  6719

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6648   TGGGGATCTTCTTCGTCTTGATGCGGAATAAGGGCATCGGGAAGATGGGCTTTGGAATGG  6707



Query  6720   TAACCCTTGGGGCCAGTGCATGGCTCATGTGGCTTTCGGAAATTGAACCAGCCAGAATTG  6779

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6708   TAACCCTTGGGGCCAGTGCATGGCTCATGTGGCTTTCGGAAATTGAACCAGCCAGAATTG  6767



Query  6780   CATGTGTCCTCATTGTTGTGTTTTTATTACTGGTGGTGCTCATACCCGAGCCAGAGAAGC  6839

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6768   CATGTGTCCTCATTGTTGTGTTTTTATTACTGGTGGTGCTCATACCCGAGCCAGAGAAGC  6827



Query  6840   AAAGATCTCCCCAAGATAACCAGATGGCAATTATCATCATGGTGGCAGTGGGCCTTCTAG  6899

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6828   AAAGATCTCCCCAAGATAACCAGATGGCAATTATCATCATGGTGGCAGTGGGCCTTCTAG  6887



Query  6900   GTTTGATAACTGCAAACGAACTTGGATGGCTGGAAAGAACAAAAAATGACATAGCTCATC  6959

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6888   GTTTGATAACTGCAAACGAACTTGGATGGCTGGAAAGAACAAAAAATGACATAGCTCATC  6947



Query  6960   TAATGGGAAGGAGAGAAGAAGGAGCAACCATGGGATTCTCAATGGACATTGATCTGCGGC  7019

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  6948   TAATGGGAAGGAGAGAAGAAGGAGCAACCATGGGATTCTCAATGGACATTGATCTGCGGC  7007



Query  7020   CAGCCTCCGCCTGGGCTATCTATGCCGCATTGACAACTCTCATCACCCCAGCTGTCCAAC  7079

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7008   CAGCCTCCGCCTGGGCTATCTATGCCGCATTGACAACTCTCATCACCCCAGCTGTCCAAC  7067



Query  7080   ATGCGGTAACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACACAAGCTGGAG  7139

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7068   ATGCGGTAACCACTTCATACAACAACTACTCCTTAATGGCGATGGCCACACAAGCTGGAG  7127



Query  7140   TGCTGTTTGGCATGGGCAAAGGGATGCCATTTTATGCATGGG-ACCTTGGAGTCCCGCTG  7198

              |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||| |||||||||||||||||

Sbjct  7128   TGCTGTTTGGCATGGGCAAAGGGATGCCATTT-ATGCATGGGGACCTTGGAGTCCCGCTG  7186



Query  7199   CTAATGATGGGTTGCTATTCACAATTAACACCCCTGACTCTGATAGTAGCTATCATTCTG  7258

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7187   CTAATGATGGGTTGCTATTCACAATTAACACCCCTGACTCTGATAGTAGCTATCATTCTG  7246



Query  7259   CTTGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGCCTACAAGCGGCAGCAGCGCGTGCTGCC  7318

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7247   CTTGTGGCGCACTACATGTACTTGATCCCAGGCCTACAAGCGGCAGCAGCGCGTGCTGCC  7306



Query  7319   CAGAAAAGGACAGCAGCTGGCATCATGAAGAATCCCGTTGTGGATGGAATAGTGGTAACT  7378

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7307   CAGAAAAGGACAGCAGCTGGCATCATGAAGAATCCCGTTGTGGATGGAATAGTGGTAACT  7366



Query  7379   GACATTGACACAATGACAATAGACCCCCAGGTGGAGAAGAAGATGGGACAAGTGTTACTC  7438

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7367   GACATTGACACAATGACAATAGACCCCCAGGTGGAGAAGAAGATGGGACAAGTGTTACTC  7426



Query  7439   ATAGCAGTAGCCATCTCCAGTGCTGTGCTGCTGCGGACCGCCTGGGGATGGGGGGAGGCT  7498

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7427   ATAGCAGTAGCCATCTCCAGTGCTGTGCTGCTGCGGACCGCCTGGGGATGGGGGGAGGCT  7486



Query  7499   GGAGCTCTGATCACAGCAGCGACCTCCACCTTGTGGGAAGGCTCTCCAAACAAATACTGG  7558


||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
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              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7487   GGAGCTCTGATCACAGCAGCGACCTCCACCTTGTGGGAAGGCTCTCCAAACAAATACTGG  7546



Query  7559   AACTCCTCTACAGCCACCTCACTGTGCAACATCTTCAGAGGAAGCTATCTGGCAGGAGCT  7618

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7547   AACTCCTCTACAGCCACCTCACTGTGCAACATCTTCAGAGGAAGCTATCTGGCAGGAGCT  7606



Query  7619   TCCCTTATCTATACAGTGACGAGAAACGCTGGCCTGGTTAAGAGACGTGGAGGTGGGACG  7678

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7607   TCCCTTATCTATACAGTGACGAGAAACGCTGGCCTGGTTAAGAGACGTGGAGGTGGGACG  7666



Query  7679   GGAGAGACTCTGGGAGAGAAGTGGAAAGCTCGTCTGAATCAGATGTCGGCCCTGGAGTTC  7738

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7667   GGAGAGACTCTGGGAGAGAAGTGGAAAGCTCGTCTGAATCAGATGTCGGCCCTGGAGTTC  7726



Query  7739   TACTCTTATAAAAAGTCAGGTATCACTGAAGTGTGTAGAGAGGAGGCTCGCCGTGCCCTC  7798

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7727   TACTCTTATAAAAAGTCAGGTATCACTGAAGTGTGTAGAGAGGAGGCTCGCCGTGCCCTC  7786



Query  7799   AAGGATGGAGTGGCCACAGGAGGACATGCCGTATCCCGGGGAAGTGCAAAGCTCAGATGG  7858

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||

Sbjct  7787   AAGGATGGAGTGGCCACAGGAGGACATGCCGTATCCCGGGGAAGTGCAAAGATCAGATGG  7846



Query  7859   TTGGTGGAGAGAGGATATCTGCAGCCCTATGGGAAGGTTGTTGACCTCGGATGTGGCAGA  7918

              |||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7847   TTGGAGGAGAGAGGATATCTGCAGCCCTATGGGAAGGTTGTTGACCTCGGATGTGGCAGA  7906



Query  7919   GGGGGCTGGAGCTATTATGCCGCCACCATCCGCAAAGTGCAGGAGGTGAGAGGATACACA  7978

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7907   GGGGGCTGGAGCTATTATGCCGCCACCATCCGCAAAGTGCAGGAGGTGAGAGGATACACA  7966



Query  7979   AAGGGAGGTCCCGGTCATGAAGAACCCATGCTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTT  8038

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  7967   AAGGGAGGTCCCGGTCATGAAGAACCCATGCTGGTGCAAAGCTATGGGTGGAACATAGTT  8026



Query  8039   CGTCTCAAGAGTGGAGTGGACGTCTTCCACATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACTCTGCTG  8098

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8027   CGTCTCAAGAGTGGAGTGGACGTCTTCCACATGGCGGCTGAGCCGTGTGACACTCTGCTG  8086



Query  8099   TGTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAGACACGAACACTCAGAGTG  8158

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8087   TGTGACATAGGTGAGTCATCATCTAGTCCTGAAGTGGAAGAGACACGAACACTCAGAGTG  8146



Query  8159   CTCTCTATGGTGGGGGACTGGCTTGAAAAAAGACCAGGGGCCTTCTGTATAAAGGTGCTG  8218

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8147   CTCTCTATGGTGGGGGACTGGCTTGAAAAAAGACCAGGGGCCTTCTGTATAAAGGTGCTG  8206



Query  8219   TGCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCATGGAGCGACTGCAACGTAGGCATGGGGGA  8278

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8207   TGCCCATACACCAGCACTATGATGGAAACCATGGAGCGACTGCAACGTAGGCATGGGGGA  8266



Query  8279   GGATTAGTCAGAGTGCCATTGTCTCGCAACTCCACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGG  8338

              |||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8267   GGATTAGTCAGAGTGCCATTGTGTCGCAACTCCACACATGAGATGTACTGGGTCTCTGGG  8326



Query  8339   GCAAAGAGCAACATCATAAAAAGTGTGTCCACCACAAGTCAGCTCCTCCTGGGACGCATG  8398

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8327   GCAAAGAGCAACATCATAAAAAGTGTGTCCACCACAAGTCAGCTCCTCCTGGGACGCATG  8386



Query  8399   GATGGCCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAACCTCGGCTCGGGTACACGA  8458

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8387   GATGGCCCCAGGAGGCCAGTGAAATATGAGGAGGATGTGAACCTCGGCTCGGGTACACGA  8446



Query  8459   GCTGTGGCAAGCTGTGCTGAGGCTCCTAACATGAAAATCATCGGCAGGCGCATTGAGAGA  8518

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8447   GCTGTGGCAAGCTGTGCTGAGGCTCCTAACATGAAAATCATCGGCAGGCGCATTGAGAGA  8506



Query  8519   ATCCGCAATGAACATGCAGAAACATGGTTTCTTGATGAAAACCACCCATACAGGACATGG  8578

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8507   ATCCGCAATGAACATGCAGAAACATGGTTTCTTGATGAAAACCACCCATACAGGACATGG  8566



Query  8579   GCCTACCATGGGAGCTACGAAGCCCCCACGCAAGGATCAGCGTCTTCCCTCGTGAACGGG  8638

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8567   GCCTACCATGGGAGCTACGAAGCCCCCACGCAAGGATCAGCGTCTTCCCTCGTGAACGGG  8626



Query  8639   GTTGTTAGACTCCTGTCAAAGCCTTGGGACGTGGTGACTGGAGTTACAGGAATAGCCATG  8698

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8627   GTTGTTAGACTCCTGTCAAAGCCTTGGGACGTGGTGACTGGAGTTACAGGAATAGCCATG  8686



Query  8699   ACTGACACCACACCATACGGCCAACAAAGAGTCTTCAAAGAAAAAGTGGACACCAGGGTG  8758

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8687   ACTGACACCACACCATACGGCCAACAAAGAGTCTTCAAAGAAAAAGTGGACACCAGGGTG  8746



Query  8759   CCAGATCCCCAAGAAGGCACTCGCCAGGTAATGAACATAGTCTCTTCCTGGCTGTGGAAG  8818

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8747   CCAGATCCCCAAGAAGGCACTCGCCAGGTAATGAACATAGTCTCTTCCTGGCTGTGGAAG  8806



Query  8819   GAGCTGGGGAAACGCAAGCGGCCACGCGTCTGCACCAAAGAAGAGTTTATCAACAAGGTG  8878

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8807   GAGCTGGGGAAACGCAAGCGGCCACGCGTCTGCACCAAAGAAGAGTTTATCAACAAGGTG  8866
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Query  8879   CGCAGCAATGCAGCACTGGGAGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAATGGAAGACGGCTGTG  8938

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8867   CGCAGCAATGCAGCACTGGGAGCAATATTTGAAGAGGAAAAAGAATGGAAGACGGCTGTG  8926



Query  8939   GAAGCTGTGAATGATCCAAGGTTTTGGGCCCTAGTGGATAGGGAGAGAGAACACCACCTG  8998

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8927   GAAGCTGTGAATGATCCAAGGTTTTGGGCCCTAGTGGATAGGGAGAGAGAACACCACCTG  8986



Query  8999   AGAGGAGAGTGTCACAGCTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAGCAAGGA  9058

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  8987   AGAGGAGAGTGTCACAGCTGTGTGTACAACATGATGGGAAAAAGAGAAAAGAAGCAAGGA  9046



Query  9059   GAGTTCGGGAAAGCAAAAGGTAGCCGCGCCATCTGGTACATGTGGTTGGGAGCCAGATTC  9118

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9047   GAGTTCGGGAAAGCAAAAGGTAGCCGCGCCATCTGGTACATGTGGTTGGGAGCCAGATTC  9106



Query  9119   TTGGAGTTTGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGACCATTGGATGGGAAGAGAAAACTCA  9178

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9107   TTGGAGTTTGAAGCCCTTGGATTCTTGAACGAGGACCATTGGATGGGAAGAGAAAACTCA  9166



Query  9179   GGAGGTGGAGTCGAAGGGTTAGGATTGCAAAGACTTGGATACATTCTAGAAGAAATGAAT  9238

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9167   GGAGGTGGAGTCGAAGGGTTAGGATTGCAAAGACTTGGATACATTCTAGAAGAAATGAAT  9226



Query  9239   CGGGCACCAGGAGGAAAGATGTACGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATTAGT  9298

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9227   CGGGCACCAGGAGGAAAGATGTACGCAGATGACACTGCTGGCTGGGACACCCGCATTAGT  9286



Query  9299   AAGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTGATTACCAACCAAATGGAGGAAGGGCACAGAACT  9358

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9287   AAGTTTGATCTGGAGAATGAAGCTCTGATTACCAACCAAATGGAGGAAGGGCACAGAACT  9346



Query  9359   CTGGCGTTGGCCGTGATTAAATACACATACCAAAACAAAGTGGTGAAGGTTCTCAGACCA  9418

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9347   CTGGCGTTGGCCGTGATTAAATACACATACCAAAACAAAGTGGTGAAGGTTCTCAGACCA  9406



Query  9419   GCTGAAGGAGGAAAAACAGTTATGGACATCATTTCAAGACAAGACCAGAGAGGGAGTGGA  9478

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9407   GCTGAAGGAGGAAAAACAGTTATGGACATCATTTCAAGACAAGACCAGAGAGGGAGTGGA  9466



Query  9479   CAAGTTGTCACTTATGCTCTCAACACATTCACCAACTTGGTGGTGCAGCTTATCCGGAAC  9538

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9467   CAAGTTGTCACTTATGCTCTCAACACATTCACCAACTTGGTGGTGCAGCTTATCCGGAAC  9526



Query  9539   ATGGAAGCTGAGGAAGTGTTAGAGATGCAAGACTTATGGTTGTTGAGGAAGCCAGAGAAA  9598

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9527   ATGGAAGCTGAGGAAGTGTTAGAGATGCAAGACTTATGGTTGTTGAGGAAGCCAGAGAAA  9586



Query  9599   GTGACCAGATGGTTGCAGAGCAATGGATGGGATAGACTCAAACGAATGGCGGTCAGTGGA  9658

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9587   GTGACCAGATGGTTGCAGAGCAATGGATGGGATAGACTCAAACGAATGGCGGTCAGTGGA  9646



Query  9659   GATGACTGCGTTGTGAAGCCAATCGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAAT  9718

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9647   GATGACTGCGTTGTGAAGCCAATCGATGATAGGTTTGCACATGCCCTCAGGTTCTTGAAT  9706



Query  9719   GACATGGGAAAAGTTAGGAAAGACACACAGGAGTGGAAACCCTCGACTGGATGGAGCAAT  9778

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9707   GACATGGGAAAAGTTAGGAAAGACACACAGGAGTGGAAACCCTCGACTGGATGGAGCAAT  9766



Query  9779   TGGGAAGAAGTCCCGTTCTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTGTACCTCAAGGATGGGAGA  9838

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9767   TGGGAAGAAGTCCCGTTCTGCTCCCACCACTTCAACAAGCTGTACCTCAAGGATGGGAGA  9826



Query  9839   TCCATTGTGGTCCCTTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGAGCTCGCGTCTCACCA  9898

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9827   TCCATTGTGGTCCCTTGCCGCCACCAAGATGAACTGATTGGCCGAGCTCGCGTCTCACCA  9886



Query  9899   GGGGCAGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCCTGTCTTGCAAAATCATATGCGCAGATGTGG  9958

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9887   GGGGCAGGATGGAGCATCCGGGAGACTGCCTGTCTTGCAAAATCATATGCGCAGATGTGG  9946



Query  9959   CAGCTCCTTTATTTCCACAGAAGAGACCTTCGACTGATGGCTAATGCCATTTGCTCGGCT  10018

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  9947   CAGCTCCTTTATTTCCACAGAAGAGACCTTCGACTGATGGCTAATGCCATTTGCTCGGCT  10006



Query  10019  GTGCCAGTTGACTGGGTACCAACTGGGAGAACCACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAA  10078

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10007  GTGCCAGTTGACTGGGTACCAACTGGGAGAACCACCTGGTCAATCCATGGAAAGGGAGAA  10066



Query  10079  TGGATGACCACTGAGGACATGCTCATGGTGTGGAATAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGAC  10138

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10067  TGGATGACCACTGAGGACATGCTCATGGTGTGGAATAGAGTGTGGATTGAGGAGAACGAC  10126



Query  10139  CATATGGAGGACAAGACTCCTGTAACAAAATGGACAGACATTCCCTATCTAGGAAAAAGG  10198

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10127  CATATGGAGGACAAGACTCCTGTAACAAAATGGACAGACATTCCCTATCTAGGAAAAAGG  10186



Query  10199  GAGGACTTATGGTGTGGATCCCTTATAGGGCACAGACCCCGCACCACTTGGGCTGAAAAC  10258

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10187  GAGGACTTATGGTGTGGATCCCTTATAGGGCACAGACCCCGCACCACTTGGGCTGAAAAC  10246
10
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Query  10259  ATCAAAGACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGAC  10318

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10247  ATCAAAGACACAGTCAACATGGTGCGCAGGATCATAGGTGATGAAGAAAAGTACATGGAC  10306



Query  10319  TATCTATCCACCCAAGTCCGCTACTTGGGTGAGGAAGGGTCCACACCCGGAGTGTTGTAA  10378

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10307  TATCTATCCACCCAAGTCCGCTACTTGGGTGAGGAAGGGTCCACACCCGGAGTGTTGTAA  10366



Query  10379  GCACCAATTTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGTTTGGGGAAAGCTGTGCAG  10438

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10367  GCACCAATTTTAGTGTTGTCAGGCCTGCTAGTCAGCCACAGTTTGGGGAAAGCTGTGCAG  10426



Query  10439  CCTGTAACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCTCATAGTCAGGCCGAGAACGCCAT  10498

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10427  CCTGTAACCCCCCCAGGAGAAGCTGGGAAACCAAGCTCATAGTCAGGCCGAGAACGCCAT  10486



Query  10499  GGCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCC  10558

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10487  GGCACGGAAGAAGCCATGCTGCCTGTGAGCCCCTCAGAGGACACTGAGTCAAAAAACCCC  10546



Query  10559  ACGCGCTTGGAAGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTG  10618

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10547  ACGCGCTTGGAAGCGCAGGATGGGAAAAGAAGGTGGCGACCTTCCCCACCCTTCAATCTG  10606



Query  10619  GGGCCTGAACTGGAGACTAGCTGTGAATCTCCAGCAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGAC  10678

              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10607  GGGCCTGAACTGGAGACTAGCTGTGAATCTCCAGCAGAGGGACTAGTGGTTAGAGGAGAC  10666



Query  10679  CCCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACGCTGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTT  10738

              ||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||

Sbjct  10667  CCCCCGGAAAACGCAAAACAGCATATTGACG-TGGGAAAGACCAGAGACTCCATGAGTTT  10725



Query  10739  CCACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAACAGCGGCGGCCGGTGTGGGGAAATCC  10798

              |||||||||||||||||||||||||||||||||||  |||||||||||||||||||||||

Sbjct  10726  CCACCACGCTGGCCGCCAGGCACAGATCGCCGAACTTCGGCGGCCGGTGTGGGGAAATCC  10785



Query  10799  ATGGTTTCT  10807

              |||||||||

Sbjct  10786  ATGGTTTCT  10794
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